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TYTUŁ OSIĄGNIĘCIA HABILITACYJNEGO: 
 

Struktura i funkcja wybranych enzymów z roślinnych szlaków 

metabolicznych aminokwasów białkowych. 
 

Celem badań było poznanie struktur przestrzennych wybranych roślinnych enzymów 

ze szlaków metabolicznych aminokwasów proliny, histydyny oraz seryny. Szczególna 

uwaga została poświęcona oddziaływaniom białek z małymi cząsteczkami o 

aktywności biologicznej, takimi jak substraty, produkty, kofaktory czy regulatory 

aktywności. 
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