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Prezentowana praca doktorska przedstawia badania nad białkami związanymi z patogenezą roślin z 

grupy 10 (PR-10). Białkom tym jak dotąd nie została przypisana jedna, konkretna funkcja. Są to małe, 

wewnątrzkomórkowe biomolekuły o kwaśnym charakterze, których ekspresja jest podwyższona w 

odpowiedzi na stres biotyczny i abiotyczny. Ich charakterystyczny zwój składający się z 

antyrównoległego arkusza β zawiniętego wokół wydłużonej, C-terminalnej helisy α, tworzy 

globularne białko z dużą hydrofobową wnęką zdolną do wiązania małocząsteczkowych ligandów. 

Zwój ten spotykany jest również w roślinnych białkach produkowanych konstytutywnie i nie 

związanych z patogenezą. Dotychczasowo udokumentowano wiązanie ligandów różnych klas 

(cytokinin, flowonoidów czy steroidów) we wnęce PR-10 przy pomocy metod krystalograficznych i 

biofizycznych.  

W niniejszej pracy poszukiwano nowych ligandów dla białek PR-10 z dziurawca zwyczajnego i łubinu 

żółtego, głównie przy pomocy krystalograficznych testów przesiewowych. Powstałe kompleksy były 

dodatkowo charakteryzowane przy pomocy kalorymetrii, fluorescencji i dichroizmu kołowego. 

Efektem tych badań było ustalenie kolejności i mechanizmu wiązania trans-zeatyny przez łubinową 

izoformę LlPR-10.1A, czy też modulowana struktura krystaliczna białka Hyp-1 w kompleksie ze 

znacznikiem fluorescencyjnym, posiadająca aż 28 cząsteczek białka w części asymetrycznej, która 

posłużyła za poligon doświadczalny do opracowania nowych metod statystycznych przez twórców 

programu do podstawienia cząsteczkowego "Phaser". Dodatkowo badania w ramach niniejszej 

rozprawy doktorskiej doprowadziły do odkrycia wiązania melatoniny (której stężenie jest 

podwyższone w roślinie w czasie niekorzystnych warunków środowiskowych) przez białko Hyp-1 z 

dziurawca i izoformę łubinową LlPR-10.2B. Metodą mikrokalorymetrii zostały także określone 

parametry termodynamiczne oddziaływania białek o zwoju PR-10 zwanych dotąd "specyficznie 

wiążącymi cytokininy" (CSBP), z zeatyną i gibereliną, które to oddziaływania scharakteryzowane były 

dotąd jedynie strukturalnie. Wyniki w/w badań kalorymetrycznych potwierdziły silniejsze i bardziej 

specyficzne wiązanie gibereliny niż zeatyny przez białka CSBP. Dodatkowo praca niniejsza na 

podstawie zdeponowanych w bazie PDB struktur roślinnych białek PR-10 i im pokrewnych, dokonuje 

podziału tych białek pod względem kształtu wnęki wiążącej, wyodrębniając 3 typy różniące się 

wielkością i kształtem wnęki oraz specyficznością wiązania ligandów. Taki podział może pomóc w 

przewidywaniu zachowania się białek PR-10 wobec różnych ligandów w oparciu o informację 

strukturalną. Przedstawione badania znacznie poszerzają naszą wiedzę o rodzinie białek PR-10, 

dostarczając informacji o ich nowych naturalnych ligandach, mechanizmie, oraz specyficzności 

wiązania.   


