ANNA PHILIPS STRESZCZENIE

Tytul osiagniecia: Opracowanie metod i narzedzi analizy ilosciowej i
jakosciowej kolistych RNA oraz ich wykorzystanie w r6znych uktadach
biologicznych.

Osiagnigcie naukowe prezentowane w niniejszym wniosku obejmuje cykl publikacji
naukowych, ktére zostaly wykonane w ramach grantu SONATA NCN, ktoérego bylam
kierownikiem. Pierwszym etapem moich badan byta identyfikacja circRNA u 4. thaliana, gdyz
w czasie, gdy zaczynalam swoje badania czasteczki te byly bardzo stabo poznane i opisane
w roslinach. Opracowalam wtedy metod¢ do identyfikacji i standaryzacji danych circRNA,
ktéra pdzniej postuzyta do ponownego przeanalizowania publicznie dostepnych zbiorow
danych. W wyniku tego powstala baza danych (http://plantcircrna.ibch.poznan.pl/), ktora
umozliwia analiz¢ 1 poroéwnanie danych o circRNA z réznych zrodet, co wezesniej nie byto
mozliwe. Wykazatam tez, ze wigkszo$¢ circRNA u 4. thaliana jest produkowana w sposob
losowy 1 zaproponowatam metod¢ umozliwiajaca oddzielenie tych circRNA od takich
produkowanych w sposob powtarzalny, gdyz tylko takie czasteczki moga petnic¢ biologiczne
funkcje. Nastgpnie, przy pomocy opracowanych narzedzi, zajgtam si¢ identyfikacja czynnikow
genetycznych uczestniczacych w biogenezie circRNA. Wykazatam, ze mutanty rosliny
pozbawione genow chbp80, c2h2 i flk akumuluja wigcej circRNA, co moze wskazywac na udziat
produktow tych genow w regulacji ekspresji circRNA. Pokazatam tez, Zze niedobdr czynnika
uwazanego za promotora powstawania circRNA u ludzi, biatka z rodziny muscleblind, nie
doprowadzit do zmniejszenia produkcji circRNA w warunkach in vivo, tj. w tkankach migs$ni
0s0b chorych na dystrofi¢ miotoniczng typy 1. Wiarygodna identyfikacja i oznaczenie
ilo§ciowe circRNA u roslin oraz identyfikacja czynnikéw zaangazowanych w ich biogeneze
przyczyni si¢ do wlasciwego zrozumienia uniwersalnych zasad, ktore rzadzg powstawaniem
tych RNA w roznych krolestwach, oraz znaczenia circRNA w szerokim kontekscie

ewolucyjnym.



