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Ocena osiggnie¢ naukowych dr Luizy Handschuh w zwigzku z ubieganiem si¢ o stopien
doktora habilitowanego w dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych, w dyscyplinie nauk
biologicznych.

Uwagi wstepne
Ocena osiagnig¢ dr Luizy Handschuh zostata wykonana na podstawie nastgpujacych materiatow:

1. Autoreferatu zawierajgcego omowienie przebiegu kariery oraz osiggnig¢ w dzialalnosci
naukowe;j.

2. Cyklu siedmiu publikacji stanowiacych osiagnigcie naukowe wraz z oswiadczeniami
wspotautorow.

3. Wykazu pozostatych osiagnie¢ naukowych, w tym opublikowanych prac oraz przedstawionych
komunikatow konferencyjnych.

4. Materialow elektronicznych zalaczonych do wniosku oraz informacji dostgpnych w bazach
danych.

Dr Luiza Handschuh ukonczyta studia na Wydziale Biologii Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza
w Poznaniu i uzyskata tytut magistra biologii w zakresie biologii molekularnej w 1998 r. Stopien
doktora nauk chemicznych w dziedzinie biochemii otrzymata w 2005 roku w Instytucie Chemii
Bioorganicznej PAN w Poznaniu w oparciu o rozprawe doktorskg pod tytutem "Biatka podklasy
PR-10.2 tubinu zétego". Praca doktorska zostata wykonana pod opieka prof. IChB PAN dr hab.
Michata Sikorskiego. W latach 2005 - 2018 r. dr Handschuh byla zatrudniona na stanowisku
specjalisty i starszego specjalisty w Katedrze i Klinice Hematologii i Transplantacji Szpiku
Uniwersytetu Medycznego im. Karola Marcinkowskiego w Poznaniu. Od 2006 roku Habilitantka
pracowata kolejno na stanowiskach asystenta, adiunkta i starszego specjalisty w Instytucie Chemii
Bioorganicznej PAN w Poznaniu. Od 2015 roku dr Handschuh pekni funkcje kierownika Pracowni
Genomiki IChB PAN, a w latach 2016-2017 byla wykladowca na Wydziale Technologii
Chemicznej Politechniki Poznanskiej.

Ocena osiagniecia naukowego

Dr Luiza Handschuh przedstawita jako osiggnigcie naukowe cykl 7 publikacji pod wspdlnym
tytutem "Charakterystyka molekularna ostrej biataczki szpikowej z wykorzystaniem badan
transkryptomicznych". Tytul osiagniecia naukowego trafnie przedstawia zagadnienia poruszane w
prezentowanym cyklu prac.
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Publikacje przedstawione w ramach osiagnigcia naukowego mozna podzieli¢ na trzy grupy: prace
metodyczne, eksperymentalno-badawcze oraz praca przegladowa. Jednoczesnie Habilitantka
wskazuje na bezposrednig zaleznos$¢ miedzy tymi pracami, co moim zdaniem ma uzasadnienie tylko
w czescl przedstawionych materiatow.

Pierwsza praca metodyczna wchodzaca w sklad osiggniecia naukowego (Uszezynska et al. 2013)
jest artykufem opisujacym siedmiostopniowa metode¢ wyboru optymalnej procedury normalizacji
danych pochodzacych z eksperymentow z wykorzystaniem matych mikromacierzy drukowanych
(‘boutique arrays”). Autorzy przetestowali funkcje statystyczne dostepne w srodowisku R w oparciu
o dane otrzymane podczas eksperymentow zwigzanych z badaniem ostrej bialaczki szpikowe;j
(AML), astmy i alergii oraz dane publicznie dostepne. Opierajagc si¢ na wskazaniach
bibliometrycznych (grudzien 2021 WoS: 3), mozna stwierdzi¢, ze opisana metodyka nie spotkata
si¢ z szeroka akceptacja w $rodowisku naukowym. Dr Handschuh byla odpowiedzialna w tym
projekcie za wykonanie dwoch eksperymentow mikromacierzowych wykorzystanych w
przedstawionych analizach. Chociaz praca dotyczy ewaluacji metod obliczeniowych i rodzaj
danych uzytych do testow mogl nie mie¢ decydujacego wplywu na jej wynik, to udziat Habilitantki
wydaje si¢ znaczacy, poniewaz razem z Piotrem Koztowskim koordynowata prace, brata udziat w
przygotowaniu manuskryptu i pelnita rolg autora korespondujacego.

Kolejne dwa artykuly z grupy prac o charakterze metodycznym opisujg wykorzystanie techniki
MLPA kolejno (i) w identyfikacji mutacji na przyktadzie genu NPMI (Marcinkowska-Swojak et
al. 2016) oraz (ii) w oznaczeniu wzbogacenia bibliotek DNA w metodzie sekwencjonowania
eksomu (Klonowska et al. 2016).

W pierwszej z tych prac autorzy opracowali i przetestowali metode, ktdra umozliwia okreslenie
trzech najczesciej wystepujacych mutacji genu NPMI oraz zmian liczby jego kopii w genomie.
Praca spotkala si¢ z umiarkowanym zainteresowaniem ze strony srodowiska naukowego (grudzien
2021 WoS: 5). W tym projekcie dr Handschuh odpowiedzialna byla za przygotowanie preparatow
kwaséw nukleinowych, sekwencjonowanie oraz wykonanie analizy statystycznej. Wazna rolg
Habilitantki dodatkowo podkresla pozycja rownorzednego pierwszego autora.

Realizacja badan opisanych w drugiej pracy pozwolita autorom na opracowanie nowej strategii
oznaczania efektywnosci wzbogacenia bibliotek DNA przeznaczonych do sekwencjonowania
eksomu. Przeprowadzili oni testy na roéznych etapach przygotowania wzbogaconych bibliotek
pochodzacych od pacjentéw chorych na AML wykorzystujac specjalnie zaprojektowane sondy w
reakcji MLPA. Niestety, takze ta praca spotkala si¢ z ograniczonym zainteresowaniem wsrod
naukowcdw (grudzien 2021 WoS: 3). Podobnie jak w poprzedniej pracy, Habilitantka byla
odpowiedzialna za przygotowanie preparatow DNA, bibliotek do sekwencjonowania i
przeprowadzenie eksperymentu NGS. Razem z autorem korespondujacym brala takze udziat w
przygotowaniu manuskryptu.

W trzech omdéwionych powyzej pracach o profilu metodycznym, Habilitantka byla glownie
odpowiedzialna za przeprowadzenie eksperymentdw oraz przygotowanie danych do analiz i
ewaluacji. Elementem wigzacym te publikacje jest wykorzystanie materiatu pochodzgcego od
pacjentoéw chorych na AML. Nalezy jednak zaznaczyé, ze metody i strategie opracowane w ramach
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przedstawionych badan maja potencjalnie znacznie szersze zastosowanie. Dlatego dziwi mnie
troche, ze w wigkszosci pozostalych prac stanowiacych osiggnigcie naukowe Habilitantki, nie ma
jednoznacznej informacji o ich dalszym wykorzystaniu. Zaskakuje rowniez bardzo umiarkowana
reakcja Srodowiska naukowego na wyniki przedstawione w powyzszych publikacjach.

Kolejne trzy prace zaprezentowane w ramach osiggniecia naukowego maja w przewazajacej cz¢sci
charakter eksperymentalno-badawczy (Handschuh et al. 2018, Handschuh et al. 2018, Handschuh
etal. 2021).

W pierwszej z nich autorzy zastosowali technike mikromacierzy w celu analizy ekspresji ponad
800 ludzkich genéw zaangazowanych w procesy wytwarzania komoérek krwi, apoptoze i
transformacje¢ bialaczkowa. Badania prowadzone byly na grupie 33 pacjentow ze zdiagnozowang
AML (podtypy M1 i M2) oraz na 15 zdrowych osobach. Na podstawie analizy wynikow
hybrydyzacji autorom udalo si¢ zidentyfikowaé 83 geny, ktére w materiale pochodzacym od
chorych mialy najbardziej zmieniony poziom ekspresji. Czes¢ z otrzymanych wynikow
potwierdzita obserwacje publikowane juz poprzednio, jak np. podwyzszong ekspresj¢ genu STMNI.
Jednoczesnie zaobserwowano réznicowa ekspresje genow (np. RPLP0O, ENOI oraz FCNI) po raz
pierwszy powiazana w tych badaniach ze schorzeniem AML. Uzyskane wyniki przeanalizowano w
kontekscie klasyfikacji FAB podtypow AML, mutacji w genach FLT3 i NPMI oraz odpowiedzi na
stosowane leczenie. Przedstawione rezultaty spotkaly si¢ z duzym zainteresowaniem srodowiska
naukowego (grudzien 2021 WoS: 27). Dr Handschuh pelnita w tej publikacji role pierwszego i
korespondujacego autora. Habilitantka brata aktywny udzial we wszystkich etapach badan - od
przygotowania projektu grantowego, poprzez wykonanie i nadzorowanie eksperymentow, do
przygotowania manuskryptu i zdeponowania danych. Chociaz pewien niedosyt budzi wielkos¢
testowanej populacji oraz liczba gendéw uwzglednionych w przeprowadzonych analizach, to
uwazam te prace za interesujacg i stanowiaca widoczny wklad w badania nad zmianami ekspresji
gendéw w przebiegu choroby AML.

W kolejnej publikacji z tej grupy Habilitantka badata wraz z zespolem zmiany poziomu
alternatywnych transkryptéw genu NPMI u osob chorych na AML oraz na ostrg biataczke
limfoblastyczng (ALL) (Handschuh et al. 2018). Przy uzyciu techniki ddPCR autorzy zbadali
poziom trzech alternatywnych transkryptéw tego genu w grupie 57 0sob ze zdiagnozowang AML,
8 0s6b ze zdiagnozowang ALL typu B (ALL-B) oraz u jednej osoby z ostra biataczka bifenotypowa.
Jednoczes$nie autorzy monitorowali stan mutacji genow NPMI i FLT3 oraz fuzjg genow
RUNXI/RUNXITI. We wszystkich rodzajach biataczki poziom badanych alternatywnych form
transkryptow byt wiekszy niz w probach kontrolnych, przy czym najwyzszy poziom wystepowania
zaobserwowano dla transkryptu NPMI.1. Ponadto, autorzy przeanalizowali poziom akumulacji
trzech form transkryptéw na réznych etapach rozwoju choroby AML i wskazali na zwigzek
poziomu ekspresji genu NPMI z odpornoscia pacjentéw na terapie oraz z catkowita remisja
choroby. Dla czesci badanych pacjentéw chorych na AML autorzy wykonali analiz¢ RNA-seq,
ktora pozwolifa na poréwnanie poziomu wystgpowania wariantow splicingowych genu NPMI z
poziomem ekspresji innych gendéw. W publikacji potwierdzono facznie obecnos¢ 11 rdznych
transkryptéw genu NPMI. Jeden z nich (NPM]I.9), bardzo krétki i oznaczony jako niekodujgcy,
zostal wskazany w tych eksperymentach jako transkrypt wystepujacy na podwyzszonym poziomie.
Ponadto, autorzy przeprowadzili analize czynnikéw zaangazowanych w splicing i podjeli probeg
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identyfikacji genow, ktore wykazuja zmieniona ekspresje i mogg mie¢ potencjalny wplyw na
akumulacje alternatywnych form transkryptow genu NPMI. Przedstawiona praca spotkata si¢ do
tej pory z umiarkowanym zainteresowaniem (grudzien 2021 WoS: 8). Dr Handschuh jest w nigj
pierwszym i korespondujacym autorem. Habilitantka wykonala wszystkie eksperymenty,
przeprowadzifa analiz¢ wynikow oraz przygotowala manuskrypt.

W ostatniej publikacji z grupy prac eksperymentalnych autorzy badali zmiany poziomu ekspresji
gendw kodujgcych biatka z rodziny BCL2 (Handschuh et al. 2021). Dr Handschuh z zespotem
trzech naukowcow opisata w tej pracy wyniki analizy 26 genéw z rodziny BCL2 opracowane na
podstawie danych pochodzacych z badan nad 27 pacjentami chorymi na AML (podtypy M1 i M2).
Autorzy zidentyfikowali trzy geny nalezace do tej rodziny (BMF, BNIP1 oraz HRK), dla ktérych u
pacjentow z AML zaobserwowano statystycznie znaczacg obnizong ekspresje. Ponadto udato im
si¢ ustali¢, ze oporno$¢ na terapi¢ powigzana jest z podwyzszonym poziomem ekspresji genu
BCL2LI kodujacym biatko BCL-XL o funkcji antyapoptycznej. Autorzy przeanalizowali réwniez
zmiang poziomu ekspresji gendw kodujacych biatka wehodzace w interakcje z BCL-XL i znalezli
przyktady genéw (BECNI i MDM?), ktorych ekspresja jest silnie skorelowana z aktywnoscig genu
BCL2LI. Powigzali oni takze wysoki poziom ekspresji niektérych genow z rodziny BCL2 ze
wskaznikiem niekorzystnego rokowania w przebiegu choroby. Przeprowadzone badania zostaly
rozszerzone o analizg korelacji migdzy obecnosciag wybranych mutacji a poziomem ekspresji genow
z rodziny BCL2. Praca opublikowana w potowie 2021 roku nie byta jeszcze cytowana (grudzien
2021 WoS). Podobnie jak w poprzednich artykutach dr Handschuh jest w niej pierwszym i
korespondujacym autorem. Habilitantka wykonata eksperyment RNA-seq i brala udzial we
wszystkich waznych etapach badan opisanych w publikacji — od tworzenia koncepcji do
przygotowania i opublikowania manuskryptu.

Zestaw publikacji stanowiacych osiagnigcie naukowe dr Luizy Handschuh wienczy praca
przedstawiajaca przeglad literatury zwigzanej z badaniami transkryptomicznymi nad ostrg
biataczka szpikowg. Autorka skrupulatnie przedstawia postgp badan rozpoczynajgc od prac nad
pojedynczymi genami do zastosowania nowoczesnych technik wysokoprzepustowych. Osiggnigcia
badan transkryptomicznych prezentowane sa m.in. w kontekscie roznic pomigdzy AML i innymi
schorzeniami, podtypéw AML, terapii, grup wiekowych, mikrosrodowiska szpiku kostnego,
mikroRNA, specyficznych mutacji oraz genéw markerowych. W artykule przedstawiony jest takze
rosngcy potencjal nowych technologii. Autorka omawia réwniez wyniki prac zwigzanych z
badaniami nad specyficznymi rodzajami transkryptow, takich jak produkty alternatywnego
splicingu, chimeryczne RNA, koliste RNA oraz RNA bedace wynikiem fuzji genéw. Na
zakonczenie opracowania przedstawione zostaly wyniki badan zwigzanych z profilowaniem
ekspresji niekodujgcych RNA (piRNA, snoRNA oraz InRNA). Praca jest bardzo obszerna (36
stron) i jest adresowana do specjalistow zajmujacych sie badaniami nad biataczka. Prawdopodobnie
z tego powodu, spotkata si¢ ona z umiarkowanym zainteresowaniem mimo swojego przegladowego
charakteru (grudzien 2021 WoS 25). Dr Handschuh jest jedynym autorem tego opracowania i
zaprezentowala ona w nim swoje wysokie kompetencje i wiedz¢ z zakresu badan nad
ostra bialaczka szpikowa w kontekscie szeroko pojetych badan molekularnych.

Zestaw prac przedstawiony przez dr Luize Handschuh jako osiagnigcie naukowe stanowi zbior
ciekawych i zréznicowanych publikacji. Szkoda tylko, ze badania prowadzone byty na stosunkowo
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matg skalg, o czym sama Autorka wspomina w Autoreferacie. Dotyczy to zarowno wielkosci
badanej populacji, jak i liczby analizowanych gendéw. Dane przedstawione w pracy przegladowej
wyraznie pokazuja, ze projekty realizowane w innych osrodkach obejmowaty znacznie szerszy
zakres badan. W efekcie uzyskane wyniki ograniczaja si¢ w duzej czesci do potwierdzenia
opublikowanych rezultatéw lub majg jedynie charakter komplementujacy.

Z drugiej strony trudno nie doceni¢ zaangazowania dr Handschuh w prowadzenie badan nad tak
trudnym i skomplikowanym tematem. Habilitantka w spos6b entuzjastyczny uczy si¢ i stosuje w
swoich badaniach nowoczesne techniki biologii molekularnej. Nalezy takze pamigta¢ o wadze
realizacji tego typu projektow na lokalnych populacjach. Takie podejscie moze poméc w
identyfikacji specyficznych czynnikdéw zwigzanych z choroba, ktére mogg zosta¢ pominigte w
badaniach na duzg skale.

Poza jednym wyjatkiem wszystkie prace przedstawione przez dr Handschuh w ramach osiagnigcia
naukowego sa wspolnymi publikacjami wielu autoréw. W 4 artykutach Kandydatka wystepuje jako
pierwszy autor, a w 5 jest autorem korespondujgcym. Przekrdj stosowanych metod badawczych
wskazuje, ze dr Luiza Handschuh operuje nowoczesnymi technikami molekularnymi i metodami
komputerowej analizy danych.

Wspdtczynnik wplywu czasopism (Impact Factor; IF), w jakich opublikowane zostaly prace
przedstawione w ramach osiggni¢cia naukowego zawiera si¢ w zakresie od 1.957 do 6.639. Na
uwage zastuguje fakt, ze w najwyzej punktowanej pracy, czyli publikacji z Cancers (Basel) z 2021
roku, dr Handschuh wystepuje jako pierwszy autor.

Artykuly przedstawione jako osiagnigcie naukowe byly cytowane od 0 do 27 razy (grudzien 2021
WoS; bez autocytowan). Najczesciej cytowana byta publikacja opisujaca wyniki analizy ekspresji
wybranych gendow metoda matych mikromacierzy drukowanych. Ukazata si¢ ona w 2017 roku i
Kandydatka jest jej pierwszym i korespondujacym autorem. Pozostate 5 prac byto cytowanych (bez
autocytowan) 1, 3, 5, 8 i 25 razy (odpowiednio: Uszczynska et al. 2013, Klonowska et al. 2016,
Marcinkowska-Swojak et al. 2016, Handschuh et al. 2018 i Handschuh 2019).

Podsumowujac osiagnigcie naukowe przedstawione przez dr Luiz¢ Handschuh stwierdzam, Ze
wyniki prac badawczych dotyczacych charakterystyki molekularnej ostrej biataczki szpikowej z
wykorzystaniem analiz transkryptomicznych wnoszg interesujacy wkiad w rozwdj dyscypliny
nauki biologiczne. Biorac pod uwage korzystne aspekty zaprezentowanych badan pozytywnie
oceniam dorobek dr Luizy Handschuh przedstawiony jako osiggnigcie naukowe.

Ocena pozostalego dorobku naukowo-badawczego

Na pozostaly dorobek naukowy dr Luizy Handschuh sklada si¢ 38 publikacji, w tym 23
opublikowano w czasopismach, dla ktérych podany jest wspdlczynnik odzialywania IF. Cz¢s¢ z
nich ukazata si¢ jako rezultat badafi prowadzonych przez Kandydatkg przed uzyskaniem stopnia
doktora. W tym czasie dr Handschuh zajmowala sie¢ analiza roslinnych bialek zwiazanych z
patogeneza (PR). Wyniki uzyskane w tym okresie ukazaly sie w 3 publikacjach, 1 w czasopismie
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bez IF oraz 2 w periodykach o wspélczynniku oddzialywania IFa00s 1.363 oraz IFaes 1.693
(odpowiednio: Acta Biochem Pol oraz Acta Crystallogr D Biol Crystallogr). W tym okresie dr
Handschuh przygotowata takze prace przegladowa opisujaca role etylenu w reakcjach obronnych
roslin (Biotechnologia; brak IF).

Po uzyskaniu stopnia doktora Habilitantka wspotpracowata z dr hab. Markiem Figlerowiczem w
ramach nowo powotanego Centrum Doskonatosci CENAT przy Instytucie Chemii Bioorganicznej
PAN w Poznaniu oraz z prof. Mieczystawem Komarnickim z Katedry i Kliniki Hematologii i
Choréb  Rozrostowych Uktadu Krwiotwérczego Uniwersytetu Medycznego im. K.
Marcinowskiego w Poznaniu. W ramach tej wspotpracy dr Handschuh prowadzita badania nad ostra
biataczka szpikowa i w tym czasie, poza cyklem prac przedstawionym jako osiggnigcie naukowe,
opublikowata dodatkowo 4 artykuly. Sa to 2 publikacje o charakterze eksperymentalnym, ktére
ukazaty sie¢ w Journal of Proteomics i Medical Oncology (odpowiednio o 1F2011 4.878 oraz IFa012
2.147) oraz 2 opracowania przegladowe opublikowane w Contemporary Oncology (1Fz011 0.104)
oraz w Biotechnologii (bez IF). W przypadku drugiej pracy przegladowej Habilitantka jest
pierwszym i korespondujacym autorem. Dr Handschuh wspdipracowata rowniez w zakresie badan
nad AML z wykorzystaniem danych RNA-seq z Uniwersytetem Przyrodniczym w Poznaniu, co
zaowocowato publikacja w Biomed Research International (1IFz014 1.579).

Zainteresowania Habilitantki nowoczesnymi technikami wysokoprzepustowymi
wykorzystywanymi do analizy ekspresji, w tym szczegélnie technologiami mikromacierzowymi,
pozwolity jej na udzial w projektach badawczych o zréznicowanej tematyce. Dzigki temu zostala
ona wspoétautorem 8 publikacji we wspolpracy z badaczami z Politechniki Poznanskiej oraz
Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu. Prace te ukazaly si¢ w czasopismach bez wyznaczonego
wspolczynnika oddziatywania IF (Na pograniczu chemii i biologii, 4 prace w Biotechnologii,
Colloquium Biometricum oraz 2 prace w Computational Methods in Science and Technology). Maja
one charakter przegladowy i w 2 z nich dr Handschuh jest pierwszym autorem. Habilitantka
zaangazowana byla rdwniez w projekt majacy na celu detekcje transpozonow Tcl-2 w genomach
ryb i wyniki tych badan zostaty opublikowane w Marine Biology Research (1F2010 1.484). Najlepiej
cytowana praca z tej grupy, ktérej dr Luiza Handschuh jest wspofautorem, jest wynikiem
wspoltpracy z zespolem prof. Hieronima Jakubowskiego (luty 2022 WoS 55). W czasopismie Amino
Acids (IF2014 3.293) autorzy opisali wyniki badan majacych na celu okreslenie poziomu mRNA oraz
miRNA w ludzkich komérkach $rédblonka zyly pepowinowej traktowanych in vitro pochodnymi
homocysteiny. Uzyskane rezultaty staly sie takze podstawg do rejestracji dwoch patentow.

W ramach wspdlpracy z dr Jolantg Szenajch z Wojskowego Instytutu Medycznego dr Handschuh
prowadzita analiz¢ zmian, jakie zachodza w transkryptomach linii komérek raka jajnika w trakcie
nabywania lekoopornosci. Rezultaty tych badan zostaty opublikowanie w International Journal of
Molecular Sciences (IF2019 4.556), a linie komérkowe uzyskane w wyniku realizacji tego projekiu
staly si¢ podstawa do przyznania patentu. Owocem zainteresowania Habilitantki onkogenomika jest
rowniez praca przegladowa opisujaca portale i bazy danych zwigzane z tg tematyka (Oncotarget
IF2015 5.008).

Rozwoj technologii sekwencjonowania NGS oraz mozliwosci aparaturowe dostgpne w ramach
Europejskiego Centrum Bioinformatyki i Genomiki (ECBiG) w Poznaniu przyczynily si¢ do
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udziatu Habilitantki w szeregu projektow badawczych. Analiza profilu ekspresji krotkich
niekodujacych RNA w gonadach §wini wykonana przez dr Handschuh we wspotpracy z prof. Janem
Wrzesinskim z IChB PAN zostala opublikowana w PLoS One (IFa013 3.534). Dwie publikacje
opisujace wykorzystanie techniki ChIP-seq powstaly we wspélpracy z Centrum Onkologii w
Gliwicach i ukazaly si¢ w International Journal of Biochemistry & Cell Biology (1F2013 4.24) oraz
w Molecular Genetics and Genomics (IFa014 2.728). Kolejna praca opublikowana w czasopismie
Endocrine (IF2016 3.131) dotyczaca analizy mutacji gendw zwigzanych z proteasomem jest efektem
wspotpracy z dr Barttomiejem Budnym. Projekt realizowany razem z zespolem prof. Jadwigi
Jaruzelskiej z IGCz PAN w Poznaniu pozwolif na identyfikacje genéw regulowanych przez biatka
PUMI i PUM2 i zaowocowal publikacja w Cells (IF2010 4.366). Dwie kolejne prace, ktore ukazaty
si¢ w Frontiers in Cellular Neuroscience (IFxoiz 3.9) oraz w Molecular Neurobiology (1F2018 4.586)
powstaly jako rezultat wspdtpracy z prof. Maciejem Figlem. W pierwszej z nich autorzy badali
zmiany transkryptomiczne w miodzienczej chorobie Huntingtona, natomiast druga zwigzana byla
z badaniami nad mutacja typu knock-in w genie ataksyny 3 (ATXN3) prowadzonymi na modelu
mysim. Wspoétpraca z prof. Markiem Figlerowiczem dotyczaca traskryptomiki roslin pozwolita
Habilitantce na publikacje 2 artykuléw w czasopismach Cells (IF2019 4.366) oraz Frontiers in Plant
Science (IF2019 4.402). Obie prace dotyczyly badan nad kolistymi RNA w Arabidopsis thaliana.

Dr Luiza Handschuh byla réwniez zaangazowana w projekt realizowany wspolnie przez
pracownikow Wydziatow Historii oraz Biologii UAM, ktory dotyczyl badania kopalnego DNA
pozyskanego ze szczatkow kostnych oséb zamieszkujgcych obszar wspolczesnej Polski na
poczatku naszej ery oraz we wczesnym Sredniowieczu. Otrzymane wyniki staly si¢ podstawg do
opublikowania dwoch prac w Scientific Reports (IF20174.122 oraz IF2010 4.011). Rozwinigciem tego
projektu byty badania prowadzone przez Habilitantke z dr Anna Philips, ktére mialy na celu analize
bakterii towarzyszacych kopalnym szczatkom Iludzkim. Umozliwily one przygotowanie 2
artykutow, ktore ukazaty sie w Gigascience (1F2016 4.122) oraz w BMC Genomics (IF2019 3.594).
Ponadto, w ramach prac zwigzanych z badaniami genetycznymi przedstawicieli rodu Piastow,
Habilitantka opublikowala opracowanie dotyczace zalozen projektu i opisata perturbacje zwigzane
z jego realizacja (Opolskie Studia Administracyno-Prawne, bez IF).

W projekcie realizowanym we wspolpracy z prof. Magdaleng Luczak z IChB PAN dr Handschuh
postuzyta sie technika ilosciowego PCR w celu analizy ekspresji wybranych genéw w leukocytach
krwi obwodowe] pacjentow z miazdzyca zwigzana z przewlekls choroba nerek. Wyniki
przeprowadzonych do$wiadczen zostaly opublikowane w Journal of Proteome Research (IFa00
4.466).

W ostatnim okresie dr Luiza Handschuh zaangazowata si¢ w projekty zwigzane z badaniem i
zwalczaniem pandemii SARS-CoV-2. Habilitantka brata udzial w pracach realizowanych przez
zespot z IChB PAN, ktére mialy na celu przygotowanie testu pozwalajacego na detekcje wirusa.
Badania prowadzone w ramach tego projektu spotkaly si¢ z duzym rozglosem medialnym, a analizy
poréwnawcze dziatania opracowanego testu zostaly opisane w artykule opublikowanym w
Przeglgdzie Epidemiologicznym (bez IF).

Wszystkie publikacje dr Luizy Handschuh byly cytowane 445 razy (luty 2022 WoS; bez
autocytowan 419 razy), a wspotczynnik Hirscha wynosi w jej przypadku 12. Sa to wyniki dobre i
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porownywalne do osiggnigé innych naukowcéw zajmujacych sie podobna tematyka na tym etapie
rozwoju kariery.

Na dorobek naukowy dr Luizy Handschuh sktada sie réwniez jej aktywny udzial w konferencjach
krajowych 1 migdzynarodowych. Uczestniczyla ona lacznie w 25 konferencjach i byla
wspofautorem 29 komunikatow konferencyjnych. Habilitantka kierowata jednym projektem
badawczym (NCN MINATURA) oraz byla wykonawcg w 25 innych grantach. Ponadto
uczestniczyta ona aktywnie w przygotowywaniu projektow badawczych oraz recenzji
manuskryptow.

Podsumowujac uznaje, Zze pozostaly dorobek i aktywno$¢ naukowa dr Luizy Handschuh sa
wystarczajace dla ubiegania si¢ o stopienn doktora habilitowanego w dziedzinie nauk Scistych i
przyrodniczych, w dyscyplinie nauk biologicznych.

Ocena koficowa

Stwierdzam, ze przedstawione do oceny osiggni¢cia naukowe dr Luizy Handschuh spelniaja
wymogi stawiane w art. 219 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i
nauce (Dz. U. 2018 poz. 1668 ze zm.). W zwigzku z tym pozytywnie opiniuje¢ wniosek o nadanie
dr Luizie Handschuh stopnia doktora habilitowanego w dziedzinie nauk Scistych i
przyrodniczych, w dyscyplinie nauk biologicznych.
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Wojdiech Kartowski

ul. Uniwersytetu Poznanskiego 6, Collegium Biologicum, 61-614 Poznan
NIP 777 00 06 350, REGON 000001293

tel. +48 61 829 59 50, fax. +48 61 829 59 49

ibmib(@amu.edu.pl

www.ibmib.amu.edu.pl



