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KADRA ZARZADZAJACA

prof. dr hab. MAREK FIGLEROWICZ
Dyrektor

Naszg misjqg jest:

prowadzenie interdyscyplinarnych badan uktadéw biologicznych
na roznych stopniach ich organizacji, przy uzyciu zaawanso-
wanych podejs¢ stosowanych w naukach chemicznych, biologi-
cznych i informatycznych,

podejmowanie dziatann na rzecz zachowania najwyzszej jakosci
i innowacyjnosci prowadzonych badan, ze szczegdlnym uwzgle-
dnieniem ich przydatnosci dla spoteczenstwa,

propagowanie osiggnie¢ naukowych oraz dbanie o powszechny
dostep do rzetelnej wiedzy.

dr hab. LUIZA HANDSCHUH,
prof. ICHB PAN
Zastepca Dyrektora ds. Naukowych

mgr inz. RENATA WILNICKA

Gtéwna ksiegowa

mgr JULIA BRZOSKA-KARWAT
Zastepca Dyrektora ds. Koordynacji Badan

KADRA ZARZADZAJACA

mgr MALGORZATA
RADWANSKA-BORUCKA

Zastepca Dyrektora ds. Ogdlnoadministracyjnych

mgr ADAM KUBASINSKI
Zastepca Dyrektora ds. Finansowych

mgr AGNIESZKA KONRAD
Zastepca Dyrektora ds. Wspotpracy

1
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cztonek korespondent PAN, Instytut Biologii
Doswiadczalnej im. Marcelego Nenckiego
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i Maszyn Molekularnych PAN, Warszawa

prof. dr hab. Izabela Makatowska
Uniwersytet im. Adama Mickiewicza
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prof. dr hab. Barbara Nawrot
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dr hab. prof. dr hab. dr JOANNA
MICHAL SOBKOWSKI ADAM SZEWCZYK BANASIAK
prof. ICHB PAN Instytut Biologii Doswiadczalnej Sekretarz
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dr Joanna Banasiak,
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prof. dr hab. Jan Barciszewski
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WIZJA ORAZ
STRATEGIA ROZWOJU

WIZJA ICHB PAN

W najblizszych latach Instytut
powinien stac¢ sie jednym z wiodg-
cych europejskich centréw na-
ukowych zajmujgcych sie inter-
i transdyscyplinarnymi badaniami
organizmow zywych na roéznych
poziomach ich organizaciji.

Cecha wyrodzniajagcg ICHB PAN
na tle innych krajowych i zagrani-
cznych jednostek naukowych jest
i nadal powinna byc¢ jego interdy-
scyplinarnosé, powinnismy zatem
stara¢ sie ja wzmacnia¢ i dbac
o rownomierny rozwdj badan
prowadzonych w zakresie nauk
chemicznych, biologicznych i infor-
matycznych.

Nasza aktywnos$é naukowa powi-
nna w sposob szczegdlny koncen-
trowacd sie na obszarach wspdlnych
dla tych dziedzin nauki.

BIOLOGIA
MOLEKULARNA

STRUKTURALNA
BIOCHEMIA

BIOLOGIA
SYSTEMOWA
SYNTETYCZNA

CHEMIA
OBLICZENIOWA BIOINFORMATYKA

W ICHB PAN prowadzone sg badania i prace rozwojowe w dziedzinie

nauk chemicznych, biologicznych i informatycznych.

CELAMI STRATEGICZNYMI ICHB PAN SA:

1 utrzymanie wiodgcej na terenie kraju pozycji Instytutu w dziedzinie nauk o zyciu;

1 wzmocnhienie interdyscyplinarnosci badan, jako elementu wyrdzniajgcego Instytut

na tle innych jednostek;

I wzmochienie miedzynarodowej pozycji oraz konkurencyjnosci ICHB PAN;

I wzmocnhienie i dalszy rozwdj potencjatu badawczego jednostki.

HISTORIA ICHB PAN

Poczatkdéw historii Instytutu nalezy szukac
w potowie lat 50-tych ubiegtego wieku,
kiedy to w obrebie poznanskich uczel-
ni dziataty dwie specjalistyczne pracow-
nie Polskiej Akademii Nauk: Pracownia
Alkaloidow kierowana przez prof. Jerzego
Suszke oraz Pracownia Biochemii Roslin,
ktorej kierownikiem byt prof. Stefan
Barbacki. W roku 1969 doszto do potgcze-
nia obu pracowni i utworzenia Zaktadu
Stereochemii Produktéw Naturalnych PAN,
afiliowanego przy warszawskim Instytucie
Chemii Organicznej PAN. Na czele nowej
placowki stanat prof. Maciej Wiewidrowski.

Poczatkowo prowadzone w Zaktadzie
badania koncentrowaty sie gtownie wokot
réznorodnych  probleméw  zwigzanych
z chemiag strukturalng alkaloidéw. Kroétko
jednak po jego powstaniu prof. Wiewidrow-
ski zdecydowat sie na radykalng zmiane
dotychczasowej tematyki na bardziej
perspektywiczna dotyczaca chemii
i biologii kwasow nukleinowych. Do

dzisiaj jest ona wiodacym nurtem badaw-
czym Instytutu. W roku 1974 Zaktad prze-
niesiony zostat z Collegium Chemicum
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza do
nowej siedziby przy ul. Z. Noskowskiego.
Kilkunastoosobowa grupa doktorantéw
skupiona wokodt prof. Wiewidrowskiego
stata sie zalazkiem kadry naukowej
placowki. Zaktad prowadzit intensywna
wspodtprace z renomowanymi placowkami
zagranicznymi, w ktérych jego pracownicy
odbywali dtugoterminowe staze naukowe.

W  roku 1980 Zaktad Stereochemii
Produktéw Naturalnych PAN, nadal kiero-
wany przez prof. Macieja Wiewidrowskiego,
uzyskat samodzielnos¢ i zmienit nazwe
na Zaktad Chemii Bioorganicznej PAN.
W nowopowstatej placowce znalazto za-
trudnienie 44 pracownikdw, w tym 19
pracownikow naukowych. W uznaniu dla
wybitnych osiggnie¢ naukowych i orga-
nizacyjnych placéwki, 6 Ilutego 1988 r.
Prezes Rady Ministrow podjat decyzje,

15



na mocy ktorej Zaktad przeksztatcony zos-
tat w Instytut Chemii Bioorganicznej Pol-
skiej Akademii Nauk (ICHB PAN). W tym
momencie kadra naukowa Instytutu liczyta
54 pracownikéw, w tym 10 profesorow
i docentdw, tgcznie Instytut zatrudniat 121
0séb. W strukturze Instytutu wyrdznio-
no 9 wyspecjalizowanych pracowni bada-
wczych. Rowniez w 1988 roku, w zwigzku
Z przejsciem prof. Macieja Wiewidérowskiego
na emeryture, na stanowisko dyrektora
ICHB PAN powotany zostat prof. Andrzej B.
Legocki. Na pierwszego przewodniczacego
Rady Naukowej ICHB PAN wybrano prof.
Jerzego Pawetkiewicza.

Kolejne lata to okres dalszego dynamiczne-
go rozwoju ICHB PAN. W roku 1992 odda-
no do uzytku nowy budynek Poznarskiego
Osrodka Nauki oraz nowoczesng szklarnie.
Pierwsza inwestycja zostata sfinansowa-
na przez Komitet Badan Naukowych, dru-

ga przez Fundacje Wspodtpracy Polsko-
Niemieckiej. W roku 1993 utworzono
afiliowane przy Instytucie Poznarskie Cen-
trum Superkomputerowo-Sieciowe (PCSS),
kierowane przez prof. Jana Weglarza i jego
zastepce dr. Macieja Stroinskiego.

Od roku 1993 ICHB PAN posiada uprawnie-
nia do nadawania stopnia naukowego do-
ktora i doktora habilitowanego w dziedzinie
chemii, w zakresie chemii lub biochemii.
W zwiazku z tym w roku 1994 powota-
no Srodowiskowe Studium Doktoranckie.
W roku 1995 ICHB PAN zatrudniat juz
150 pracownikdw, w tym 78 na stanowi-
skach naukowych (m.in. 10 profesorow
i 6 docentéw), oraz 25 pracownikdw PCSS.
Studium Doktoranckie liczyto 28 stuchaczy.

W roku 2003 prof. Andrzejowi B. Legoc-
-kiemu powierzono zaszczytng funkcje
Prezesa Polskiej Akademii Nauk. Nowym
dyrektorem ICHB PAN zostat prof. Woj-
ciech T. Markiewicz, ktéry pozostawat na
tym stanowisku przez dwie czteroletnie ka-
dencje do 30 listopada 2011 r.

W wyniku wspdlnej inicjatywy ICHB PAN
i Politechniki Poznanskiej, w roku 2011 roz-
poczeto swojg dziatalno$¢ Europejskie
Centrum Genomiki i Bioinformatyki. W tym
samym roku nowym dyrektorem ICHB PAN
na trzy kolejne kadencje zostat prof. Marek
Figlerowicz.

W 2014 roku Ministerstwo Nauki i Szkol-
nictwa Wyzszego przyznato ICHB PAN
prestizowy status KNOW - Krajowego Na-
ukowego Osrodka Wiodgcego w naukach
biologicznych.

W 2015 roku otwarta zostata nowa siedzi-
ba PCSS. Stanowi jg Centrum Badawcze
Polskiego Internetu Optycznego (CBPIO),
mieszczgce sie w kompleksie budynkoéw

przy ul. Jana Pawta Il 10 w Poznaniu. Do-
datkowo ICHB PAN zakupit zabytkowa
kamienice potozong w bezposrednim
sgsiedztwie centrum konferencyjnego przy
ul. Wieniawskiego 21/23. Zgodnie z planem
w budynku tym umieszczone zostanie Cen-
trum Innowacyjnosci i Edukacji Spotecznej
ICHB PAN.

W 2016 roku ICHB PAN otrzymat europejskie
wyrdznienie “HR Excellence in Research”,
a rok pdzniej w ramach parametryzacji jed-
nostek naukowych przeprowadzonej przez
Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego
za lata 2013-2016 najwyzszg kategorie A+.

W 2019 roku piec jednostek zawarto umowe
dotyczacag powotania Poznanskiej Szkoty
Doktorskiej Instytutéw Polskiej Akademii
Nauk. Liderem konsorcjum zostat ICHB
PAN, a w jego sktad weszty Instytut Den-
drologii PAN, Instytut Fizyki Molekularnej
PAN, Instytut Genetyki Cztowieka PAN
oraz Instytut Genetyki Roslin PAN. Réwno-
czesnie zakonczona zostata rekrutacja do
Srodowiskowego Studium Doktoranckiego
ICHB PAN. W tym samym roku Central-
na Komisja ds. Stopni i Tytutdw przyznata
ICHB PAN uprawnienia do nadawania sto-
pnia doktora i doktora habilitowanego
w dyscyplinie nauki biologiczne. 1 lipca
2019 r. na stanowisko Petnomocnika Dyrek-

tora ds. PCSS powotany zostat drinz. Cezary
Mazurek, a na stanowisko jego zastepcy
dr hab. Krzysztof Kurowski.

W 2020 roku kilkanascie dni od pojawie-
nia sie pierwszego przypadku COVID-19
w Polsce, w ICHB PAN utworzona zostata
Wirusowa Grupa Wsparcia (WGW), ktoéra
udzielita wszechstronnej pomocy Woje-
wodzkiej Stacji  Sanitarno-Epidemiolog-
icznej w Poznaniu w wykonywaniu testow
diagnostycznych, a zaraz potem rozpoczeta
opracowywanie wtasnych testéw genety-
cznych wykrywajacych zakazenie SARS-
CoV-2. Dzieki nawigzaniu wspotpracy z kra-
jowymi firmami bardzo szybko rozpoczeto
produkcje testéw MediPAN, uniezalezniajgc
nasz kraj od dostaw zagranicznych. Testy
opracowane w ICHB PAN zaliczaty sie do
najczulszych, najszybszych i najtanszych
dostepnych na polskim rynku. Wszyscy
cztonkowie WGW uhonorowani zostali, na-
danymi w trybie nadzwyczajnym, wysokimi
odznaczeniami panstwowymi.

W 2022 roku Minister Edukacji i Nau-
ki ogtosit wyniki kategoryzacji krajowych
jednostek naukowych za lata 2017-2021.
ICHB PAN uzyskat kategorie A+ w dyscy-
plinach nauki biologiczne, A+ w dyscyplinie
nauki chemiczne oraz A w dyscyplinie in-
formatyka techniczna i telekomunikacja.
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W tym samym roku ICHB PAN stat sie
wiascicielem zespotu patacowo-parkowe-
go w Turwi, ktory stanowié¢ bedzie zamiej-
scowaq filie instytutowego Centrum Innowa-
cyjnosci i Edukacji Spotecznej. Ponadto
zostata podpisana umowa o przystgpie-
niu PCSS do IBM Quantum Network, na
mocy ktérej w Poznaniu powstat pierwszy
w Europie Srodkowo-Wschodniej wezet
obliczern kwantowych.

W roku 2023 PCSS wygrato konkurs na in-
stalacje w Poznaniu jednego z pierwszych
szesciu europejskich komputerow kwan-
towych.

Obecnie Instytut Chemii Bioorganicznej
PAN jest jedng z czotowych polskich
placowek naukowych. Szczegdlng cecha
ICHB PAN jest unikatowa w skali kraju
i Europy interdyscyplinarnos¢ - Instytut
prowadzi inter- i transdyscyplinarne bada-
nia w obszarze chemii, biologii, bioinfor-
matyki i informatyki. W ICHB PAN zatru-
dnionych jest prawie 900 pracownikodw,
dodatkowo 70 doktorantow wykonuje swo-
je prace doktorskie w ramach Srodowisko-
wego Studium Doktoranckiego ICHB
PAN i Poznanskiej Szkoty Doktorskiej.
W obrebie Instytutu dziata 28 zaktadow
naukowych oraz 12 pracowni specjalisty-
cznych. W strukturze PCSS funkcjonuje
16 dziatow skupionych w 4 pionach. ICHB
PAN jest jednym z krajowych lideréw
w pozyskiwaniu grantéw krajowych
i zagranicznych w tym szczegdlnie eu-
ropejskich. W roku 2004, 2010, 2016, 2018
2020 ICHB PAN zostat wyrdzniony nagroda
.Krysztatowej Brukselki” przyznawanag za
wybitne osiggniecia w realizacji i promociji
programow badawczych i innowacyjnych
Unii Europejskiej.

Prof. Maciej Wiewiorowski
(1918-2005) - polski chemik,
cztonek rzeczywisty PAN,
jeden z najwybitniejszych
polskich naukowcdw drugiej
potowy XX wieku. Promotor
kilkudziesieciu magistrow
i trzydziestu oSmiu doktorow,
z ktorych wiekszosé uzyskata
tytuty profesorskie.

Urodzit sie 24 sierpnia 1918 r.
w Bagatelce koto Wrzesni.

Studia chemiczne na Uni-
wersytecie Poznanskim roz-
poczat majgc 18 lat; przerwat
je wybuch Il wojny swiatowej,
w trakcie ktorej walczyt
w szeregach AK. Po wojnie
ukonczyt studia i rozpoczat
prace naukowa w Wyzszej
Szkole Ekonomicznej
w Poznaniu. W 1950 r. pod
kierunkiem prof. J. Susz-
ki uzyskat stopiern doktora,
a w 1954 r. stopiern docenta
i objat kierownictwo Katedry
Chemii Ogdlnej WSE.

Po powrocie z zagranicznych
stazy naukowych stat sie pio-
nierem i propagatorem no-
woczesnych metod analizy
instrumentalnej w Polsce.
W 1959 r. otrzymat tytut
profesora nadzwyczajnego
i objat kierownictwo Zaktadu
Stereochemii i Spektrochemii
Organicznej UAM. W 1969 r.
uzyskat tytut profesora zwy-

KROTKA BIOGRAFIA
ZALOZYCIELA ICHB PAN

PROFESORA MACIEJA
WIEWIOROWSKIEGO

czajnego; w tym samym roku
zostat dyrektorem Instytutu
Chemii UAM.

Juz w 1955 r. rozpoczat
wspotprace z Polska Aka-
demig Nauk. Powierzono
mu kierowanie Laboratorium
Biochemicznym Zaktadu
Hodowli Roslin PAN (1955-
60) i Pracownia Biochemii
i Struktury Alkaloiddw Insty-
tutu Biochemii i Biofizyki PAN
(1960-69). W roku 1969 objat
kierownictwo Zaktadu Ste-
reochemii Produktow Nat-
uralnych PAN (ZSPN PAN),
a 5 lat pdzniej przeprowadzit
Zaktad do siedziby przy
ul. Z. Noskowskiego 12.

Wkrétce po  utworzeniu
ZSPN PAN Profesora za-
fascynowat nowy obszar
badan - chemia kwasoéw nu-
kleinowych. Organizowane
przez prof. Wiewiérowskiego
konferencje dotyczace tej
tematyki sciggaty do Pozna-
nia najznamienitszych na-
ukowcow z catego Swia-
ta, m.in. C.B. Reese’q,
F. Cramera, N.J. Leonarda,
H. Kostera (Kiekrz 1974),
H. Vorbrlggena, E. Oht-
suke, W. Saengera, J. Van
Booma czy R. L. Letsingera
(Dymaczewo 1976). W 1984 r.
prof. Wiewidérowski byt prze-
wodniczgcym komitetu orga-
nizacyjnego Miedzynaro-
dowego Sympozjum
Chemii Produktéw Natu-

ralnych IUPAC w Poznaniu,
a w latach 1985-1988 preze-
sem Polskiego Towarzystwa
Chemicznego.

W lipcu 1980 r. ZSPN PAN
uzyskat samodzielnosc¢
i zmienit nazwe na Zaktad
Chemii Bioorganicznej PAN.
Prof. Wiewiorowski kierowat
tym Zaktadem do chwili jego
przeksztatcenia w Instytut
w 1988 roku. Krotko po tym
wydarzeniu przeszedt na
emeryture.

Najwazniejsze funkcje petnio-
ne przez prof. Wiewiodro-
wskiego to: prorektor UAM
ds. nauki (1968-73), cztonek
Prezydium PAN (1969-83),
wiceprezes PAN (1981-83),
przewodniczacy Central-
nej Komisji Kwalifikacyjnej
do Spraw Kadr Naukowych
(1973-79). Spo s$rod licznych
odznaczen i wyrdznien wy-
mieni¢ nalezy tytut dokto-
ra honoris causa Akademii
Ekonomicznej w Poznaniu
(1986) i Krzyz KomandorskKi
z Gwiazdg Orderu Odrodze-
nia Polski (2000).

Prof. Wiewioérowski zmart 30
marca 2005 r. w Poznaniu.
Jego dorobek to nie tylko
liczne publikacje, ale przede
wszystkim szkota, ktorg st-
worzyt oraz warsztat ba-
dawczy, ktéry pozostawit
swoim uczniom i kolejnym
pokoleniom naukowcow.
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prof. dr hab.
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do nadawania stopnia
doktora i doktora
habilitowanego

w zakresie chemii

i biochemii

Uruchomienie
Srodowiskowego
Studium Doktoranckiego
ICHB PAN

1993

prof. dr hab.
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Dyrektor Instytutu
1988 - 2003

prof. dr hab.
WOJCIECH
T. MARKIEWICZ

Dyrektor Instytutu
2003 - 2011

2019

Polskiej Akademii
Nauk)

Uzyskanie uprawnien
do nadawania stopnia
doktora i doktora
habilitowanego

w dyscyplinie nauki
biologiczne

2022

prof. dr hab.
MAREK
FIGLEROWICZ
Dyrektor Instytutu
2011 - obecnie

A w dyscyplinie: infor-
matyka techniczna
i telekomunikacja

ICHB PAN staje sie
wiascicielem Zespotu
patacowo-parkowego
w Turwi




INSTYTUT
W LICZBACH

Obecnie w ICHB PAN zatrudnionych jest
prawie 900 pracownikow, dodatkowo 70
doktorantéw wykonuje swoje prace doktor-
-skie w ramach Srodowiskowego Studium
Doktoranckiego ICHB PAN i Poznanskiej
Szkoty Doktorskiej. W obrebie Instytu-
tu dziata 28 zaktadéw naukowych oraz 12
pracowni specjalistycznych. W strukturze
PCSS funkcjonuje 16 dziatdéw skupionych

w 4 pionach.

Rada Naukowa ICHB PAN ma uprawnie-
nia do nadawania stopnia doktora i stop-
nia doktora habilitowanego w dziedzinie
nauk scistych i przyrodniczych, w dyscypli-
nach: nauki chemiczne i nauki biologiczne.
Stopien doktora habilitowanego nadano juz
ponad 40, a doktora ponad 220 osobom.
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NAKLADY FINANSOWE
NA DZIALALNOSC
INSTYTUTU W LATACH
2010-2022

SUBWENCJE
GRANTY

621 760 000 zt

ICHB PAN jest jednym z krajowych lide-
row w pozyskiwaniu grantéw krajowych
i zagranicznych. Rocznie realizowanych
jest w ICHB PAN okoto 200 projektéw na-
ukowych. Za wybitne osiggniecia w rea-
lizacji i promocji programdw badawczych
i innowacyjnych Unii Europejskiej ICHB
PAN zostat 5-krotnie wyrézniony nagroda

,Krysztatowej Brukselki”. Efektem realizac-
ji licznych projektéw sa publikacje, ktérych
liczba siega 200 rocznie.

Kazdego roku ponad 50 studentdw studidw
pierwszego i drugiego stopnia odbywa
praktyki w ICHB PAN, czes$¢ z nich wykonu-
je swoje prace dyplomowe pod kierunkiem
pracownikdw Instytutu.

ICHB PAN jest organizatorem i wspodtorga-
nizatorem licznych krajowych i miedzynaro-
dowych konferencji oraz spotkan nauko-
wych. Rocznie organizowanych jest ponad
15 takich wydarzen. Wsréd cyklicznych wy-
mieni¢ mozna m.in. Nauke na wakacjach
(w Juracie), Tydziert mdzgu, Noc Naukowcdw.

3300

PUBLIKACJI NAUKOWYCH
POWSTALO W INSTYTUCIE
W LATACH 1974-2022

523

W Instytucie wydawane sg 2 czasopisma
naukowe, ,BioTechnologia” i ,Computa-
tional Methods in Science and Technolo-
gy” oraz ksigzki - w ciggu 30 lat dziatania
Osrodka Wydawnictw Naukowych opubli-
kowano ich ponad 500.

1 595 PUBLIKACJI
NAUKOWYCH

W LATACH 2013-2022

8 8 3 PUBLIKACJI
NAUKOWYCH

W LATACH 2003-2012

PUBLIKACJI
NAUKOWYCH

W LATACH 1993-2002

2 4 0 PUBLIKACJI
NAUKOWYCH

W LATACH 1983-1992

5 9 PUBLIKACJI
NAUKOWYCH

W LATACH 1974-1982
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WSPOFPRACA
ICHB PAN Z JEDNOSTKAMI
ZAGRANICZNYMI

°
KANADA -
. * ARMENIA JAPONIA
STANY SIRAN e
ZJEDNOCZONE « CHINY
* INDIE
AUSTRALIA
NOWA
ZELANDIA
KANADA Uniwersytet Kqur:nbii Brytyjskiej INDIE Uniwersytet w Kalkucie
Uniwersytet McGilla w Montrealu
STANY Uniwersytet w Louisville CHINY Politechnika Liaoning
ZJEDNOCZONE | Uniwersytet Rochester Instytut Fizjologii i Ekologii Roslin,
Uniwersytet Georgii Chiriska Akademia Nauk
Uniwersytet Atlantycki na Florydzie Uniwersytet w Hongkongu
Baylor College of Medicine
Harvard Medical School JAPONIA Uniwersytet w Kioto
Narodowy Instytut Raka we Frederick Uniwersytet w Osace
Narodowe Laboratorium Argonne . . ]
Uniwersytet Stanowy w Nowym Jorku AUSTRALIA Uniwersytet Flinders w Adelaide
Uniwersytet w Sydney
ARMENIA Uniwersytet Paristwowy w Erywaniu Uniwersytet w Melbourne
. . NOWA Uniwersytet Otago
IRAN Uniwersytet Shirazraz ZELANDIA

® FINLANDIA

NORWEGIA
°
SZWECJA
L]
IRLANDIA
° DANIA
o
L]
ICHB PAN
WIELKA A U
BRYTANIA
NIEMCY ¢
o UKRAINA
FRANCJA
> AUSTRIA
°
L[]
SZWAJCARIA
WLOCHY
(]
PORTUGALIA .HISZPANIA >

GRECJA

L]

IRLANDIA Uniwersytet w Dublinie NIEMCY Politechnika Bergakademie

we Freibergu

WIELKA Instytut Wellcome Trust Sanger Uniwersytet Albrechta i Ludwika
BRYTANIA Europejski Instytut Bioinformatyki we Fryburgu
Uniwersytet w Edynburgu ElementZero Biolab w Berlinie
Szkockie Kolegium Wiejskie Uniwersytet Nauk Stosowanych
w Mittweida
HISZPANIA Politechnika w Madrycie Uniwersytet Ruhry w Bochum
Uniwersytet w Valladolid Uniwersytet w Tybindze
o . o Instytut Badan nad Hodowla
PORTUGALIA | Centrum Neuronauki i Biologii Komérki Rodlin im. Maxa Plancka
Uniwersytetu w Coibmrze Centrum Medycyny Molekularnej
FRANCJA Szkota Biznesu INSEEC im. Maxa Delbrucka . .
. Instytut Badari Naczelnych im. Gottfrieda
Uniwersytet w Strasburgu Leibniza
Instytut Curie
!\larod?wy Instytut Zdrowia WELOCHY Uniwersytet w Trydencie
i Badari Medycznych Uniwersytet w Udine
Instytut Biologii im. Francois Jacoba Uniwersytet w Mediolanie
Instytut Genetyki i Biologii Molekularnej Uniwersytet Sapienza
i Komérkowej w Ostwald Neuromed w Venfaro
NORWEGIA | Uniwersytet w Oslo SZWAJCARIA | Instytut Badari Biomedycznych
Centrum pnlwersﬁeckle na im. Friedricha Mieschera w Bazylei
Svalbardzie Szpital Uniwersytecki w Lozannie
SZWECJA Szwedzki Uniwersytet Nauk Uniwersytet ""eZF'yb;:'gu
Rolniczych Uniwersytet w Zurychu
Instytut Biologii Molekularnej
FINLANDIA | Uniwersytet w Helsinkach Roslin w Zurychu
Szwajcarski Federalny Instytut
DANIA Uniwersytet Potudniowej Danii Technologii w Zurychu
HOLANDIA Centrum Medyczne Uniwersytetu UKRAINA Lwowski Narodowy Uniwersytet
Erazma w Rotterdamie Medyczny
AUSTRIA Instytut Badar nad Rakiem GRECJA Uniwersytet w Atenach

Wihelminen
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DZIALALNOSC NA RZECZ
SPOLECZNOSCI KRAJOWE
| MIEDZYNARODOWEJ

Nieustanna dbatos¢ Instytutu
o wysokg jakosc¢ kadry naukowej
i utrzymanie potencjatu bada-
wczego na wysokim, swiatowym
poziomie umozliwia nie tylko
sprawne prowadzenie dziatal-
nosci naukowej, ale i szybkie
reagowanie na pojawiajgce sie
wyzwania w tym takie jak sytu-
acja kryzysowa zwigzana z pan-
demiag COVID-19. Na poczatku
epidemii w Polsce, pracownicy

i doktoranci Instytutu, znani
powszechnie jako ,Wiru-
sowa Grupa Wsparcia”,
aktywnie witaczyli sie (jako
wolontariusze) w diagnosty-
ke zakazen wirusem SARS-
CoV-2. Instytut wykorzystat
réwniez posiadany poten-
cjat naukowy do stworzenia
polskiego testu do wykry-
wania wirusa (MediPAN)
i btyskawicznie go skomer-
cjalizowat. Skutecznosé
testu, poréownywalna z inny-
mi obecnymi na rynku, oraz
nizsza cena sa doskonatym
potwierdzeniem mozliwosci
Instytutu w zakresie podej-
mowania dziatalnosci B+R
oraz nawigzywania skutecz-
nej wspodtpracy ze Swiatem
biznesu. Prezydent Rzecz-
pospolitej Polskiej, na wnio-
sek Ministra Nauki i Szkol-
nictwa Wyzszego przyznat

Cztonkoma ~Wirusowej
Grupy Wsparcia” najwyzsze
odznaczenia panstwowe

za zastugi w dziatalno-
$ci  naukowo-badawczej.
O potencjale i renomie ICHB
PAN w dziataniach na rzecz
walki z COVID-19 sSwiadczy
rowniez wybor Instytutu na
wezet krajowy europejskiej
inicjatywy “Covid-19 Portal”,
koordynowanej przez Euro-
pean Bioinformatics Institute
w ramach European Molecu-
lar Biology Laboratory.

W zwigzku z agresja Rosji na
Ukraine pracownicy Instytutu

' i PCSS aktywnie wiaczyli sie

W organizacje pomocy uchodz-

com jak réwniez srodowisku naukowemu
w Ukrainie. Oto przykiady podejmowanych
dziatan:

wsparcie techniczne serwiséw informa-
cyjnych dla uchodzcdéw z Ukrainy,

zatrudnienie i przyjecie na staz naukowcow
z Ukrainy,

tymczasowe zakwaterowanie z wyzywie-
niem uchodzcéw w budynku PCSS (Zwie-
rzyniecka),

przeprowadzenie zbiorek darédw - dla oséb
zakwaterowanych na miejscu oraz przeby-
wajacych na terenie Ukrainy,

przeprowadzenie zbidrki pienieznej na po-
trzeby uchodzcdw; sfinansowanie zakupu
m.in. wyprawek szkolnych i podrecznikoéw do
nauki jezyka polskiego,

wsparcie przez pracownikéow ICHB PAN
w zakresie ttumaczenia rozmow i doku-
mentow w trakcie zatatwiania formalnosci,

dyzury w punktach medycznych w Przemy-
Slu pracownikdw PCSS bedacych wolonta-
riuszami i ratownikami Grupy Ratownictwa
Polskiego Czerwonego Krzyza w Poznaniu,
udzielanie catodobowej pomocy medy-
cznej oraz humanitarnej uchodzcom, udziat
W przygotowywaniu i dystrybucji pomocy
humanitarnej PCK w Poznaniu,

aktywna pomoc w poszukaniu miejsc zatrud-
nienia i zakwaterowania dla uchodzcdw,

organizacja warsztatow dla dzieci ukrain-
skich, lekcji jezyka polskiego oraz konsultacji
psychologicznych,

wykonywanie w laboratorium PANGEN dar-
mowych testow w kierunku COVID-19 dla
obywatelek i obywateli Ukrainy.
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GENOMICZNA MAPA POLSKI

Genomiczna Mapa Polski (GMP) to spe-
cjalistyczna infrastruktura, w sktad ktoérej
wchodzg bazy danych zawierajgce okoto
6 tysiecy sekwencji genoméw miesz-
kancow Polski oraz narzedzia bioinformaty-
czne stuzace do wielkoskalowej analizy ge-
nomow. Elementami sktadowymi GMP sa:

Polski Genom Referencyjny - powstaty na
podstawie bardzo szczegdtowej analizy
genomow 30 o0sob, tj. 10 tridw w schema-
cie dziecko-matka-ojciec. Analiza ta prze-
prowadzona zostata z zastosowaniem kilku
wzajemnie uzupetniajgcych sie technologii
sekwencjonowania genomowego DNA,
w tym technologii generujgcych krotkie
i dtugie odczyty;

Mapa Zmiennosci Genetycznej - zbidr
danych i narzedzi do ich analizy, opracowa-
ny na podstawie wynikéw sekwencjonowa-
nia ponad 3 tysiecy genomow mieszkancow
Polski losowo wybranych z obszaru catego
kraju;

Fen-Gen - zbiér danych i narzedzi do anali-
zZy powigzan pomiedzy fenotypem a geno-
typem - utworzony dla ponad tysigca osdb,
dla ktérych okreslono sekwencje geno-
mowa oraz pozyskano dodatkowe infor-
macje dotyczgce ich cech fizycznych i stanu
zdrowia (m.in. morfologia krwi, RTG klatki
piersiowej, analiza sktadu ciata, badanie
wydolnosci beztlenowej, testy wysitkowe);

Et-Gen - zbiér danych i narzedzi do ana-
lizy zmiennosci genetycznej matych
populacji (np. mniejszosci etnicznych)
- powstat na podstawie ok. 1 tys. catoge-
nomowych sekwencji DNA pochodzacych
od przedstawicieli mniejszosci etnicznych
i regionalnych zamieszkujgcych Polske
- Slazakow, Kaszubdéw, Gorali, temkow
oraz Bambrow poznanskich. Dodatkowo,
w ramach mniejszosci goéralskiej, wyrdznic
mozna Gorali podhalanskich, pieninskich,
orawskich, spiskich i ochotnickich.

Materiatem wyjsciowym do badan DNA
byty probki krwi lub sliny, pochodzace
z istniejgcego juz repozytorium lub zebrane
od ochotnikdw w ramach realizacji projektu.
Uczestnicy badania otrzymali raporty doty-
czace ich pochodzenia w linii matczynej
(kobiety i mezczyzni) oraz ojcowskiej (tyl-
ko mezczyzni), sporzadzone na podstawie
wyznaczonych haplogrup mitochondrial-
nego DNA oraz chromosomu Y.

Realizacja projektu przyczyni sie do
zwiekszenia ogdlnej wiedzy na temat ge-
netyki populacyjnej cztowieka oraz umo-
zliwi gtebszy wglad w nature zmiennosci
genetycznej mieszkancéw Polski. Pomoze
rowniez stworzy¢ warunki niezbedne dla
rozwoju medycyny spersonalizowanej
i opracowania nowych standardow
w zakresie profilaktyki, diagnostyki i opie-
ki zdrowotnej. Referencyjne bazy danych
powstate w ramach projektu mogg stano-
wi¢ odnosnik we wszelkiego rodzaju bada-
niach biologicznych i medycznych prowa-

dzonych na populacji polskiej. Opracowane
narzedzia utatwig dostep do danych oraz
wykonywanie analiz genomicznych takze
tym uzytkownikom, ktérzy nie sg specjalis-
tami w tym zakresie.

GMP powstaje w ramach projektu zaty-
tutowanego ,Europejskie Centrum Bio-
informatyki i Genomiki”. Projekt jest wspot-
finansowany przez Unie Europejskg ze
Srodkow Europejskiego Funduszu Rozwoju
Regionalnego w ramach Programu Ope-
racyjnego Inteligentny Rozwdj. Projekt re-
alizowany jest przez konsorcjum, w sktad
ktorego wchodzg Instytut Chemii Bioor-
ganicznej PAN oraz Politechnika Poznan-
ska. Kierownikiem projektu jest prof. Marek
Figlerowicz.
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ECBiIG MOSAIC

Jednym z fundamentalnych wyzwan sto-
jacych przed wspodtczesng medycyng jest
petne i efektywne wykorzystanie informa-
cji, jakich dostarczajg generowane w coraz
wiekszych ilosciach dane biomedyczne
i kliniczne. W efekcie postepu technolo-
gicznego, jaki dokonat sie na przetomie
XX i XXI wieku, powstato wiele nowych
metod i technik umozliwiajacych wnikliwa,
wielopoziomowa analize organizmu ludz-
kiego oraz zachodzacych w nim procesoéw.
Giéwna barierg utrudniajaca petne wyko-
rzystanie tych innowacyjnych rozwigzan
technologicznych w medycynie prakty-
cznej jest brak kompleksowych podejsé,
ktére pozwalatyby z duzych i heterogen-
nych zestawdw danych wyekstrahowaé ich
najistotniejsze elementy, a nastepnie zinte-
growac je w taki sposoéb, by tworzyty jeden
spdjny obraz.

Projekt ECBIG - Europejskie Centrum Bio-
informatyki i Genomiki - MOSAIC wychodzi
naprzeciw tym wyzwaniom. Jego strate-
gicznym celem jest stworzenie zaawanso-
wanej platformy badawczej umozliwiajgcej
pozyskiwanie wielowymiarowych danych
biomedycznych i klinicznych oraz ich stan-
daryzacje, integracje i analize z wykorzys-
taniem algorytmow sztucznej inteligencji

dla uzyskania nowej wiedzy i narzedzi na
potrzeby powszechnie dostepnej, sperson-
alizowanej profilaktyki, diagnostyki i tera-
pii medycznej. Angielska nazwa platformy
MultiOmicS and Artificial Intelligence for
Clinical practice, w skrocie MOSAIC, oddaje
koncowy efekt jej dziatania, czyli catosciowy
obraz funkcjonowania uktadu biologicznego
(komorki, tkanki, organu czy catego orga-
nizmu) ztozony z wielu, na pierwszy rzut oka
niepowigzanych ze sobg danych.

Platforma MOSAIC ma otwarty, uniwersal-
ny charakter i obejmuje najnowoczesniejsza
aparature naukowo-badawczg, unikatowe
bazy danych multiomicznych i klinicznych
oraz zaawansowane narzedzia do analizy
i wizualizacji danych. Tworzona w pro-
jekcie infrastruktura dostarcza komplek-

sowych rozwigzan z zakresu (epi)genomiki,
(epitranskryptomiki i proteomiki, a takze
analizy danych klinicznych, w tym danych
obrazowych. Stwarza onakrajowymizagrani-
cznym jednostkom naukowym warunki do
prowadzenia nowatorskich badan biomedy-
cznych taczacych wysokoprzepustowe ana-
lizy multiomiczne i analize danych z wyko-
rzystaniem metod sztucznej inteligenciji.

Projekt jest wspodtfinansowany przez Unie
Europejska ze srodkow Europejskiego Fun-
duszu Rozwoju Regionalnego w ramach
Programu Inteligentny Rozwdj. Projekt re-
alizowany jest przez konsorcjum, w sktad
ktérego wchodzg partnerzy specjalizujg-
cy sie w badaniach kluczowych dla funk-
cjonowania platformy MOSAIC: Instytut

Chemii Bioorganicznej PAN (lider, multiomi-
ka) oraz afiliowane przy nim Poznarnskie Cen-
trum Superkomputerowo-Sieciowe (sztu-
czna inteligencja, analiza i udostepnianie
danych), Politechnika Poznariska (sztuczna
inteligencja, analiza danych), Narodowy
Instytut Onkologii im. Marii Sktodowskiej-
Curie - Panstwowy Instytut Badawczy,
Oddziat w Gliwicach (onkologia), Naro-
dowy Instytut Kardiologii Stefana kardynata
Wyszynskiego - Panstwowy Instytut Badaw-
czy (kardiologia). Kierownikiem projektu jest
prof. Marek Figlerowicz.
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PROJEKTY STRATEGICZNE

NEBI

KRAJOWY OSRODEK BADAN OBRAZOWYCH
W NAUKACH BIOLOGICZNYCH | BIOMEDYCZNYCH

Projekt NEBI - Krajowy Osrodek Badan
Obrazowych w Naukach Biologicznych
i Biomedycznych stanowi czesé
miedzynarodowe inicjatywy zwanej
Euro-Biolmaging. Gtéwnym celem przed-
siewziecia jest utworzenie zaawansowanej
infrastruktury do wielowymiarowego obra-
zowania proceséw biologicznych oraz gro-
madzenia, przetwarzania i udostepniania
pozyskiwanych danych.

W ramach projektu powstata specjalisty-
czna infrastruktura umozliwiajgca bio-
obrazowanie na wszystkich poziomach or-
ganizacji uktadéw zywych, w szczegdlnosci:
(i) obrazowania biologicznego i biome-
dycznego za pomocg technik wysoko-
przepustowych, (ii) obrazowania struktur
i funkcji komodrek i tkanek za pomoca tech-

nik wysokorozdzielczych, oraz (iii)) mo-
delowania i wizualizacji dynamiki ztozonych
procesow. W ICHB PAN utworzono cztery
stanowiska:

1 Stanowisko Ultrarozdzielczej Mikroskopii

1 Stanowisko do Przygotowywania
Komdrek do Wysokoprzepustowych
Réwnolegtych  Analiz  Multiomic-
znych

1 Stanowisko do Wysokoprzepustowych

Rownolegtych Analiz Multiomicznych

1 Stanowisko do Analiz Masowych
Zwigzkoéw Niskoczagsteczkowych

Dodatkowo w ramach projektu wytworzo-
no lub zaimplementowano specjalistyczne
zestawy narzedzi bioinfomatycznych:

1 wspomagajgcych automatyzacje pro-
cesu zaawansowanej analizy danych
pozyskanych z obrazowania wraz z wiz-
ualizacja i semi-automatyczna interpre-
tacjg wynikow;

1 utatwiajagcych dostep do zasobdéw
referencyjnych oraz automatycznie
zarzadzanych schematoéw przetwarza-
nia danych;

1 umozliwiajgcych dostep do wspodt-
dzielonych zasobdéw obliczeniowych
(ze szczegolnym uwzglednieniem
graficznych akceleratorow sprzetowych
nowej generacji) oraz wirtualizacje
dostepu do zasobdéw obliczeniowych
dedykowanych wysokowydajnym pro-
cesom przetwarzania i analizy danych
obrazowych w modelu HDA (ang. High-
end Data Analysis);

1 wspierajagcych proces dostepu
i wspotdzielenia danych w ramach
zespotdw badawczych oraz wspodtpra-
cy miedzy zespotowe] na szczeblu kra-
jowym i miedzynarodowym.

Powstata w ramach projektu infrastruktu-
ra umozliwia wypracowanie nowej strate-
gii obrazowania zmian zachodzacych na
réoznych poziomach organizacji komorki
lub organizmu (molekularnym, subkomor-
kowym, tkankowym, narzadowym) w mo-
delach biologicznych chordb cywilizacy-
jnych oraz w materiale pobranym od
pacjentéw. Uzyskane dane oraz stworzone

narzedzia pozwolg lepiej poznaé¢ zaréwno
podtoze molekularne choréb jak réwniez
opracowanie innowacyjnych terapii i pro-
cedur diagnostycznych. Nowo powstata
infrastruktura badawcza petni funkcje
ogolnopolskiego osrodka referencyjnego
do obrazowania biologicznego, promujgce-
go wymiane wiedzy oraz dostarczajgcego
wsparcie informatyczne dla innych osrod-
kdw badawczych i partnerow przemy-
stowych nie tylko z Polski, ale i zagranicy.

Projekt jest wspodtfinansowany przez
Unie Europejskg ze srodkdéw Europe-
jskiego Funduszu Rozwoju Regionalnego
w ramach Programu Inteligentny Rozwdj.
W skitad konsorcjum, ktore realizuje projekt
wchodza: Instytut Biologii Doswiadczal-
nej im. M. Nenckiego PAN; Instytut Chemii
Bioorganicznej PAN z afiliowanym przy
nim Poznanskim Centrum Superkompute-
rowo-Sieciowym.
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PROJEKTY STRATEGICZNE

CENTRUM BIOLOGII
CHEMICZNEJ ICHB PAN

WCZESNIEJ: CENTRUM WYSOKOPRZEPUSTOWYCH

BADAN PRZESIEWOWYCH

Projekt realizowany jest m.in. w ramach
iniciatywy POL-OPENSCREEN wpisanej
w 2014 roku na Mape Drogowa Polskiej
Infrastruktury Badawczej. Jego celem jest
stworzenie, a nastepnie udostepnianie
unikatowej infrastruktury oraz ekspertyzy
w zakresie biologii chemicznej, zaréw-
no srodowisku naukowemu, jak i bizne-
sowemu, w kraju i na swiecie. W ramach
tego przedsiewziecia ICHB PAN tworzy
najbardziej zaawansowany w Polsce sys-
tem do identyfikacji biologicznie akty-
whych substancji na drodze wysokoprze-
pustowej analizy setek tysiecy zwigzkéw
chemicznych (tzw. bibliotek).

W momencie przystgpienia Polski jako
cztonka-zatozyciela do sieci EU-OPEN-
SCREEN ERIC (ang. European Research In-
frastructure Consortium), ICHB PAN spetnit
rygorystyczne wymogi stawiane przez
miedzynarodowy zespdt ekspertdw i uzys-
kat status partnera (tzw. Partner Site) tego
konsorcjum, jako jedna z trzech polskich jed-
nostek (obok Instytutu Biologii Medycznej
PAN w todzi - lidera projektu POL-OPEN-
SCREEN, oraz Instytutu Biochemii i Biofi-
zyki PAN w Warszawie). W 2018 roku
Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzsze-
go przyznato polskim przedstawicielom
w EU-OPENSCREEN celowg dotacje finan-
sowq ha rozbudowe i uruchomienie infras-
truktury badawczej. Kierownikiem przyzna-
nego grantu z ramienia ICHB PAN byt prof.
Marek Figlerowicz.

Dzieki otrzymanej dotacji powotano
w ICHB PAN Centrum Biologii Chemicznej
- CBC, ktoérego kierownikiem zostat dr
hab. Jacek Kolanowski. Centrum posia-
da specjalistyczne i unikatowe na skale
Swiatowg laboratoria, a jego kadre stano-
wi interdyscyplinarny zespdt ekspertow
z wieloletnim doswiadczeniem miedzynaro-

dowym. Jednym z elementdw infrastruktu-
ry Centrum jest AGAMEDE - system tgcza-
cy automatyke ze sztuczng inteligencja.
Jego pomystodawcyg i konstruktorem jest
dr Radostaw Pilarski. Pierwszy prototyp
urzadzenia powstat w ramach projektu EPI-
CELL, ktérego kierownikiem byt prof. Woj-
ciech T. Markiewicz. Uzyskana z MNiSW
dotacja umozliwita rozbudowe platformy
AGAMEDE o dodatkowe urzadzenia
zwiekszajgce przepustowose i uniwersal-
nos$é systemu. Finansowanie to pozwolito
takze narozszerzenie kompetencji Centrum
w zakresie optymalizacji tzw. hitdw, w tym
z wykorzystaniem metod chemii medycznej
i biologii syntetycznej. W ramach swoich
dziatan CBC oferuje dostep do ekspertyzy
i infrastruktury oraz wsparcie merytoryczne
w zakresie:

1 opracowywania testéw molekularnych
i wykonywania wysokoprzepustowych
badan przesiewowych na modelach
biochemicznych i komdrkowych,
w oparciu o detekcje luminescencyjng
oraz wieloparametryczne obrazowanie
wysokoprzepustowe;

1 chemii medycznej, w tym optymalizacji
zwigzkow bioaktywnych z wykorzysta-
niem chemioinformatyki oraz syntezy,
semi-syntezy i biosyntezy dedyko-
wanych bibliotek zwigzkdw;

1 rozwoju nowych technologii oraz test-
owania i opracowywania not aplikacyj-
nych nowoczesnej aparatury badaw-
czej;

1 konsultingu merytorycznego  przy
wypracowywaniu pomystéw i plandw
badawczych oraz przygotowywaniu
projektéow B+R.

Celem Centrum na kolejne lata jest adap-
towanie najnowoczesniejszych i najbardziej
wiarygodnych testéw i technologii do iden-
tyfikacji i optymalizacji zwigzkdéw bioakty-
wnych i odkrywania mechanizmoéw ich
dziatania. Dodatkowo planujemy ciagte
rozszerzanie portfolio ustug we wspodtpra-
cy z osrodkami akademickimi i partnerami
biznesowymi w Polsce i na swiecie.
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PROJEKTY STRATEGICZNE

PLATFORMA DO PROJEKTOWANIA, SYNTEZY ORAZ

TESTOWANIA TERAPEUTYKOW | SZCZEPIONEK RNA

Juz od momentu narodzin technologii
RNA nieodtacznie towarzyszyty jej
ogromne oczekiwania zwigzane z prakty-
cznym wykorzystaniem terapeutycznych
oraz szczepionkowych RNA w medycynie.
Pomimo ze uzyskiwane wyniki byty bardzo
obiecujace nie od razu doprowadzity do
wdrozenia nowej klasy terapeutykéw. Przez
lata trudnym do rozwiazania problemem
byto zapewnienie wysokiej specyficznosci
dziatania RNA, opracowanie efektywnych
metod dostarczania lekdw i zapewnienie
ich bezpiecznego stosowania. Z tych tez
wzgledéw obecnie dopuszczonych do
uzycia jest zaledwie kilkanascie terapeu-
tycznych RNA. Na duza skale technologia
RNA zostata zastosowana dopiero w 2020
roku do wytworzenia szczepionek podczas
pandemii COVID-19.

U podtoza tego osiggniecia legty bada-
nia Katalin Karikd oraz Drew Weissmana,
tegorocznych laureatéw Nagrody No-
bla. Naukowcy ci opracowali modyfikacje
chemiczne warunkujgce efektywne i sku-
teczne dziatanie szczepionkowych RNA.
W efekcie ich masowego zastosowania
w wielu krajach, w tym rowniez i w Polsce
ZNnaczgyco ograniczono pandemie COVID-19.
W rezultacie powszechnie uznano dalszy
rozwdj technologii RNA oraz jej zastoso-
wanie zarowno w terapii, jak i profilaktyce
medycznej za jeden z priorytetéw ogdlno-
Swiatowych badan naukowych.

Pod koniec 2021 roku rozpoczeto w ICHB
PAN realizacje 6-letniego projektu przyzna-
nego w ramach konkursu Agencji Badan
Medycznych na rozwdj innowacyjnych
rozwigzan terapeutycznych z wykorzysta-
niem technologii RNA. Stworzona w ra-
mach projektu platforma bedzie stuzyta do
projektowania, syntezy i testowania nowa-
torskich terapeutykdéw oraz szczepionek
RNA.

W ramach prac prowadzonych w Insty-
tucie powstaje wielofunkcyjna platforma
wspierajgca poszczegdlne etapy tworzenia
réznego typu czasteczek RNA, mogacych
znalez¢ zastosowanie w terapii i profila-
ktyce choréb cztowieka. Badania obejmu-

ja szeroki zakres dziatan niezbednych do
wytworzenia terapeutycznych/szczepion-
kowych RNA, w tym opracowanie:

1 baz danych i bioinformatycznych
narzedzi stuzacych ich projektowaniu,

1 procedur syntezy na drodze chemicznej
i enzymatycznej,

1 optymalnych sposobdéw dostarczania
kazdego z typow RNA do komodrek
i organizmow,

1 metod oceny aktywnosci w warunkach
hodowli komdérkowych,

1 metod przedklinicznej oceny skute-
cznosci w badaniach na modelach
zwierzecych.

Koncowym produktem powstatym w wyni-
ku realizacji projektu bedzie zatem zardéw-
no unikatowa platforma technologiczna
stuzgca do projektowania i wytwarzania

terapeutycznych/szczepionkowych  RNA,
jak i zestaw potencjalnych lekdéw.

Projekt pt. ,,Stworzenie uniwersalnej plat-
formy szybkiego reagowania, bazujacej na
technologii RNA, zapewniajgcej bezpie-
czenstwo lekowe i epidemiologiczne kraju”
powstat w ramach konsorcjum z Warsza-
wskimi Zaktadami Farmaceutycznymi Pol-
fa S.A. Zaktada on praktyczne wykorzy-
stanie wieloletnich doswiadczen Instytutu
w badaniach RNA oraz mozliwosci produ-
kcyjnych najwiekszej w Polsce firmy farma-
ceutycznej. Kierownikiem merytorycznym
projektu jest prof. Marek Figlerowicz. W re-
alizacje projektu zaangazowane sg zespoty
kierowane przez: Marcina Chmielewskiego,
Macieja Figla, Agnieszke Fiszer, Luize Hand-
schuh, Marte Olejniczak, Katarzyne Rolle,
Marte Szachniuk, Anne Urbanowicz oraz
Pawta Zmore.
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01 | Zaktady naukowe

ZAKLAD BIOINFORMATYKI STRUKTURALNEJ

predykcja i analiza struktury RNA | motywy strukturalne | algorytmy dla biologii molekularnej |

bazy danych i aplikacje internetowe

OBSZAR BADAWCZY

Molekularna biologia obliczeniowa i bio-
informatyka. Prowadzone badania kon-
centrujg sie na zagadnieniach zwigzanych
z analizag struktur bioczasteczek oraz ich
oddziatywaniach z akcentem na RNA. Im-
plikuje to formutowanie nowych wyzwan
bioinformatycznych, ktérych rozwigzywa-
nie stanowi gtéwny nurt dziatalnosci
Zaktadu.

Celem naszych badan jest modelowanie
ztozonych problemoéw z zakresu biologii
strukturalnej oraz opracowanie i implemen-
tacja efektywnych algorytmdéw kombina-
torycznych pozwalajgcych je analizowad.
W badaniach wykorzystujemy najnowsze
metody i technologie informatyczne oraz
prowadzimy eksperymenty in silicokomple-
mentarne do doswiadczen laboratoryjnych.
Wizytdwka i najwazniejszym osiggnieciem
Zaktadu jest RNApolis - wirtualne laborato-
rium bioinformatyki RNA skupiajace ponad
20 narzedzi obliczeniowych dedykowanych
czasteczkom RNA. Badamy rowniez stru-
ktury kwadruplekséw. W ramach projektu
SpaceTetrado opracowalismy baze danych
G4 oraz narzedzia do analizy, klasyfikacji
i wizualizacji ich struktur.

portal.ichb.pl/z-d-bioinformatyki-strukturalnej/

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Rozwdj RNApolis - wirtualnego labora-
torium bioinformatyki RNA

I Rozwdj systemow obliczeniowych
(RNA FRABASE, RNAComposer,
RNApdbee, RNAspider, ONQUADRO,
WebTetrado, itd.)

1 Modelowanie struktur 2D i 3D RNA

I Analiza komparatywna danych struk-
turalnych

1 Adnotacja i klasyfikacja motywow
strukturalnych obecnych w RNA, m.in.
pseudoweztdw i kwadrupleksow

KIEROWNIK
prof. dr hab. inz. Marta X. Szachniuk

mszachniuk@cs.put.poznan.pl
tel. +48 61665 30 30

REALIZOWANE PROJEKTY

Eksploracja cech i modelowanie struktu-
ry kwadruplekséw (NCN, OPUS, kierownik
projektu: M. Szachniuk)

Przewidywanie struktur 3D RNA z wykorzy-
staniem generatywnych sieci przestawnych
(NCN, Preludium Bis, kierownik projektu:
M. Szachniuk)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego
reagowania, opartej na technologii RNA,
zapewniajacej krajowe  bezpieczenstwo
lekowe i epidemiologiczne (Agencja Badan
Medycznych, projekt realizowany w konsor-
cjum, lider projektu: Warszawskie Zaktady
Farmaceutyczne Polfa S.A. kierownik pro-
jektu: M. Figlerowicz, kierownik zadania:
M. Szachniuk)

Zok T et al. RNApdbee 2.0: multifunctional tool for RNA structure annotation. NAR 2018; 46:W30-W35
Szachniuk M. RNApolis: computational platform for RNA structure analysis. FCDS 2019; 44:241-257
Magnus M et al. RNA-Puzzles toolkit: A computational resource of RNA 3D structure benchmark datasets, structure

manipulation, and evaluation tools, NAR 2020; 48:576-588

Kudla M et al. Virxicon: a lexicon of viral sequences, Bioinformatics 2020, 36:5507-5513
Zok T et al. ONQUADRO: a database of experimentally determined quadruplex structures, NAR

2022; 50:D253-D258

Luwanski K et al. RNAspider: a webserver to analyze entanglements in RNA 3D structures, NAR

2022; 50:W663-W669
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02 | Zaktady naukowe

ZAKLAD BIOINZYNIERI KWASOW NUKLEINOWYCH

modyfikowane oligonukleotydy | termodynamika niekanonicznych DNA i RNA | G-kwadrupleksy |
aptamery | alternatywny splicing | terapia przeciwnowotworowa

OBSZAR BADAWCZY

Projektowanie, otrzymywanie oraz chara-
kterystyka nowych narzedzi molekularnych
opartych na kwasach nukleinowych i ich
analogach.

Réznorodnos¢ modyfikacji chemicznych
daje niemal nieograniczong mozliwosé
kontrolowanego modulowania  wtasci-
wosci fizykochemicznych i biologicznych
oligonukleotydow, ktdére mogg nastepnie
znalez¢ zastosowanie jako uzyteczne i wy-
soce specyficzne narzedzia diagnostyczne
oraz terapeutyczne.

Nasza gtédwna dziatalnos¢ skupia sie wokdt
G-kwadrupleksow i aptamerow o akty-
wnosci przeciwnowotworowej i przeciw-
zakrzepowej. Ponadto rozwijamy badania
nad regulacjg alternatywnego splicingu
w komorkach nowotworowych oraz badamy
wptyw modyfikowanych chemicznie gap-
merdow pod katem ich zdolnosci do indukgji
ukierunkowanej degradacji mRNA. Opra-

portal.ichb.pl/z-d-bioinzynierii-kwasow-nukleinowych/

cowujemy takze nowatorskie narzedzia
molekularne zdolne do rozplatania G-kwa-
druplekséw w obrebie istotnych biolo-
gicznie celdw terapeutycznych.

GtOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Charakterystyka fizykochemiczna
oraz biologiczna nowych narzedzi
molekularnych opartych na kwasach
nukleinowych i ich analogach

1 Projektowanie sekwencyjnie selekty-
wnych  oligonukleotyddw  nakiero-
wanych na oddziatywanie z G-kwadru-
pleksami

1 Regulacja alternatywnego splicingu
w nowotworowych liniach komoérkowych

1 Poszukiwanie nowych aptamerdw
o zwiekszonym potencjale dziatania
przeciwzakrzepowego

I Badania in vitro wtasciwosci antypro-
liferacyjnych chemicznie modyfiko-
wanych G-kwadruplekséw

Badania nad G-kwadrupleksami
i aptamerami o aktywnosci
przeciwzakrzepowej

KIEROWNIK
prof. dr hab. Anna Pasternak

apa@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1279)

REALIZOWANE PROJEKTY

Aptamer wiazacy trombine o zwiekszonej
réznorodnosci chemicznej jako potenc-
jalny lek przeciwzakrzepowy i chemioter-
apeutyk (NCN, OPUS, kierownik projektu:
W. Kotkowiak) Charakterystyka
G-kwadrupleksow
o potencjale
Nowe bispecyficzne koniugaty G-kwadru- przeciwnowotworowym
plekséw jako potencjalne leki przeciw-
nowotworowe (NCN, PRELUDIUM, kierownik
projektu: C. Roxo) Regulacja
alternatywnego
splicingu
w komodrkach
nowotworowych

Oligonukleotydy tworzace trypleksy jako
nowe narzedzia do rozplatania struktury
G-kwadrupleksu oraz selektywnej inhibicji
transkrypcji onkogenu c-Myc (NCN, OPUS,
kierownik projektu: A. Pasternak)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Kotkowiak W et al. Thermodynamic, anticoagulant and antiproliferative properties of thrombin binding aptamer
containing novel UNA derivative. Mol. Ther. Nucl. Acids 2018; 2;10:304-316,

Kotkowiak W et al. Improved RE31 analogues containing modified nucleic acid monomers: thermodynamic, struc-
tural and biological effects. J. Med. Chem. 2018; 62(5), 2499-2507

Roxo C et al. G-Quadruplex-Forming Aptamers—Characteristics, Applications, and Perspectives. Molecules 2019;
24(20):3781

Roxo C et al. G4 Matters—The Influence of G-Quadruplex Structural Elements on the Antiproliferative Properties of
G-Rich Oligonucleotides. Int. J. Mol. Sci. 2021; 22: 4941

Bartys N et al. Optimization of Bifunctional Antisense Oligonucleotides for Regulation of Mutually Exclusive Alterna-
tive Splicing of PKM Gene. Molecules 2022; 27, 5682

Kotkowiak W et al. Physicochemical and antiproliferative characteristics of RNA and DNA sequence-related G-qua-
druplexes. ACS Med. Chem. Lett. 2022; 14(1):35-40
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ZAKEAD BIOLOGII MOLEKULARNEJ | SYSTEMOWEJ

archeogenomika | genomika | NGS | réznicowanie komorek | transport RNA | regeneracja

OBSZAR BADAWCZY

Genomika w tym szczegdlnie genomika
populacyjna oraz archeogenomika; zasto-
sowanie genomiki w badaniach biomedy-
cznych; udziat RNA w regulacji proceséw
réznicowania komoérek i regeneracji tkanek.

W ostatnich latach nasze zaintereso-
wania koncentrujg sie wokdt zagadnien
zwigzanych ze zmiennoscig i réznorod-
noscig genetyczng populacji zamieszku-
jacych na terenie centralno-wschodniej
Europy w pierwszym tysigcleciu naszej
ery oraz w czasach wspodtczesnych. Bada-
nia populacji wspodtczesnych ukierun-
kowane s3g takze na poznanie genety-
cznych uwarunkowan chordéb cztowieka.
W ramach naszego drugiego wiodacego

portal.ichb.pl/z-d-biologii-molekularnej-i-systemowej/

nurtu badawczego zajmujemy sie szero-
kim spektrum problemdw dotyczacych
biogenezy, edycji, transportu i funkgcji
RNA w procesach ksztattujgcych trajekto-
rie rozwojowe roznych typdw komorek.
Wiedza i doswiadczenia zdobywane w ra-
mach prac prowadzonych w obu gtéwnych
obszarach badawczych wykorzystujemy
do budowania nowych systemowych po-
dejs¢ umozliwiajgcych precyzyjne opisa-
nie specyficznych standw fizjologicznych
i patologicznych na poziomie pojedynczych
komorek. Finalnie uzyskane informacje
stuzg do tworzenia modeli obrazujgcych
WYyzsze poziomy organizacji zycia.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Archeogenomika - historia biologiczna
populacji zamieszkujacych  Europe
Srodkowo-Wschodniej

I Zmienno$¢ genetyczna wspodtczesnej
populacji zamieszkujgcej na terenie
Polski

I Genomika w badaniach chorob czto-
wieka

1 RNA w rdznicowaniu komorek i rege-
neracji tkanek

1 Edycja RNA w regulacji proceséw bio-
logicznych

1 Trajektorie réznicowania komorek, ich
poznanie i projektowanie

KIEROWNIK
prof. dr hab. Marek Figlerowicz

marek.figlerowicz@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1103)

REALIZOWANE PROJEKTY

Europejskie Centrum Bioinformatyki i Geno-
miki - Genomiczna Mapa Polski (OPI, Pro-
gram Operacyjny Inteligentny Rozwdj 2014-
2020, projekt realizowany w konsorcjum,
kierownik projektu: M. Figlerowicz)

NEBI - Krajowy Osrodek Badan Obrazowych
w Naukach Biologicznych i Biomedyc-
znych (OPI, Program Operacyjny Inteligen-
tny Rozwdj 2014-2020, projekt realizowany
w konsorcjum, lider projektu: Instytut Biologii
Doswiadczalnej im. M. Nenckiego, kierownik
zadan z ramienia ICHB PAN: M. Figlerowicz)

Europejskie Centrum Bioinformatyki i Ge-
nomiki - MOSAIC (OPI, Program Operacyjny
Inteligentny Rozwdj 2014-2020, projekt rea-
lizowany w konsorcjum, kierownik projektu:
M. Figlerowicz)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego
reagowania, opartej na technologii RNA,
zapewniajacej krajowe bezpieczernstwo le-
kowe i epidemiologiczne (ABM, projekt
realizowany w konsorcjum, lider projektu:
Warszawskie Zaktady Farmaceutyczne Polfa
S.A,, kierownik projektu: M. Figlerowicz)

Platforma obliczeniowa do optymalizacji
$ciezek rozwojowych komérek w celu uzy-
skania populacji jednorodnych (NCBIR,
LIDER, kierownik projektu: I. Stolarek)

Stolarek | et al. Genetic history of East-Central Europe in the first millennium CE. Genome Biology 2023; 24,173

Ciecierski L et al. Human AGEs: an interactive spatio-temporal visualization and database of human archeogenom-

ics. Nucleic Acids Research 2023; 51, 5, W269-W273

Ehrlich H, Figlerowicz M et al. Arrested in Glass: Actin within Sophisticated Architectures of Biosilica in Sponges.

Advanced Science 2022, 9, 11, 2105059

Zmienko A et al. AthCNV: A Map of DNA Copy Number Variations in the Arabidopsis Genome. Plant Cell 2020;

32(6),1797-1819

Rajewsky N, Figlerowicz M, et al. LifeTime and improving European healthcare through cell-based interceptive med-

icine. Nature 2020; 587(7834), 377-386

Philips A et al Comprehensive analysis of microorganisms accompanying human archaeological remains. Giga-

Science, 2017; 6, 7, gix044


http://portal.ichb.pl/z-d-biologii-molekularnej-i-systemowej/

https://doi.org/10.1186/s13059-023-03013-9
https://doi.org/10.1093/nar/gkad428
https://doi.org/10.1093/nar/gkad428
 https://doi.org/10.1002/advs.202105059 
 https://doi.org/10.1002/advs.202105059 
 https://doi.org/10.1105/tpc.19.00640
 https://doi.org/10.1105/tpc.19.00640
https://doi.org/10.1038/s41586-020-2715-9
https://doi.org/10.1038/s41586-020-2715-9
https://doi.org/10.1093/gigascience/gix044
https://doi.org/10.1093/gigascience/gix044

04 | Zaktady naukowe

ZAKEAD BIOMOLEKULARNEGO NMR

spektroskopia NMR | struktura kwaséw nukleinowych | G-kwadrupleksy |
struktury typu duplex-kwadruplex | DNAzymy | aptamery

OBSZAR BADAWCZY

Struktura, funkcja i dynamika biomolekut,
w szczegodlnosci kwaséw nukleinowych.

W Dbadaniach wykorzystujemy gtéwnie
metody biomolekularnej spektroskopii
NMR, wspieranej przez inne techniki biofi-
zyczne i biochemiczne, takie jak np. spek-
troskopia UV i CD czy metody elektrofore-
tyczne.

Efektem  prowadzonych badan jest
poznanie z rozdzielczoscig atomowa struk-
tur przestrzennych waznych funkcjonalnie
czgsteczek RNA i DNA. Jest to niezbedne
do zrozumienia zaleznosci pomiedzy struk-
turg a funkcjg tych uktadéw. Do gtéwnych
nurtéw badan realizowanych w Zaktadzie
nalezg poszukiwanie regut rzadzacych
zwijaniem sie G-kwadrupleksdéw, analiza
uktaddw typu dupleks-kwadrupleks jako
potencjalnych narzedzi regulacji ekspres;ji
gendw oraz poznanie molekularnych pod-
staw dziatania funkcjonalnych czasteczek
DNA takich jak DNAzymy i aptamery.

portal.ichb.pl/z-d-biomolekularnego-nmr/

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Poszukiwanie regut rzadzacych zwi-
janiem sie G-kwadrupleksow

1 Analiza strukturalna i funkcjonalna hy-
bryd RNA typu dupleks-kwadrupleks

1 Badania strukturalne funkcjonalnych
czasteczek DNA - DNAzymow i ap-
tamerdéw

1 Rozwdj metod paramagnetycznego
NMR

1 Projektowanie i synteza ligandow
selektywnych wzgledem kwadru-
plekséw RNA/DNA

KIEROWNIK
prof. dr hab. Zofia Gdaniec

zofia.gdaniec@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1151)

REALIZOWANE PROJEKTY

Badanie zaleznosci pomiedzy sekwencja
DNA a strukturg jako punkt wyjscia do pro-
jektowania G-kwadruplekséw o okreslonej
topologii - zintegrowane podejscie tgczace
symulacje molekularne i metody ekspery-
mentalne (NCN, OPUS, Konsorcjum z Po-
litechnikg Gdanska, kierownik projektu:
J. Czub, kierownik zadan z ramienia ICHB
PAN: Z. Gdaniec)

Badania strukturalne DNAzymoéw 8-17 i I-R2
metodami NMR (NCN, SONATA, kierownik
projektu: W. Andratojc¢)

Synteza i badania strukturalne/biofizy-

czne modelowych oligomeréw mRNA/mt-
tRNA w celu okreslenia roli modyfikowanych

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

nukleozydéw (m5C, hm5C, f5C, ca5C, miG)
w translacji i chorobach cztowieka (NCN,
OPUS, Konsorcjum z Politechnikg todzka,
kierownik projektu: G. Leszczynska, kierownik
zadan z ramienia ICHB: W. Andratoj¢)

Oligonukleotydy wigzace lantanowce (OWL)
jako znaczniki paramagnetyczne w spek-
troskopii NMR kwaséw nukleinowych (NCN,
OPUS, kierownik projektu: W. Andratoj¢)

Strategia przeciwnowotworowa bazujaca na
indukowaniu kwadruplekséw. Wtasciwos-
ci strukturalne i biologiczne komplekséow
ligand-RNA/mRNA. (NCN, SONATA, kie-
rownik projektu: D. Gudanis)

Lyons SM et al. Identification of functional tetramolecular RNA G-quadruplexes derived from transfer RNAs. Nat.

Commun. (2017), 8, art. 1127

Matgowska M et al. Distinctive structural motifs of RNA G-quadruplexes composed of AGG, CGG and UGG trinucleo-

tide repeats. Nucleic Acids Res. 2014, 42, 10196-10207

Gudanis D et al. Structural characterization of a dimer of RNA duplexes composed of 8-bromoguanosine modified
CGG trinucleotide repeats: a novel architecture of RNA quadruplexes. Nucleic Acids Res. 2016, 44, 2409-2416

Andratoj¢ W et al. Solution Structure of a Lanthanide-binding DNA Aptamer Determined Using High Quality
pseudocontact shift restraints. Chem. Eur. J., 2022, 202202114

Gudanis D et al. Impact of a Single Nucleotide Change or Non-Nucleoside Modifications in G-Rich Region on the
Quadruplex-Duplex Hybrid Formation. Biomolecules, 2021, 11, 1236

Andralojc W et al. The origin of the high stability of 3’-terminal uridine tetrads: contributions of hydrogen bonding,
stacking interactions, and steric factors evaluated using modified oligonucleotide analogs. RNA 2020, 26, 2000-

2016
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ZAKLAD CHEMII KOMPONENTOW
KWASOW NUKLEINOWYCH

nukleozydy | nukleotydy | pronukleotydy | chemia medyczna | chemia fosforu

OBSZAR BADAWCZY

Chemia analogéw nukleozydéw i nukle-
otyddéw, ukierunkowana na poszukiwania
nowych zwigzkéw o unikatowych wtasci-
wosciach, zwtaszcza w kontekscie zastoso-
wan medycznych.

portal.ichb.pl/z-d-chemii-komponentow-kwasow-nukleinowych/

W obszarze chemii nukleotyddéw pro-
wadzimy badania nad metodami syntezy
i witasciwosciami analogdw nukleotydow,
ze szczegodlnym uwzglednieniem H-fosfo-
niandw i pochodnych ze zmodyfikowanym
centrum fosforowym. Badania te obej-
mujg takie zagadnienia jak stereochemia
analogéw nukleotyddw, badania mecha-
nistyczne czy sledzenie $ciezek metabolicz-
nych pronukleotyddw.

Chemia nukleozyddéw to gtdwnie poszuki-
wanie nowych podejs¢ syntetycznych do
otrzymywania analogdw nukleozydow
o potencjalne] aktywnosci biologicznej,
np. acyklonukleozyddw, 2’-C-alkilorybo-
nukleozydow i 2’,3’-dideoksynukleozyddéw
czy dinukleozyddéw potaczonych uktadem
1,2,3-triazolowym.

W obu tych obszarach projektujemy,
otrzymujemy i badamy zwigzki o aktywnosci
przeciwwirusowej i przeciwnowotworowe;.

REALIZOWANE PROJEKTY

Chemiczna architektura fluorowanych
analogéw dimeréw nukleozydéw za-
wierajagcych taczniki 1,2,3-triazolowych
o potencjalnym zastosowaniu w biologii
molekularnej i medycynie (NCN, SONATA,
kierownik projektu: D. Baraniak)

KIEROWNIK
dr hab. Michat Sobkowski, prof. ICHB PAN

msob@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1182)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Badania podstawowe nad metodami syntezy
i wtasciwosciami H-fosfoniandw nukleozydow
i ich analogow.

1 Projektowanie i synteza nowych zwigzkow
nukleotydowych (np. pronukleotyddw) o po-
tencjalnej aktywnosci przeciwwirusowej lub
przeciwnowotworowe.

1 Badania sciezek metabolicznych pronukleo-
tydow w réznych srodowiskach.

1 Chemia i stereochemia P-chiralnych analogéw
nukleotydow.

I Synteza i charakterystyka analogéw nuk-
leozydowych o potencjalnej aktywnosci biolo-
gicznej, np. acyklonukleozydow, 2’-C-alkilory-
bonukleozydow i 2’',3’-dideoksy-nukleozydow
oraz dinukleozyddw potaczonych uktadem
1,2,3-triazolowym.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Romanowska J et al (N-Aryl)phosphoramidates of pyrimidine nucleoside analogues and their synthesis, selected
properties, and anti-HIV activity, J. Med. Chem. 2011, 54, 6482-6491

Romanowska J et al New anti-HIV pronucleotide phosphoramidate diesters containing amino- and hydroxypyridine
auxiliaries. Eur.J.Med.Chem. 2019, 164, 47-58

Materna M et al. Oxyonium phosphobetaines - unusually stable nucleophilic catalyst-phosphate complexes formed
from H-phosphonates and N-oxides, RSC Adv. 2016, 6, 14448-1445]

Sobkowski M Chemistry and stereochemistry of internucleotide bond formation by the H-phosphonate method,
New J. Chem. 2010, 34, 854-869

Jankowska J et al. An efficient method for the preparation of deoxyribo- and ribonucleoside 3’-H-phosphonate
monoesters by transesterification of diphenyl H-phosphonate, Tetrahedron Lett. 1994, 35, 3355-3358

Baraniak D et al. Triazole-Modified Nucleic Acids for the Application in Bioorganic and Medicinal Chemistry. Biomed-
icines 2021, 9, 628
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ZAKLAD FIZJOLOGII MOLEKULARNEJ ROSLIN

transportery ABC | Fabaceae | inzynieria genetyczna | fitohormony | fenylopropanoidy

OBSZAR BADAWCZY

Btonowe transportery ABC (ang. ATP bin-
ding cassette protein) w modelowej roslinie
bobowatej Medicago truncatula.

Transportery ABC tworza jedng z naj-
liczniejszych i najszerzej rozpowszechnio-
nych rodzin biatkowych. Badamy ich role
w dystrybucji zaréwno wyspecjalizowanych
metabolitdow jak i fitohormondw. Uzyskane
wyniki stanowig wktad w lepsze rozumienie
ewolucji adaptacyjnej transporteréow ABC
oraz poznanie molekularnych determinant
bedacych jej skutkiem. Majg one takze po-
tencjat dla biologii translacyjnej i moga
przyniesc¢ korzysci producentom roslin.

Struktura btonowego biatka ABCG

portal.ichb.pl/z-d-fizjologii-molekularnej-roslin/

Medicago truncatula

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Identyfikacja oraz klasyfikacja roslinnych
biatek ABC

1 Funkcjonalna charakterystyka podrodziny
ABCG u Medicago truncatula

1 Rolabiatek ABCG w dystrybucji fenylopro-
panoiddéw i oddziatywaniach bobowatych
z mikroorganizmami

1 Transport cytokinin i ich rola w morfo-
genezie Fabaceae

I Zalezny od biatek btonowych transport
fitohormondw w odpowiedzi na stresy
biotyczne i abiotyczne

I Poznanie szlakdw sygnatowych zaan-
gazowanych w proces dojrzewania i kiet-
kowania nasion

KIEROWNIK
prof. dr hab. Michat Jasinski

jasinski@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1131)

REALIZOWANE PROJEKTY

Charakterystyka funkcjonalna transporterow
ABCG obecnych w nasionach Medicago
truncatula (NCN, OPUS, kierownik projektu:
M. Jasinski)

Nowe mechanizmy dziatania biatka MFT,
warunkujgce wrazliwos¢ nasion Medicago
truncatula na kwas abscysynowy podczas
kietkowania (NCN, OPUS, kierownik projektu:
J. Banasiak)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Zwigzek pomiedzy stymulacjg aktywnosci
ATPazowej a transportem na przyktadzie
selektywnego transportera ABCG z Medica-
go truncatula (NCN, PRELUDIUM, kierownik
projektu: K. Pakuta)

Transportery ABCG w dystrybucji fenylopro-
panoidéw u Medicago truncatula uniwersa-
Inos¢ vs. specjalizacja (NCN, OPUS, kierownik
projektu: M. Jasirski)

Medicago
truncatula.
Kwiat,
zarodek,
brodawka
korzeniowa

Jarzyniak K et al. Early stages of legume-rhizobia symbiosis are controlled by ABCG-mediated transport of active

cytokinins. Nature Plants 2021; 7:428-436

Banasiak J, Jasinski M. ATP-binding cassette transporters in nonmodel plants. New Phytologist 2022; 233:1597-1612

Pakuta K et al. Restriction of access to the central cavity is a major contributor to substrate selectivity in plant ABCG
transporters. Cellular and Molecular Life Sciences 2023; 80:105

Banasiak J et al. A roadmap of plant membrane transporters in arbuscular mycorrhizal and legume-rhizobium sym-

bioses. Plant Physiology 2021; 187:2071-2091

Biata W et al. Medicago truncatula ABCGI10 is a transporter of 4-coumarate and liquiritigenin in the medicarpin
biosynthetic pathway. Journal of Experimental Botany 2017; 68:3231-3241

Pawela A et al. MtABCG20 is an ABA exporter influencing root morphology and seed germination of Medicago

truncatula. The Plant Journal 2019; 98: 511-523
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ZAKtAD GENETYKI MOLEKULARNEJ

genetyka nowotworéw | MLPA | miRNA | IncRNA | circRNA | mutacje niekodujgce

OBSZAR BADAWCZY

Identyfikacja i analiza funkcjonalnych kon-
sekwencji wariantéw genetycznych.

W kregu naszych zainteresowan znajdujg
sie warianty réznego typu - od substytu-
cji pojedynczych nukleotyddéw do duzych
rearanzacji chromosomalnych, od dzie-
dzicznych wariantéw germinalnych do
mutacji somatycznych, od powszechnych
polimorfizmédw do prywatnych mutacji,
od zmian funkcjonalnych do neutralnych.
Obecnie koncentrujemy sie na dwdch
gtéwnych obszarach badawczych. Po pier-

Lokalizacja somatycznych mutacji nowotworowych w domenie MH2
genu SMAD4 odpowiedzialnej za oddziatywanie i tworzenie hetero-

trimeru ze SMAD?2 oraz ich wptyw na poziom miRNA w raku

portal.ichb.pl/z-d-genetyki-molekularnej/

wsze, identyfikacji nowych wariantow ge-
netycznych i epigenetycznych oraz gendéw
ryzyka odgrywajgcych role w dziedzicznej
genetycznej predyspozycji do howotwordw,
zwtaszczaraka piersiijajnika, a takze rzadkich
dziedzicznych zespotdéw nowotworowych.
Po drugie, identyfikacji i charakterystyce
funkcjonalnych mutacji somatycznych, po-
tencjalnych mutacji napedzajgcych raka
w niekodujgcych elementach genetycznych,
zwtaszcza w genach miRNA i niekodujacych
czesciach gendéw kodujgcych biatka.

GLOWNE TEMATY
BADAWCZE

I Badanie mutacji w genie
MIR142 w nowotworach krwi.

I Analiza wariantow genety-
cznych i zmian epigenety-
cznych (metylacji promotoroéow)
w wyselekcjonowanych genach
zwigzanych z predyspozycja
do raka jajnika.

1 Identyfikacja i charakterystyka
mutacji somatycznych w ge-
nach miRNA i w genach bio-
genezy mikroRNA.

1 Opracowanie nowych metod
analiz genetycznych.

KIEROWNIK
prof. dr hab. Piotr Koztowski

kozlowp@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1261)

REALIZOWANE PROJEKTY

Identyfikacja mutacji aktywujacych
raka w niekodujacych czesciach
gendéw kodujacych biatka i w ge-
nach dtugich niekodujagcych RNA
(NCN OPUS 20, kierownik projektu:
P. Koztowski)

Wptyw nowotworowych mutaciji
somatycznych w genach miRNA
na funkcjonowanie tych czasteczek
i ich potencjalng role w nowotwo-
rach (NCN SONATA 16, kierownik
projektu: P. Gatka-Marciniak)

Lokalizacja potencjalnie funkcjonalnych mutacji w domenach
funkcjonalnych gendw miRNA

Analiza somatycznych mutacji
w genach miRNA i w genach biogenezy miRNA w celu identyfikacji nowych celéw terapii
i biomarkeréw choréb nowotworowych (NCN MAESTRO 8, kierownik projektu: P. Koztowski)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Galka-Marciniak P et al. A pan-cancer atlas of somatic mutations in miRNA biogenesis genes. Nucleic Acids Res.
2021; 49:601

Urbanek-Trzeciak MO et al. Pan-cancer analysis of somatic mutations in miRNA genes. EBioMedicine. 2020;
61:103051

Czubak K et al. Global Increase in Circular RNA Levels in Myotonic Dystrophy. Front Genet. 2019; 10:649

Suszynska M et al. BARD1 is a low/moderate breast cancer risk gene: evidence based on an association study of the
central European p.Q564X recurrent mutation. Cancers. 2019; 11:740

Suszynska M et al. Large-scale meta-analysis of mutations identified in panels of breast/ovarian cancer-related
genes - Providing evidence of cancer predisposition genes. Gynecol Oncol. 2019; 153:452

Dabrowska M et al. gEva-CRISPR: a method for quantitative evaluation of CRISPR/Cas-mediated genome editing in
target and off-target sites. Nucleic Acids Res. 2018; 46:e101
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ZAKEAD GENOMIKI STRUKTURALNEJ RNA

wirusy RNA | wirus grypy | SARS-CoV-2 | mikromacierze izoenergetyczne | termodynamika kwasow
nukleinowych | oligonukleotydy antysensowe | niskoczasteczkowe ligandy | struktura RNA |

patogenne RNA | modyfikacje RNA

OBSZAR BADAWCZY

Poznanie struktur drugorzedowych i trze-
ciorzedowych RNA oraz ich komplekséw
z biatkami, innymi RNA i niskoczasteczko-
wymi ligandami.

Celem badan jest nie tylko poznanie stru-
ktury RNA, ale takze wykorzystanie uzy-
skanej wiedzy do modulowania funkcji
aktywnosci funkcjonalnej RNA, w tym
takze patogennych RNA zwigzanych z cho-
robami cztowieka. Obiektami badawczymi
s§ m.in wirusy grypy oraz SARS-CoV-2.
Interesuje nas struktura wirusowego RNA
i konserwatywne motywy strukturalne
0 znaczeniu funkcjonalnym. Badania Zakta-
du nakierowane sg takze na projektowanie
i zastosowanie krotkich modyfikowanych
oligonukleotyddw oraz ich biokoniugatéw
jako sond strukturalnych i funkcjonalnych.
Rozwijamy réwniez strategie inhibitorowe
oparte na oligonukleotydach oraz nisko-
czasteczkowych ligandach.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Genomika strukturalna wiruséw RNA,
w tym wiruséw grypy i SARS-CoV-2

1 Struktura drugorzedowa i trzeciorzedowa
RNA oraz ich kompleksdw

1 Modulowanie aktywnosci funkcjonalnej
RNA

portal.ichb.pl/z-d-genomiki-strukturalnej-rna/

Inhibicja i regulacja namnazania wirusow
RNA

Niskoczgsteczkowe ligandy wigzace sie
z RNA

Modyfikowane oligonukleotydy - strategie
antysensowe i mikromacierzowe

Nosniki oligonukleotydowe i biokoniugaty
Systemy CRISPR/Cas jako strategie inhibicji
namnazania wirusow RNA

Analiza termodynamiczna i poréwnawcza
RNA,

Przewidywanie struktury drugorzedowe;j
RNA

Badania funkcjonalnych motywodw struktu-
ralnych RNA

Modyfikacje RNA

Aktywnosé przeciwwirusowa dwodch najbardziej skutecznych
niemodyfikowanych siRNA w tescie IFA, w pordwnaniu z kon-
trola negatywna (K1) i lipofektaming (LF)

KIEROWNIK
prof. dr hab. Elzbieta Kierzek

elzbieta.kierzek@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1113)

REALIZOWANE PROJEKTY

Udziat struktury RNA wirusa grypy typu A w regu-
lacje jego replikacji. Wysokoprzepustowa analiza
ligandéw niskoczasteczkowych nakierowana na in-
hibicje replikacji wirusa grypy (NCN, OPUS, kierownik
projektu: E. Kierzek)

Antywirusowe strategie nakierowane na RNA: Pe-
ptydowe kwasy nukleinowe (PNA) tworzace trypleksy
oraz ich koniugaty z niskoczasteczkowymi ligandami
specyficzne do konserwatywnych motywéw struk-
turalnych RNA wirusa grypy typu A oraz SARS-CoV-2
(NCN, OPUS, kierownik projektu: E. Kierzek)

Przyktadowe zdjecia z mikroskopu fluorescency-
jnego przedstawiajgce hodowle komodrek MDCK
zakazonych wirusem grypy w tescie IFA i efekt dz-
iatania siRNA 613

Dtugie niekodujgce RNA - nowy cel terapii
antygrypowej (NCN, SONATA, kierownik projektu:
M. Soszynska-Jozwiak)

Sekwencje bogate w reszty G w genomie wirusa grypy typu A - cechy strukturalne i poten-
cjalna funkcja biologiczna w cyklu replikacyjnym wirusa (NCN, SONATA, kierownik projektu:
M. Szabat)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Michalak P. et al., Conserved Structural Motifs of Two Distant AV Subtypes in Genomic Segment 5 RNA. Viruses
2021,13, 525

Soszynska-Jozwiak M. et al., Universal and strain specific structure features of segment 8 genomic RNA of influenza
A virus - application of 4-thiouridine photocrosslinking. Journal of Biological Chemistry 2021, 297, 6, 101245

Soszynska-Jozwiak M. et al., Secondary Structure of Subgenomic RNA M of SARS-CoV-2. Viruses 2022, 14, 322

Szutkowska B. et al.,, Secondary Structure of Influenza A Virus Genomic Segment 8 RNA Folded in A Cellular Envi-
ronment. International Journal of Molecular Sciences 2022, 23, 2452

Kierzek E. et al., Secondary Structure Prediction for RNA Sequences Including N6-methyladenosine. Nature Commu-
nications 2022, 13, 1271

Szabat M. et al., A Test and Refinement of Folding Free Energy Nearest Neighbor Parameters for RNA Including
N6-Methyladenosine. Journal of Molecular Biology 2022, 167632
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ZAKLAD INZYNIERII GENOMOWEJ

CRISPR-Cas9 | amiRNA | mikrosatelity | choroby poliglutaminowe | terapia genowa

OBSZAR BADAWCZY

Choroby neurodegeneracyjne wywoty-
wane ekspansjg krotkich powtdrzen tan-
demowych typu (CAG)n. Mechanizmy
prowadzace do niestabilnosci tych se-
kwencji oraz rola naprawy DNA w tych pro-
cesach.

W badaniach wykorzystujemy technologie
CRISPR-Cas do tworzenia nowych modeli
chordéb, do indukcji dwuniciowych pekniecé
DNA oraz w eksperymentach wielkoska-
lowych do identyfikacji gendw zwigzanych

Barwienie immunofluorescencyjne mézgu myszy na
obecnos¢ markera GFAP po iniekcji wektora AAV5

portal.ichb.pl/z-d-inzynierii-genomowej/

z niestabilnoscig powtdrzen CAG. Naszym
celem jest opracowanie podejscia te-
rapeutycznego polegajagcego na wyko-
rzystaniu mechanizmdw naprawy DNA do
kontrolowanego skracania zmutowanych
ciggow powtdrzen lub do ograniczenia ich
ekspansiji.

Waznym celem naszych badan jest rowniez
rozwdj technologii interferencji RNA
w zakresie sztucznych mikroRNA (amiR-
NA) wykorzystywanych do wyciszania
ekspresji gendw docelowych w podej-
$ciach terapeutycznych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Badanie mechanizmoéw odpowiedzialnych
za niestabilnos¢ sekwencji mikrosateli-
tarnych

1 Badanie mechanizmdw naprawy dwuni-
ciowych peknie¢ DNA w regionach mikro-
satelitarnych

1 Rozwijanie technologii edycji genomow
oraz metod oceny jej efektywnosci i spe-
cyficznosci

1 Wykorzystanie technologii edycji ge-
nomow do tworzenia modeli chordéb oraz
w terapii choréb genetycznych

1 Wykorzystanie sztucznych miRNA w tera-
pii chordb cztowieka

KIEROWNIK
dr hab. Marta Olejniczak, prof. ICHB PAN

marta.olejniczak@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1136)

REALIZOWANE PROJEKTY

Poszukiwanie nowych celéw terapeuty- Wykorzystanie sztucznych miRNA w terapii
cznych w chorobach poliglutamino- choroby Huntingtona (NCN PRELUDIUM, kie-
wych (NCN OPUS, kierownik projektu: rownik projektu: A. Kotowska-Zimmer)

M. Olejniczak)
Znaczenie polimorfizmu dtugosci ciggéw

Allelo-selektywna terapia dla choréb poliglu-  CAG w patogenezie choréb nowotworowych
taminowych z wykorzystaniem technologii  (MEIN PERLY NAUKI, kierownik projektu:
interferencji RNA (NCN PRELUDIUM BIS, M. Karwacka)

kierownik projektu: M. Olejniczak)

Mikroskopowa identyfikacja biatek zaan-
gazowanych w naprawe DNA w regionach
powtérzen CAG (NCN PRELUDIUM, kiero-
whnik projektu: M. Nowaczyk)

Badanie mechanizméw naprawy DNA
w modelu DRPLA z wykorzystaniem systemu
CRISPR-Cas (NCN PRELUDIUM, kierownik
projektu: M. Dabrowska)

Dystrybucja wektora wirusowego AAV5-GFP w mdzgu
myszy po iniekcji do prazkowia

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Dabrowska M et al. gEva-CRISPR: a method for quantitative evaluation of CRISPR/Cas-mediated genome editing in
target and off-target sites. Nucleic Acids Res. 2018, 46:e101

Dabrowska M et al. Precise excision of the CAG tract from the Huntingtin Gene by Cas9 Nickases, Front Neurosci.
2018,12:75

Sledzinski P et al. Paving the way towards precise and safe CRISPR genome editing. Biotechnology Adv. 2021;
49107737

Kotowska-Zimmer A et al. Artificial miRNAS as therapeutic tools: Challenges and opportunities. WIREs RNA 2021;
e1640

Kotowska-Zimmer A et al. A CAG repeat-targeting artificial miRNA lowers the mutant huntingtin level in the YAC128
model of Huntington’s disease. Molecular Therapy NA 2022; 28: 702-715

Kotowska-Zimmer A et al. Universal RNAI triggers for the specific inhibition of mutant huntingtin, atrophin-1, atax-
in-3 and ataxin-7 expression. Molecular Therapy NA 2020, 19:562-571.
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ZAKEAD METABOLOMIKI FUNKCJONALNEJ ROSLIN

metabolizm wtorny | system immunologiczny roslin | tryptofan | Arabidopsis

OBSZAR BADAWCZY

Metabolizm wtdérny roslin modelowych
i uprawnych. W szczegdlnosci skupiamy
sie na szlakach metabolicznych petnigcych
funkcje w oddziatywaniach roslin z mikro-
organizmami.

Jednym z gtdownych obiektdw naszych
badan jest metabolizm tryptofanu
w roslinie modelowej Arabidopsis thaliana
i spokrewnionych gatunkach Brassicaceae.
Zajmujemy sie rowniez metabolizmem
wtérnym modelowej trawy Brachypodium
distachyon oraz jeczmienia. Badamy pro-
file metabolitdw wtérnych powstajacych
w roslinach w odpowiedzi na obecnosc¢
patogennych lub pozytecznych mikro-
organizmoéw. W przypadku gatunkow
modelowych analizujemy tez metabolomy
linii mutantéw z defektami w wybranych
genach, aby zidentyfikowaé¢ role ko-
dowanych przez nie enzymdw w szlakach
metabolicznych. Badamy réwniez fenotypy
mutantéw w oddziatywaniach z mikroorga-
nizmami, co pozwala na okreslanie funkcji
poszczegdlnych metabolitow. Wykorzystu-
jemy tez narzedzia biologii syntetycznej,
aby modyfikowac szlaki metabolizmmu wtdr-
nego tryptofanu.

portal.ichb.pl/z-d-metabolomiki-funkcjonalnej-roslin/

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Szlaki metabolizmu tryptofanu oraz ich
funkcja w systemie immunologicznym
rosliny modelowej Arabidopsis thaliana.

I Biologia syntetyczna metabolizmu
wtdrnego tryptofanu w roslinach.

1 Szlaki metaboliczne zwigzane z odpor-
noscia jeczmienia na stresy abiotyczne
i biotyczne.

I Rola roslinnych metabolitéw wtdérnych
w stymulacji wzrostu indukowanej
przez mikroorganizmy endofityczne.

KIEROWNIK
prof. dr hab. Pawet Bednarek

bednarek@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1167)

REALIZOWANE PROJEKTY

Molekularne podstawy modyfikacji i akty-
wacji glukozynolandw w odpornosci roslin
Brassicaceae na infekcje (NCN OPUS,
kierownik projektu: P. Bednarek).

Miedzygatunkowa inzynieria szlakéw meta-
bolicznych jako narzedzie w badaniu funkcji
metabolitéw wtérnych w systemie immu-
nologicznym roslin (NCN OPUS, kierownik
projektu: P. Bednarek).

Opis kluczowych mechanizméw koordy-
nacji i priorytyzacji odpowiedzi jeczmienia
na jednoczesne stresy biotyczne i abioty-
czne - podejscie multiomiczne (NCN OPUS,
kierownik projektu: A. Piasecka).

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Wptyw subkomoérkowej lokalizacji wybranych
enzymoéw na specyficznosé ich funkcji w bio-
syntezie i metabolizmie bioaktywnych zwigz-
kéw wytwarzanych przez rosliny z rodziny
Brassicaceae (NCN OPUS, kierownik projektu:
P. Bednarek).

Czerniawski P et al. Loss of MYB34 Transcription Factor Supports the Backward Evolution of Indole Glucosinolate
Biosynthesis in a Subclade of the Camelineae Tribe and Releases the Feedback Loop in This Pathway in Arabidopsis.

Plant & Cell Physiol. 2023, 64:80-93

Singh G et al. Specialized metabolites as versatile tools in shaping plant-microbe associations. Mol. Plant, 2023, 16:

122-144

Pastorczyk M et al. The role of CYP71A12 monooxygenase in pathogen-triggered tryptophan metabolism and Arabi-

dopsis immunity. New Phytol. 2020, 225: 400-412

Pislewska-Bednarek et al. Glutathione Transferase U13 Functions in Pathogen-Triggered Glucosinolate Metabolism.

Plant Physiol. 2018, 176:538-551

Sugiyama, R, Bednarek P et al. Retrograde sulfur flow from glucosinolates to cysteine in Arabidopsis thaliana. PNAS

2022, 18:e2017890118
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ZAKEAD STRUKTURY | FUNKCJI BIOMOLEKUt

biokrystalografia | struktura biatek | struktura RNA | chitynaza | powtdrzenia tréjnukleotydowe RNA

OBSZAR BADAWCZY

Biologia strukturalna biatek i kwaséw
nukleinowych.

Gtéwnymi obiektami naszych badan sg
enzymy z organizmoéw  ekstremofilnych.
Sg one przykiadem biatek zoptyma-
lizowanych pod katem stabilnosci i wydaj-
nosci enzymatycznej. Analiza ich struk-
tury pomaga nam zrozumie¢ zasady tej
optymalizacji. Celem naszych badan jest
m.in. skonstruowanie sztucznego ,chityno-
somu” dla wydajnej degradacji chityny.
Obiektem naszych zainteresowan sg takze
RNA, szczegdlnie te uczestniczace w pa-
togenezie chordéb neurodegeneracyjnych
(TREDs). Badamy tez oddziatywania ta-
kich RNA z syntetycznymi ligandami, ktére
mogg postuzyé w projektowaniu lekow.

portal.ichb.pl/z-d-struktury-i-funkcji-biomolekul

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Patogenne RNA, powodujgce choroby
neurodegeneracyjne TREDs, i ich oddzia-
tywania z potencjalnymi terapeutykami

1 Enzymy chitynolityczne jako materiat
badawczy do konstruowania sztucznego
chitynosomu

1 Biatka z ekstremofilow jako materiat mo-
delowy do badan podstaw adaptacji or-
ganizmow do ekstremalnych warunkdw
Srodowiska, w szczegdlnosci do identyfi-
kowania elementodw, ktére determinuja ich
stabilnos¢ w organizmach termofilnych
i wydajnos¢ enzymatyczng w orga-
nizmach zimnolubnych

Chitynaza Ch60 z psychrofilnego organizmu Moritella marina

KIEROWNIK
prof. dr hab. Wojciech Rypniewski

wojtekr@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1114)

REALIZOWANE PROJEKTY

Granice zycia: réznorodnosé, strategie adap- Opracowanie metodologii umozliwiajgcej
tacyjne oraz potencjat biotechnologiczny stabilizacje RNA w formie spinki do badan
drobnoustrojéw zyjacych w gtebinach mor- krystalograficznych (NCN, SONATA BIS, kie-
skich Arktyki (GRIEG, Kierownik projektu: rownik projektu: A. Kiliszek)

W. Rypniewski)

Analiza  krystalograficzna  komplekséw
RNA-ligand. W kierunku racjonalnego pro-
jektowania czasteczek wiodacych w rozwoju
terapii choréb neurodegeneracyjnych. (NCN,
OPUS, kierownik projektu: A. Kiliszek)

Badanie enzyméw chitynolitycznych zmie-

rzajgce do skonstruowania sztucznego chi-

tynosomu (NCN, OPUS, kierownik projektu: )
Oligonukleotyd

W. Rypniewski) RNA ze zwigzanym
syntetycznym
ligandem

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Kiliszek A et al. Broken symmetry between RNA enantiomers in a crystal lattice. Nucleic Acids Res. 2021; 49:12535-
12539

Kiliszek A et al. Structure and thermodynamics of a UGG motif interacting with Ba2+ and other metal ions: accom-
modating changes in the RNA structure and the presence of a G(syn)-G(syn) pair. RNA 2023; 29:44-54

Biniek-Antosiak K et al. Structural, thermodynamic and enzymatic characterization of N,N-diacetylchitobiose
deacetylase from Pyrococcus chitonophagus. Int. J. Mol. Sci. 2022; 23:15736

Kiliszek A et al. Exploring structural determinants and the role of nucleolin in formation of the long-range interaction
between untranslated regions of p53 mMRNA. RNA 2023; 29:630-643

Bejger M et al. A computationally designed B-amino acid-containing miniprotein. Chem. Commun. 2021; 57:6015-
6018
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ZAKtAD BIOCHEMII RYBONUKLEOPROTEIN

biatka wigzace kwasy nukleinowe | regulatorowe RNA | regulacja ekspresji gendéw | rybonukleazy
typu Dicer | kompleks polimerazy RNA wirusa SARS-CoV-2

OBSZAR BADAWCZY

Rola RNA i DNA w regulacji aktywnosci
biatek wigzacych kwasy nukleinowe oraz
mechanizmy stojgce za aktywnoscia i spe-
cyficzna funkcja tych biatek.

Obecnie gtdwnym obiektem naszych badan
sg rybonukleazy typu Dicer. Biatka te znane
sq przede wszystkim z ich kluczowej roli
W procesie biogenezy krotkich regula-
torowych RNA: miRNA oraz siRNA. W os-
tatnich latach pojawia sie coraz wiecej do-
niesien opisujgcych udziat rybonukleaz Dicer
w procesach komaérkowych niepowigzanych
ze Sciezkami biogenezy miRNA i siRNA, np.
W procesie apoptozy czy naprawie peknieé
DNA. Poprzez identyfikacje komodrkowych
RNA i DNA wigzanych przez ludzka rybo-
nukleaze Dicer, zgtebiamy role wybranych
komplekséw Dicer RNA oraz DicersDNA
w procesach biologicznych zachodzacych
w komodrkach cztowieka. Ponadto, poprzez
wykorzystanie  inhibitoréw  celowanych,
selektywnie  oddziatujgcych z  danymi
komponentami  kompleksu biatko*RNA,
badamy specyficzng aktywnosé biatek (na
przyktadzie biatek typu Dicer oraz komple-
ksu polimerazowego wirusa SARS-CoV-2)
oraz znaczenie danej czasteczki RNA dla
funkcjonowania komorki (na przyktadzie
biatek typu Dicer).

portal.ichb.pl/zaklad-biochemii-rybonukleoprotein/

Komorki HEK293 wt* Komorki HEK293
z mutacja w genie DICERT*

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Strukturalne i funkcjonalne aspekty
oddziatywan biatko-kwas nukleinowy.

1 Rola RNA/DNA w regulacji aktywnosci
i funkcji biatek wigzacych kwasy nuk-
leinowe (na przyktadzie biatek typu
Dicer).

1 Endogenne regulatory aktywnosci rybo-
nukleaz typu Dicer.

1 Projektowanie i testowanie inhibitoréw
rybonukleaz typu Dicer w wybranych
modelach badawczych.

1 Uktady modelowe do badania aktyw-
nosci komplekséw polimerazowych (na
przyktadzie kompleksu polimerazowego
wirusa SARS-CoV-2).

* Zdjecia zostaty zarejestrowane dzieki wykorzystaniu ekspertyzy i infrastruktury Centrum Biologii Chemicznej ICHB PAN na wysokoprzepustowym
mikroskopie Opera Phenix zakupionym z funduszy Ministerstwa Edukacji i Nauki (decyzja DIR/WK/2018/06) przyznanych w ramach projektu POL-OPEN-

SCREEN - Polska Platforma Skriningowa dlaChemii Biologicznej).

KIEROWNIK
dr hab. Anna Kurzynska-Kokorniak, prof. ICHB PAN

akurzyns@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1264)

REALIZOWANE PROJEKTY

Bliskie spotkania trzeciego stopnia: co dzieje sie
kiedy rybonukleaza Dicer napotyka w komérce RNA
i DNA przyjmujace struktury G-kwadruplekséw (NCN,
OPUS, kierownik projektu: A. Kurzynska-Kokorniak)

Komodrkowa sie¢ oddziatywan pomiedzy RNA i do-
mena helikazowg rybonukleazy Dicer cztowieka (NCN,
PRELUDIUM, kierownik projektu: K. Ciechanowska)

Opracowanie wysokoprzepustowego systemu umoz-

liwiajagcego szybka ocene aktywnosci biologicznych

zwigzkéw nakierowanych na kompleks replikacyjny

SARS-CoV-2, wytypowanie zwigzkdéw o najwyzszym

potencjale terapeutycznym i ocena ich cytotoksy-

cznosci wobec komoérek ludzkich (NCBIR, Program

Operacyjny Inteligentny Rozwdj 2014-2020 Szybka

Sciezka, projekt realizowany w konsorcjum, lider pro-

jektu: ideas4biology Sp. z o. 0., kierownik zadan z ra- Zaréwno pre-miRNA, jak i G- kwadrupleksy
mienia ICHB PAN: A. Kurzyriska-Kokorniak) kotwiczone sa w tym samym rejonie Dicer

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Szpotkowski K et al. Structural studies of protein-nucleic acid complexes: A brief overview of the selected tech-
nigues. Comput Struct Biotechnol J. 2023; 21:2858-2872

Koralewska N et al. RNA and DNA G-quadruplexes bind to human dicer and inhibit its activity. Cell Mol Life Sci. 2021;
78:3709-3724

Wojnicka M et al. Unknown Areas of Activity of Human Ribonuclease Dicer: A Putative Deoxyribonuclease Activity.
Molecules. 2020; 25(6):1414

Pokornowska M et al. The RNA-RNA base pairing potential of human Dicer and Ago2 proteins. Cell Mol Life Sci.
2020; 77:3231-3244

Kurzynska-Kokorniak A et al. The many faces of Dicer: the complexity of the mechanisms regulating Dicer gene
expression and enzyme activities. Nucleic Acids Res. 2015; 43:4365-80
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ZAKLAD BIOLOGII STRUKTURALNEJ EUKARIONTOW

biokrystalografia | kriomikroskopia elektronowa | projektowanie lekdw | projektowanie herbicydéw |
czynniki transkrypcyjne | szlaki metaboliczne

KIEROWNIK

OBSZAR BADAWCZY

Biologia strukturalna, oddziatywanie biatek
z matymi czasteczkami, innymi biatkami
oraz DNA i RNA.

Poza pogtebianiem wiedzy, wyniki naszych
badan pozwalajg to na racjonalne projek-
towanie zwigzkéw bioaktywnych, takich

portal.ichb.pl/z-d-biologii-zaklad-biologii-strukturalnej-eukariontow/

dr. hab. Mitosz Ruszkowski, prof. ICHB PAN

mruszkowski@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1612)

REALIZOWANE PROJEKTY

Poszukiwanie inhibitorow ludzkiej redukta-
zy 1-pyrrolino-5-karboksylanu (PYCR1) jako
czasteczek wiodacych w rozwoju nowych
lekéw antynowotworowych (NCN, OPUS,
kierownik projektu: M. Ruszkowski)

Opracowanie wydajnej metody pozyskiwania
czynnikdw transkrypcyjnych WRKY naleza-

Zagadkowa struktura ludzkich czynnikéw
transkrypcyjnych GRHL regulujacych pro-
cesy nowotworzenia (NCN, SONATINA,
kierownik projektu: M. Rutkiewicz)

Roslinny szlak biosyntezy histydyny: bada-
nia strukturalne i funkcjonalne jako wstep
do projektowania inhibitoréw i aktywa-
toréow (NCN, SONATA, kierownik projektu:
M. Ruszkowski)

jak leki czy herbicydy. Naszymi gtdwnymi
obiektami badawczymi sg biatkowe cele
terapii antynowotworowych oraz roslinne
biatka kluczowe dla rozwoju nowoczesne-
go rolnictwa. Dzieki krystalografii makro-

L . i Mapa cryo-EM rodlinnego biatka HISN5, ktdre jest celem
molekularnej i mikroskopii krioelektronowej molekularnym projektowania herbicydéw
(Cryo-EM), uzupetnionych metodami biofi-
zycznymi, biochemicznymi i bioinformaty-
cznymi, wnosimy nowe spojrzenie w fascy- GI'_()WNE TEMATY BADAWCZE
nujacy swiat biomolekut.

I Poznawanie struktur biatek i kwasow
nukleinowych.

1 Zastosowanie badan strukturalnych
do projektowania lekéw przeciwnowo-
tworowych.

I Molekularne podstawy oddziatywan bia-
tek z mato- i wielkoczasteczkowymi part-
nerami, ze szczegdlnym uwzglednieniem
czynnikdw transkrypcyjnych.

1 Zastosowanie badan strukturalnych do
projektowania herbicyddw blokujgcych
szlaki metaboliczne.

Struktura krystaliczna czynnika transkrypcyjnego WRKY18
w kompleksie z DNA

cych do grupy lla z Arabidopsis thaliana do
dalszych badan strukturalnych (NCN, MINIA-
TURA, kierownik projektu: M. Grzechowiak)

Nowe L-asparaginazy jako potencjalne srod-
ki terapeutyczne i cele molekularne dla zwal-
czania infekcji: badania strukturalne i funkcjo-
nalne enzyméw o podwdjnym znaczeniu dla
projektowania lekéw (NCN, OPUS, kierownik
projektu: M. Jaskolski)

Wiazanie chemioterapeutyku pemetreksed do mitochondrialnej
izoformy hydroksymetylotransferazy serynowej

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Grzechowiak M et al. New aspects of DNA recognition by group Il WRKY transcription factor revealed by structural
and functional study of AtWRKY18 DNA binding domain. International Journal of Biological Macromolecules 2022;
213:589

Rutkiewicz M et al. Insights into the substrate specificity, structure, and dynamics of plant histidinol-phosphate ami-
notransferase (HISNG). Plant Physiology and Biochemistry 2023; 196:759

Ruszkowski M et al. Cryo-EM reconstructions of BMV-derived virus-like particles reveal assembly defects in the
icosahedral lattice structure. Nanoscale 2022; 14:3224

Tran LH et al. 3D Domain Swapping Dimerization of the Receiver Domain of Cytokinin Receptor CRE1 From Arabi-
dopsis thaliana and Medicago truncatula. Frontiers in Plant Science 2021; 12: 756341

Witek W et al. Structural and mechanistic insights into the bifunctional HISN2 enzyme catalyzing the second and
third steps of histidine biosynthesis in plants. Scientific Reports 2021; 11:9647

Loch Jl et al. Crystal structures of the elusive Rhizobium etli L-asparaginase reveal a peculiar active site. Nature
Communications 2021; 12:6717
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ZAKEAD BIOTECHNOLOGII MEDYCZNEJ

biologia RNA | powtdrzenia CAG | choroby poliQ | RAN translacja | iPSC | mikroRNA

OBSZAR BADAWCZY

Réznorodnosé funkcji i dysfunkcji RNA
w kontekscie sekwencji powtarzajacych sie
i choréb neurodegeneracyjnych.

Nasze badania koncentruja sie na powtorze-
niach tréjnukleotydowych (gtéwnie CAG)
i ich ekspansji zwigzanej z chorobami poli-
glutaminowymi (poliQ), m.in. chorobga
Huntingtona (HD) i ataksjami rdzenio-
wo-moézdzkowymi (SCA).

Celem badan jest doktadne opisanie
nowych molekularnych szlakéw pato-
genezy chordb poliQ, ze szczegdlnym
uwzglednieniem szlakdw zaleznych od RNA
oraz zmian poziomu réznych typow RNA.
Badamy funkcjonowanie zmutowanego
MRNA zawierajgcego ekspansje powtdrzen
CAQG, jako ze jest on bardzo obiecujgcym
celem dla narzedzi oligonukleotydowych
w podejsciach terapeutycznych. Interesu-
je nas rowniez okreslenie funkcji ciggoéw
powtdrzen w prawidtowych RNA, w tym
w niekodujgcych RNA.

Ludzkie komorki neuronalne HD

portal.ichb.pl/z-d-biotechnologii-medycznej/

Detekcja mRNA w ludzkich neuronach HD

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Markery toksycznosci RNA i biatek
w chorobach poliQ.

1 Otrzymanie i charakterystyka nowych
modeli komorkowych i mysich.

1 Badanie interakcji z ciggami powtdrzen
tréjnukleotydowych w RNA.

1 Rola niekodujagcych RNA w patogenezie
chorob poliQ.

1 Badanie translacji RAN i alternatywnych
zdarzen poliadenylacji dla RNA zawie-
rajgcych ciggi powtorzen.

1 Projektowanie i testowanie oligonukleo-
tydowych strategii terapeutycznych.

KIEROWNIK
dr hab. Agnieszka Fiszer, prof. ICHB PAN

agnieszka.fiszer@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1450)

REALIZOWANE PROJEKTY

Funkcja i dysfunkcja ciggdw powtdrzen
w transkryptach niekodujacych i kodujgcych
biatka (NCN, OPUS, kierownik projektu:
A. Fiszer)

Translacja inicjowana na powtdérzonych
sekwencjachCAGwataksjirdzeniowo-moézdz-
kowej typu 3 (NCN, SONATA, kierownik
projektu: M. Jazurek-Ciesiotka)

Badanie poczatkowych sciezek patogenezy
DRPLA w modelu ludzkich prekursoréw

neuronalnych (MEIN, Diamentowy Grant, mmm

kierownik projektu: B. Nowak) Biatka RAN w modelu SCA3

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego reagowania, opartej na technologii RNA, zapewnia-
jacej krajowe bezpieczenstwo lekowe i epidemiologiczne (Agencja Badan Medycznych, projekt
realizowany w konsorcjum, lider projektu: Warszawskie Zaktady Farmaceutyczne Polfa S.A.,
kierownik projektu: M. Figlerowicz, kierownik zadania: A. Fiszer)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Joachimiak P et al. Allele-specific quantitation of ATXN3 and HTT transcripts in polyQ disease models. BMC Biology
2023; 2117.

Ciesiolka A et al. Artificial miRNAs targeting CAG repeat expansion in ORFs cause rapid deadenylation and transla-
tion inhibition of mutant transcripts. Cellular and Molecular Life Sciences 2021;78(4):1577-1596.

Jazurek-Ciesiolka M et al. RAN translation of the expanded CAG repeats in the SCA3 disease context. Journal of
Molecular Biology 2020;432(24):166699.

Kozlowska E et al. Generation of human iPS cell line IBCHIOO1-A from dentatorubral-pallidoluysian atrophy patient’s
fibroblasts. Stem Cell Research 2019;39:101512. doi.org/10.1016/j.scr.2019.101512

Joachimiak P et al. Implications of Poly(A) Tail Processing in Repeat Expansion Diseases. Cells 2022:11(4):677.

Witkos TM et al. A potential role of extended simple sequence repeats in competing endogenous RNA crosstalk.
RNA Biology 2018; 15(11):1399-1409.

71


http://portal.ichb.pl/z-d-biotechnologii-medycznej/

http://doi.org/10.1186/s12915-023-01515-3
http://doi.org/10.1186/s12915-023-01515-3
http://doi.org/10.1007/s00018-020-03596-7
http://doi.org/10.1007/s00018-020-03596-7
http://doi.org/10.1016/j.jmb.2020.10.033
http://doi.org/10.1016/j.jmb.2020.10.033
http://doi.org/10.1016/j.scr.2019.101512
http://doi.org/10.1016/j.scr.2019.101512
http://doi.org/10.3390/cells11040677
http://doi.org/10.1080/15476286.2018.1536593
http://doi.org/10.1080/15476286.2018.1536593

72

15 | Zaktady naukowe

ZAKLAD CHEMII BIOPOLIMEROW

chemiczna synteza kwaséw nukleinowych | termolabilne znaczniki fluorescencyjne |
polimery termowrazliwe | biopolimery | tréjfosforany | chityna

portal.ichb.pl/z-d-chemii-biopolimerow/

OBSZAR BADAWCZY

Chemiczna synteza biopolimerdéw ze szcze-
gdélnym uwzglednieniem kwaséw nuk-
leinowych, peptydéw, weglowodandéw oraz
ich modyfikaciji.

Tworzymy nowe, funkcjonalne materiaty
polimerowe, wykazujgce potencjat apli-
kacyjny np. jako nosniki lekéw czy podtoza
w chemicznej syntezie na fazie state;.
Wszystkie otrzymywane przez nas czgste-
czki sa doktadnie charakteryzowane
z wykorzystaniem metod analizy struktu-
ralnej i masowe;.

Posiadamy szerokie doswiadczenie
w chemicznej syntezie modyfikowanych
kwasow nukleinowych (RNA i DNA) zardéw-
no w fazie statej jak i ciektej. Prowadzimy
badania naukowe nakierowane na synteze
czgsteczek chemicznych opartych o tech-
nologie termowrazliwg, oraz polimeréow
biologicznych. Do opracowanych przez nas
narzedzi termowrazliwych naleza termo-
metry molekularne, polimery czy znaczni-
ki fluorescencyjne. Przyktadem natomiast
funkcjonalnych biopolimerow mogg byc
poliaminosacharydy, takie jak chityna,
gdzie chemiczna modyfikacja przeksztatca
je w materiaty biokompatybilne.

Polimery termowrazliwe

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Chemiczna synteza biopolimeréw oraz
ich modyfikacji, takich jak kwasy nuk-
leinowe, peptydy, polisacharydy, lipidy.

1 Zastosowanie termowrazliwosci w syn-
tezie chemicznej.

1 Termolabilnos¢ do projektowaniu grup
ochronnych, znacznikdw fluorescencyj-
nych, katalizatoréw o aktywnosci ter-
mozaleznej oraz termouwalnianych poli-
merow.

1 Jakosciowo-ilosciowa analiza instrumen-
talna z wykorzystaniem elektroforezy ka-
pilarnej typu PVA, wysokosprawnej
chromatografii kolumnowej HPLC
z detektorami UV-Vis, fluorescencyjnym
i Corona, analiza MALDI.

1 Synteza nowych funkcjonalnych bio-
materiatow, takich jak modyfikowana
chityna.

KIEROWNIK
dr hab. Marcin K. Chmielewski, prof. ICHB PAN

chmielewskimk@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1257)

REALIZOWANE PROJEKTY

Opracowanie wielkoskalowej syntezy kwasdw nukleinowych z wykorzystaniem podtozy hybry-
dowych (NCBIR, Program Operacyjny Inteligentny Rozwdj 2014-2020 Szybka Sciezka, projekt
realizowany w konsorcjum, lider projektu: FutureSynthesis sp. z 0.0., kierownik zadan z ramienia
ICHB PAN: M.K. Chmielewski)

Wdrozenie metody wytworzenia 5’trifosforylowanych kwaséw nukleinowych (NCBIR, TANGO,
kierownik projektu: M.K. Chmielewski)

Koncepcja
sterowania
termolabilnoscia

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Brzezinska, J., Chmielewski, M.K. et al, 2-Pyridinyl-N-(2,4-difluorobenzyl)aminoethyl Group As Thermocontrolled
Implement for Protection of Carboxylic Acids Organic Letters 2016, 18, 3230-3233

Paluch M., Chmielewski M.K., et al, Pyridin-2-yl-substituted smart polymers sensitive to thermally triggered side
group cyclization European Polymer Journal 2023,186, 111865

Hyjek-Sktadanowska, M., Chmielewski, M. K., & Nowotny, M. et al, Disulfide bridge cross-linking between protein and
the RNA backbone as a tool to study RNase H1.,.Bioorganic & Medicinal Chemistry 2020, 115741

Witkowska A., Chmielewski M.K,, et al., Fluorescent 2-(Pyridin-2-yl)vinyl Pyridine Dyes and Their Thermocontrolled
Release J. Org. Chem. 2019, 84, 13447-13456

Frydrych-Tomczak, E.; Chmielewski, M.K.; et al, Structure and Oligonucleotide Binding Efficiency of Differently Pre-
pared Click Chemistry-Type DNA Microarray Slides Based on 3-Azidopropyltrimethoxysilane, Materials 2021, 14, 2855

Brzezinska J, Chmielewski, M.K., et al, Experimental and computational studies on a protonated 2-pyridinyl moiety
and its switchable effect for the design of thermolytic devices. PLoS ONE 2018,13(9), e0203604
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ZAKEAD NEUROBIOLOGII MOLEKULARNEJ

choroby poliQ | patogeneza | neurorozwdj | terapia

OBSZAR BADAWCZY

Wptyw choréb neurodegeneracyjnych na
dorosty i rozwijajacy sie moézg.

Badamy zaangazowanie réznych mRNA
i biatek w patogeneze choréb mébzgu
w modelowych myszach, organoidach,
iPSC i komérkach neuronalnych. Naszym
najwazniejszym celem jest zrozumienie
mechanizméw molekularnych odpowie-
dzialnych za rozwdj choréb neurodege-
neracyjnych oraz opracowanie skutecznych
podejsé¢  terapeutycznych, szczegdlnie
w przypadku choroby Huntingtona i ataksji
rdzeniowo-maézdzkowej typu 3.

Choroby poliQ maja unikalng etiologie
i s spowodowane zwielokrotniong liczba
powtdrzen CAG w 9 réznych genach. Geny
z mutacjg produkujg toksyczne biatka
z dtugg domeng poliglutaminowsa, ktoére

portal.ichb.pl/z-d-neurobiologii-molekularnej/

sq bezposrednia przyczyng smierci neu-
rondbw w mozgu podobnie jak m.in.
w chorobie Alzheimera. W centrum naszych
zainteresowan znajduje sie rozwdj mozgu
w chorobie Huntingtona. Badamy procesy
zachodzace w populacjach komoérkowych
we wczesnych stadiach embrionalnego
rozwoju mozgu, w organoidach i komork-
ach macierzystych. Zgtebiajac patogeneze
chordéb poliQ poszukujemy nowych mozli-
wosci terapeutycznych , ktére moga miec
uniwersalne zastosowanie w innych choro-
bach neurodegeneracyjnych. Potencjalne
terapeutyki testujemy na zwierzecych
modelach choréb neurodegeneracyjnych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Patogeneza choroby Huntingtona i ataksji
rdzeniowo-mozdzkowej typu 3 (SCA3)

1 Neurorozwojowe mechanizmy choroby
Huntingtona i SCA3

1 Mechanizmy dziatania niskoczgsteczko-
wych terapeutykéw w chorobach poliQ

1 Terapia nacelowana na powtdrzenia CAG
w chorobie Huntingtona i w SCA3

1 Metabolizm cholesterolu jako cel terapeu-
tyczny w SCA3

1 Molekularne mechanizmy interwencji ke-
togennych w chorobach neurodegenera-
cyjnych

KIEROWNIK
dr hab. Maciej Figiel, prof. ICHB PAN

mfigiel@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1150)

REALIZOWANE PROJEKTY

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego
reagowania, opartej na technologii RNA,
zapewnhiajacej krajowe bezpieczenstwo le-
kowe i epidemiologiczne (Agencja Badan
Medycznych, projekt realizowany w konsor-
cjum, lider projektu: Warszawskie Zaktady
Farmaceutyczne Polfa S.A., kierownik pro-
jektu: M. Figlerowicz, kierownik zadania:
M. Figiel)

Mechanizmy molekularne terapeutycznych
podejs¢ zywieniowych w neurodegeneraciji
(NCN, the EU Joint Programme - Neurode-
generative Disease Research (JPND), kie-
rownik projektu z ICHB PAN: M. Figiel)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Badanie nowej strategii terapeutycznej
Zmierzajgcej do obnizenia zmutowanego
biatka w SCA3/MJD (NCN, OPUS, kierownik
projektu: M. Figiel)

Adaptive multi-tier intelligent data manager
for Exascale (NCBIR; H2020; kierownik pro-
jektu z ICHB PAN: M. Figiel)

Odkrywanie zaburzen rozwoju modozgu
w chorobie Huntingtona wynikajacych
z obnizenia catkowitego poziomu hunting-
tyny w HD, z uzyciem iPSC z mtodziericzej
formy HD i fuzyjnych organoidéw modz-
gowych (NCN, OPUS, kierownik projektu:
M. Figiel)

Piasecki P et al., Impaired interactions of ataxin-3 with protein complexes reveals their specific structure and func-
tions in SCA3 Ki150 model; Front. Mol. Neurosci, 2023. 16:1122308.

Surdyka M et al., Selective transduction of cerebellar Purkinje and granule neurons using delivery of AAV-PHP.eB
and AAVrh10 vectors at axonal terminal locations. Front Mol Neurosci. 2022 Sep 13;15:947490.

Wiatr K et al., Broad Influence of Mutant Ataxin-3 on the Proteome of the Adult Brain, Young Neurons, and Axons
Reveals Central Molecular Processes and Biomarkers in SCA3/MJD Using Knock-In Mouse Model., Front Mol Neuros-

ci. 2021 Jun 17;14:658339.

Wiatr K et al., Altered Levels of Proteins and Phos phosphoproteins, in the Absence of Early Causative Transcription-
al Changes, Shape the Molecular Pathogenesis in the Brain of Young Presymptomatic Ki91 SCA3/MJD Mouse. Mol

Neurobiol. 2019 Dec;56(12):8168-8202.

Switonska K et al., Identification of Altered Developmental Pathways in Human Juvenile HD iPSC with 71Q and 109Q
Using Transcriptome Profiling. Front Cell Neurosci. 2019; 12:528. PMC6345698/
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ZAKEAD NEUROONKOLOGII MOLEKULARNEJ

guzy mézgu | glejak | komorki macierzyste nowotworu | regulatorowe RNA |

macierz zewnatrzkomorkowa

OBSZAR BADAWCZY

Znaczenie RNA w chorobach nowo-
tworowych, w szczegdlnosci w guzach
mozgu.

Badamy wptyw roznych typow RNA, np.
MiRNA i circRNA na mikrosrodowisko gle-
jaka oraz ich funkcje w rozwoju i progres-
ji. nowotworu. Zainteresowani jestesmy
szczegdlnie zmianami zachodzacymi
w obrebie macierzy zewnatrzkomorkowej
i rola RNA w jej przebudowie. Prowadzimy
rowniez badania zmierzajace do identy-
fikacji czasteczek RNA o szczegdlnym
znaczeniu klinicznym (markery diagnosty-
czne, czgsteczki terapeutyczne). Tworzy-
my i wykorzystujemy innowacyjne modele

portal.ichb.pl/z-d-neuroonkologii-molekularnej/

do badan progresji nowotworu: organoidy
oraz sferoidy pochodzace od pacjentdw
z glejakiem.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Rola ncRNA w funkcjonowaniu komorek
macierzystych nowotworu

1 Identyfikacja RNA i biatek zaan-
gazowanych w procesy migracji i inwazji

1 lidentyfikacja czasteczek o potencjale dia-
ghostycznym, prognostycznym i terapeu-
tycznym

1 Opracowanie i charakterystyka nowych
modeli opartych o pierwotne linie komor-
kowe pochodzace od pacjentéw z gleja-
kiem (GBM)

1 Opracowanie nowych strategii terapeuty-
cznych wykorzystujgcych RNA

KIEROWNIK
dr hab. Katarzyna Rolle, prof. ICHB PAN

katarzyna.rolle@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1299)

REALIZOWANE PROJEKTY

Identyfikacja i charakterystyka nowych klas
regulatorowych RNA w glejaku wieloposta-
ciowym (GBM). Udziat sno-miRNA oraz ko-
listych RNA (circRNA) w rozwoju i progresji
GBM oraz ich znaczenie dla komérek macie-
rzystych nowotworu (NCN, SONATA BIS,
kierownik projektu: K. Rolle)

Biodrukowane organoidy nowotworowe
utworzone z komodrek pacjenta do predy-
kcyjnych badan toksykologicznych i opra-
cowywania nowych lekéw (NCN, MINATURA,

kierownik projektu: D. Wawrzyniak) Struktura hybrydowego modelu inwazji glejaka

w barwieniu immunofluorescencyjnym

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego reagowania, opartej na technologii RNA, zapewnia-
jacej krajowe bezpieczenstwo lekowe i epidemiologiczne (Agencja Badarn Medycznych, pro-
jekt realizowany w konsorcjum, lider projektu: Warszawskie Zaktady Farmaceutyczne Polfa S.A.,
kierownik projektu: M. Figlerowicz, kierownik zadania: K. Rolle)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Rolle K et al. Promising human brain tumors therapy with interference RNA intervention (iRNAi). Cancer Biol Ther.
2010;9:396-406.

Gtodowicz P et al. Mitochondrial transport of catalytic RNAs and targeting of the organellar transcriptome in human
cells. J Mol Cell Biol. 2023, mjadO51.

Grabowska M et al. miR-218 affects the ECM composition and cell biomechanical properties of glioblastoma cells. J
Cell Mol Med. 2022;26:3913-3930.

Latowska J et al. Non-coding RNASs in brain tumors, the contribution of INcRNAs, circRNAs, and snoRNAs to cancer
development-their diagnostic and therapeutic potential. Int J Mol Sci. 2020; 21:7001.
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ZAKtAD PROTEOMIKI BIOMEDYCZNEJ

proteomika | spektrometria mas | przewlekta choroba nerek (CKD) | choroba sercowo-naczyniowa (CVD) |

nowotwory uktadu krwiotworczego

OBSZAR BADAWCZY

Biatka uczestniczace w rozwoju i progresji
stanéw patofizjologicznych cztowieka, ze
szczegdlnym uwzglednieniem miazdzy-
cy zwigzanej z przewlekta choroba nerek
(CKD-A) oraz nowotwordéw uktadu krwio-
twoérczego.

Specjalizujemy sie w wielkoskalowych
analizach proteomu opartych o techni-
ki spektrometrii mas i ich zastosowaniu
w biomedycznych badaniach translacyj-
nych. Profilowanie biatek, ktérych po-
ziom ulega zaburzeniu w wyniku choroby,
anastepnie bioinformatyczna analiza obser-
wowanych zmian, umozliwia dostrzezenie
efektu fizjologicznego na poziomie komor-
ki, tj. szlakdw sygnatowych i proceséw zabu-
rzonych w danym stanie patologicznym.
Uzyskane wyniki uzupetnione badaniami na
innych poziomach ,,omicznych” oraz anali-
zami funkcjonalnymi badanych komarek in
vitro i in vivo, przyczyniajg sie do rozszy-
frowania molekularnego wzorca badanej

portal.ichb.pl/z-d-proteomiki-biomedycznej/

Identyfikacja biatek metodami spektrometrii mas

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Badania profili biatkowych w trak-
cie rozwoju CKD-A oraz mechanizmu
lezgcego u podtoza progresji tej choro-
by.

1 Analiza zwigzkéw pomiedzy stresem
oksydacyjnym a przewlektym stanem
zapalnym w CKD i CVD.

1 Opracowanie przesiewowych i celo-
wanych podejs¢ proteomicznych
w badaniach biomedycznych.

REALIZOWANE PROJEKTY

Kompleksowa analiza fosfo-
proteomiczna komérek NKT
w kontekscie roli mechanizmdéw
fosforylacji w progresji miazdzy-
cy w przewlektej chorobie nerek
(NCN, OPUS, kierownik projek-
tu: M. Luczak)

Proteomiczna ocena komorki
szpiczaka plazmocytowego
celem okreslenia biatek oraz
szlakdbw sygnatowych zaan-
gazowanych w nabyta opor-
no$¢ na inhibitory proteasomoéw
(NCN, OPUS, kierownik projektu:
D. Dytfeld)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

KIEROWNIK
dr hab. Magdalena tuczak, prof. ICHB PAN

magdalu@ibch.poznan.pl
tel. +48 616653049, +48 616653051

llosciowe analizy proteomiczne

Tracz J. et al. Proteomic Profiling of Leukocytes Reveals Dysregulation of Adhesion and Integrin Proteins in Chronic
Kidney Disease-Related Atherosclerosis. Journal of Proteome Research 2021; 20, 6, 3053-3067

Ehrlich H. et al. Arrested in Glass: Actin within Sophisticated Architectures of Biosilica in Sponges. Advanced Science
2022; 2105059

Luczak M. et al. Label-Free quantitative proteomics reveals differences in molecular mechanism of atherosclerosis
related and non-related to chronic kidney disease. International Journal of Molecular Sciences 2016; 17(5). pii: E631

choroby oraz czynnikdéw odpowiedzialnych
za jej rozwdj i progresje. Ponadto interesuje
nas zastosowanie proteomiki w medycynie
precyzyjnej oraz poznanie tzw. cech ,0so-
bniczych” determinujgcych podatnos$é na
leczenie i jego potencjalny wynik.

I Badanie mechanizmu opornosci
komorek na inhibitory proteasomow
W szpiczaku mnogim.

1 Ildentyfikacja biomarkerow biatkowych
opornosci na chemioterapie. Luczak M. et al. iTRAQ-based proteomic analysis of plasma reveals abnormalities in lipid metabolism proteins in

chronic kidney disease-related atherosclerosis. Scientific Reports 2016, 6: 32511

Thompson R.M. et al. Glutaminase inhibitor CB-839 synergizes with carfilzomib in resistant multiple myeloma cells.
Oncotarget 2017 8; 35863-35876
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ZAKtAD STRUKTURY | FUNKCJI RNA

struktura RNA in vivo | funkcje RNA | biatka wigzace RNA | retrotranspozony | bioprodukcja mRNA

OBSZAR BADAWCZY

Korelacja pomiedzy strukturg i funkcjg RNA,
replikacja wirusow RNA, RNA w procesach
chorobowych, terapeutyczne mRNA.

Badania prowadzone w Zaktadzie koncen-
truja sie na poznaniu dynamiki strukturalnej
RNA w ztozonych $rodowiskach komor-
kowych przy uzyciu najnowoczesniejszych
technologii biochemicznych i bioinfor-
matycznych. Majg one na celu wyjasnienie

portal.ichb.pl/z-d-struktury-i-funkcji-rna/

wptywu struktury RNA na jego transport,
translacje i degradacje w komdrce. Ana-
lizujemy réwniez do zrozumienia, w jaki
sposdb ztozone wielofunkcyjne genomy
RNA zwijajg sie in vivo i w jaki sposob ele-
menty strukturalne RNA regulujg replika-
cje endogennych retroelementéw. Ponadto
badamy czynniki, ktére mogg wptywadé na
strukture RNA, w tym rybosomy i biatka
wirusopodobne. Jestesmy roéwniez zaan-
gazowani w rozwdj przetomowej tech-
nologii produkcji mRNA w mikroorga-
nizmach.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Mapowanie struktury RNA i rozwdj
narzedzi bioinformatycznych do analizy
danych strukturalnych RNA.

1 Wielkoskalowa charakterystyka struk-
turalna transkryptomoéw i tworzenie
bazy danych o strukturze mRNA.

I Badanie roli struktury w funkcjonowa-
niu RNA.

I Badanie interakcji biatek Gag-po-
chodnych z RNA.

1 Genomika strukturalna i funkcjonalna
retrotranspozonéw LTR (Tyl, Ty3).

1 Opracowanie platformy do bioproduk-
cji terapeutycznych mRNA.

KIEROWNIK
dr hab. Katarzyna Pachulska-Wieczorek,
prof. ICHB PAN

kasiapw@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1236)

REALIZOWANE PROJEKTY

Analiza struktury RNA w komorce i jej kom-
partmentach w skali transkryptomowej oraz
identyfikacja wptywu czynnikéw komor-
kowych na strukture RNA w S. cerevisiae
(NCN, OPUS, kierownik projektu: K. Pachul-
ska-Wieczorek)

Drozdzowe fabryki bioprodukcji mRNA.
YSCRIPT, (Pathfinder EIC, kierownik projektu:
Ch. Pichon, kierownik projektu z ICHB PAN:
K. Pachulska-Wieczorek)

Badanie struktury genomowego RNA Ty3
podczas retrotranspozycji w drozdzach
(NCN, PRELUDIUM, kierownik projektu:
A. Andrzejewska-Romanowska)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Arc jako neuronalny Gag. Badanie wiru-
sowych wiasciwosci i funkcji gtéwnego regu-
latora plastycznosci synaptycznej (NCN,
PRELUDIUM, kierownik projektu: J. Gumna)

Andrzejewska A et al. In vivo structure of the Tyl retrotransposon RNA genome. Nucleic Acids Res. 2021;49(5):2878-

2893,

Zawadzka M et al. Cell Compartment-Specific Folding of Tyl Long Terminal Repeat Retrotransposon RNA Genome.

Viruses. 2022;14(9):2007

Gumna J et al. Retroviral-like determinants and functions required for dimerization of Ty1 retrotransposon RNA.

RNA Biol. 2019;16(12):1749-1763

Gumna J et al. RNA Binding Properties of the Tyl LTR-Retrotransposon Gag Protein. Int J Mol Sci. 2021;22(16):9103

Gumna J et al. RNAthor - fast, accurate normalization, visualization and statistical analysis of RNA probing data
resolved by capillary electrophoresis. PLoS One. 2020;15(10):e0239287
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ZAKLAD BIOLOGI KOMOREK NERWOWYCH

ataksja rdzeniowo-mozdzkowa | neurodegeneracja | komorki Purkiniego | selektywna wrazliwos¢

neurondw | epigenetyka

OBSZAR BADAWCZY

Mechanizmy molekularne i procesy komor-
kowe ttumaczace selektywnag wrazliwosé
neuronéw w chorobach neurodegenera-
cyjnych oraz skuteczne terapie chronigce te
wrazliwe komorki.

Gtownym obszarem naszych zaintereso-
wan sg komorki Purkiniego, ktére obumie-
raja w ataksjach rdzeniowo-modzdzkowych.
t 3czac badania na modelach zwierzecych
wraz z podejsciami bioinformatycznymi,
dazymy do lepszego zrozumienia pod-
staw proceséw neurodegeneracyjnych.
W szczegdlnosci koncentrujemy sie na
rozszyfrowaniu roli zmian epigenetycznych
w ksztattowaniu selektywne] wrazliwosci
komodrek Purkiniego w kontekscie ataks;ji
rdzeniowo-madzdzkowej typu 7.

portal.ichb.pl/z-d-biologii-komorek-nerwowych/

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Rozwdjioptymalizacja protokotu selekty-

whnej izolacji jader komadrek Purkiniego.

1 Analiza zmian epigenetycznych, w tym

modyfikacji histonéw, w komdrkach
Purkiniego pochodzgcych z mysich
modeli ataksji rdzeniowo-modzdzkow-
ych, przy uzyciu metod badania catych
populacji komoérek jak i pojedynczych
komorek.

1 Badania dostepnosci chromatyny

w komdrkach Purkiniego dotknietych
ataksja.

1 Integracja bioinformatyczna danych

transkrypcyjnych i epigenetycznych
w celu identyfikacji molekularnych réznic
miedzy zdrowymi a chorymi komorkami.

1 Opracowywanie narzedzi wykorzystu-

jacych sztuczng inteligencje do identy-
fikacji molekaularnych fenotypoéw w de-
generujacych komadrkach Purkiniego.

Mysie komorki Purkiniego

KIEROWNIK
dr Pawet M. Switonski

pswiton@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1306)

REALIZOWANE PROJEKTY

Zgtebienie proceséw neurodegeneracyjnych z wykorzystaniem bezposredniego profilowania

selektywnie wrazliwych neuronéw (NCN Sonata, kierownik projektu: P.M. Switonski)

Multiomiczna charakterystyka proceséw neurodegeneracji w Zebrin-Il pozytywnych i Zebrin-II
negatywnych komdrkach Purkiniego (NCN Preludium, kierownik projektu: G. Adamek)

EFFICIENCY

EPOCH

Klasyfikacja Al jader
komorek Purkiniego

Mapowanie cech réznicujacych
komorek Purkiniego

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Switonski PM & La Spada AR, Spinocerebellar Ataxia Type 7: From Mechanistic Pathways to Therapeutic Opportuni-
ties, Trials for Cerebellar Ataxias, 2023, ISBN: 9783031243448, publisher Springer Cham, Pages 433-467

Switonski PM et al. Altered H3 histone acetylation impairs high-fidelity DNA repair to promote cerebellar degenera-
tion in spinocerebellar ataxia type 7, Cell Reports, 2021, 37(9):110062

Stoyas CA et al. Nicotinamide Pathway-Dependent Sirt1 Activation Restores Calcium Homeostasis to Achieve Neu-
roprotection in Spinocerebellar Ataxia Type 7, Neuron, 2020, 105(4):630-644.e9

Ward JM et al. Metabolic and Organelle Morphology Defects in Mice and Human Patients Define Spinocerebellar
Ataxia Type 7 as a Mitochondrial Disease, Cell Reports, 2019, 26(5):1189-1202.e6

Switonski PM et al. A new humanized ataxin-3 knock-in mouse model combines the genetic features, pathogenesis
of neurons and glia and late disease onset of SCA3/MJD, Neurobiology of Disease, 2015, 73:174-188
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ZAKEAD BIOLOGII OBLICZENIOWEJ

NIEKODUJACEGO RNA

INcRNA | big data | genomika | transkryptomika | RNA-seq

OBSZAR BADAWCZY

Biologiczne znaczenie dtugich niekodujag-
cych RNA (IncRNA) wewnatrz komorki.

Wykorzystujgc kompleksowe podejs-
cie, ktoére integruje metody obliczeniowe

Syntenia pomiedzy chromosomem 12 cztowieka i myszy.
Kolory na chromosomie cztowieka wskazujg obszary homo-
logiczne z cze$ciami chromosomu mysiego o tym samym
kolorze

portal.ichb.pl/z-d-biologii-obliczeniowej-niekodujacego-rna/

i eksperymentalne, dgzymy do poszerzenia
wiedzy na temat biologicznych rdél dtugich
niekodujacych RNA wewnatrz komorki.
Wyniki tych badan stanowig podstawe do
dalszych odkry¢, w tym mechanizmoéow
regulacyjnych i znaczenia funkcjonalnego
INCRNA, przyczyniajgc sie do szerszego
zrozumienia ich biologii RNA oraz potenc-
jalnych implikacji w zdrowiu i chorobie.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Projekty badawcze zespotu koncentrujg sie na
czterech gtdwnych obszarach:

1 Identyfikacja IncRNA w genomach

kregowcow.

I Analiza ewolucyjnej zachowawczosci
IncRNA.

1 Funkcjonalna charakterystyka IncRNA
in vivo.

1 Opracowanie narzedzi bioinformaty-
cznych do analizy IncRNA w skali catego
genomu.

Przyktad nowej, alternatywnej wersji transkryptu INcCRNA nespr u danio pregowanego

KIEROWNIK
dr hab. Barbara Uszczynska-Ratajczak, prof. ICHB PAN

buszczynska@ibch.poznan.pl
tel. +48 616653052

REALIZOWANE PROJEKTY

Identyfikacja nowych, dtugich
niekodujacych RNA u Danio pre-
gowanego, czyli rzucanie nowego
Swiatta na ciemna materie genomu
(NCN, OPUS, kierownik projektu:
B. Uszczynska-Ratajczak)

Funkcjonalne czy niefunkcjonalne?
Analiza pozycyjnie zachowanych
ortologdw dtugich niekodujacych
RNA w genomach kregowcéw
w rozdzielczosci subkomodrkowej
(NCN, SONATA BIS, kierownik pro-
jektu: B. Uszczyrska-Ratajczak)

Gra w ogony: Zrozumienie roli
przetwarzania 3’-konca dtugich
niekodujagcych RNA  podczas
rozwoju danio pregowanego (NCN,
PRELUDIUM, kierownik projektu:
M. Kwiatkowska)

Strategia Capture Long-read Sequencing (CLS) do automatycznej, wysokiej
jakosci anotacji transkryptomu

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Julien Lagarde et al. High-throughput annotation of full-length long noncoding RNAs with capture long-read se-
quencing, Nature Genetics, 2017, 49(12), 1731-1740

Barbara Uszczynska-Ratajczak et al. Towards a complete map of the human long non-coding RNA transcriptome,
Nature Reviews Genetics, 2018, 19(9), 535-548

Julien Lagarde et al. Extension of human IncRNA transcripts by RACE coupled with long read high-throughput
sequencing (RACE-Seq) Nature Communications, 2016, 17(7), 12339

The ENCODE Project Consortium, Expanded Encyclopedias of DNA Elements in the Human and Mouse Genomes,
Nature, 2020, 699-710

The ENCODE Project Consortium, Perspectives on ENCODE, Nature, 2020, 583(7818), 693-698,
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ZAKLAD BIOLOGII STRUKTURALNEJ
ORGANIZMOW PROKARIOTYCZNYCH

krystalografia | krio-EM | enzymologia strukturalna | antybiotykoopornos¢ | komdrkowe procesy metylacyjne

OBSZAR BADAWCZY

Opracowanie inhibitoréw enzyméw zaan-
gazowanych w regulacje proceséw mety-
lacji u patogennych mikroorganizmow.

W badaniach wykorzystujemy metody
chemii i biologii strukturalnej, w tym bio-
krystalografie, mikroskopie elektronowa
w warunkach kriogenicznych, spektrosko-
pie NMR oraz inne techniki z pogranicza
mikrobiologii, biochemii i biofizyki.

Naszym celem jest opracowanie silnych
i selektywnych inhibitorow, ktére zaktdcaja
podstawowe procesy biochemiczne zacho-
dzgce we wszystkich zywych komoadrkach,
tworzac nowa grupe zwigzkéw o wiasci-
wosciach przeciwbakteryjnych. W szcze-

Powierzchnia hydrolazy S-adenozylo-L-homocysteiny ukazu-
jaca rzadkie réznice sekwencyjne (pokazane na czerwono)
wsréd wariantow enzymu obecnego w szczepach Pseudomo-
nas aeruginosa

portal.ichb.pl/z-d-biologii-strukturalnej-organizmow-prokariotycznych/

goélnosci  koncentrujemy sie na mecha-
nizmach regulacji proceséw metylacyjnych
zaleznych od S-adenozylo-L-metion-
iny (SAM), w ktérych SAM jest donorem
grupy metylowej dla szeregu substratéw,
w tym zwigzkdw matoczasteczkowych oraz
makromolekut. Ponadto w kregu naszych
zainteresowan jest analiza strukturalna
zwigzkéw matoczgsteczkowych i mate-
riatdw niekrystalicznych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Enzymologia strukturalna biatek pocho-
dzacych z patogennych organizmoéw
i zaangazowanych w procesy metyla-
cyjne, w tym hydrolazy S-adenozy-
lo-L-homocysteiny oraz  reduktazy
metylenotetrahydrofolianu

1 Opracowanie gatunkowo-specyfi-
cznych inhibitorow hydrolazy S-ade-
nozylo-L-homocysteiny wptywajacych
na dynamike biatek

1 Zastosowanie wysokoprzepustowych
badan biokrystalograficznych w proje-
ktowaniu inhibitoréow

1 Badania krystalograficzne matoczaste-
czkowych zwigzkow biologicznie
czynnych

I Badania dyfrakcyjne (bio)materiatow
niekrystalicznych z wykorzystaniem
promieniowania rentgenowskiego

KIEROWNIK
dr hab. Krzysztof Brzezinski, prof. ICHB PAN

kbrzezinski@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1125)

REALIZOWANE PROJEKTY

Hamowanie aktywnosci hydrola-
zy S-adenozylo-L-homocysteiny
Z Pseudomonas aeruginosa po-

Krysztaty hydrolazy przez wptyw na dynamike enzymu
S-adenozylo-L-ho- . .
mocysteiny (NCN, SONATA BIS, kierownik pro-

z Thermotoga
maritima

jektu: K. Brzezinski)

Bazujace na podstawie informa-
cji strukturalnej opracowanie in-
hibitorow demetylaz histonéw

Krysztaty hydrolazy dla terapii przeciwnowotworowej

S-adenozylo-L-ho- (NCN, SONATA, kierownik projektu:
mocysteiny .
z Pseudomonas P.H. Ma’reck|)
aeruginosa

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Malecki PH et al. Biochemical and Structural Insights into an Unusual, Alkali Metal-independent S-adenosyl-L-homo-
cysteine Hydrolase from Synechocystis sp. PCC 6803. Acta Cryst. 2022; D78:865

Wozniak K & Brzezinski K. Biological Catalysis and Information Storage Have Relied on N-Glycosyl Derivatives of
B-D-Ribofuranose since the Origins of Life. Biomolecules. 2023; 13, 782

Brzezinski K. S-adenosyl-L-homocysteine hydrolase: a structural perspective on the enzyme with two Ross-
mann-fold domains. Biomolecules. 2020; 10:1682

Puckowska A et al. Synthesis and Structural Characterization of Pyridine-2,6-dicarboxyamide and Furan-2,5-dicar-
boxyamide Derivatives. Molecules. 2022; 27:1819

Woijtulewski S et al. A new look at two polymorphic crystal structures of dibenzoylmethane: Relationship between
the Crystal Packing and the Hydrogen Atom Position revealed by Quantum Chemistry and Quantum Crystallogra-
phy Methods. Acta Cryst. 2020; B76, 95:966
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ZAKEAD CHOROB RZADKICH

dystrofie miesniowe | niekanoniczny splicing RNA | koliste RNA | zwigzki niskoczasteczkowe |

przetwarzanie i funkcje intronéw

portal.ichb.pl/z-d-chorob-rzadkich/

OBSZAR BADAWCZY

Patomechanizm i podejscia terapeuty-
czne w chorobach neurodegeneracyjnych
i neuromiesniowych zwigzanych z ekspan-
sjami powtdrzen mikrosatelitarnych.

W szczegdlnosci skupiamy sie na rozszy-
frowaniu molekularnych podstaw pato-
genezy dystrofii miotonicznej typu 1 (DM1)
i typu 2 (DM2). Nasze badania koncentruja
sie na charakterystyce znanych i identyfi-
kacji nowych biomarkeréw w dystrofiach
miotonicznych oraz na wysokoprzepus-
towych testach przesiewowych niskocza-
steczkowych  zwigzkdéw, ostabiajgcych
molekularng toksycznos¢ w DM2. Dodat-
kowo badamy mechanizmy odpowie-
dzialne za niekanoniczny splicing introndw,

ich losy oraz funkcje w chorobach neurode-

generacyjnych i neuromiesniowych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Poszukiwanie nowych markerow DMI
i DM2.

I Badania przesiewowe zwigzkow nisko-
czasteczkowych ostabiajgcych patomecha-
nizen DM2.

1 Wyjasnienie biologicznej roli kolistych RNA
w patogenezie DM1.

1 Przetwarzanie introndw zawierajgcych
ekspansje powtdrzen mikrosatelitarnych
w chorobach neuromiesniowych.

1 Niekanoniczny splicing intronow.

1 Molekularny mechanizm i konsekwencje re-
tencji intronéw w dojrzatych transkryptach.

KIEROWNIK
dr hab. Marzena Wojciechowska, prof. ICHB PAN

marzena.wojciechowska@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1308)

REALIZOWANE PROJEKTY

Wyijasnienie molekularnych przy-
czyn i skutkdw podwyzszonego
poziomu ekspresji kolistych RNA
w dystrofii miesniowej typu pier-
wszego (DM1); (NCN, OPUS, kie-
rownik projektu: M. Wojciechowska)

Wysokoprzepustowe testy prze-
siewowe w celu wyselekcjonowa-
nia niskoczasteczkowych zwigz-
kow chemicznych ostabiajagcych patogeneze dystrofii miotonicznej typu drugiego (DM2);
(NCN, OPUS, kierownik projektu: M. Wojciechowska)

Terapeutyczne targety (toksyczne RNA) w ludzkich fibroblastach DM i DM2

Niekanoniczny splicing pre-mRNA jest zaangazowany w edytowanie zmutowanego allelu
CNBP w dystrofii miesniowej typu drugiego (DM2); (NCN, Preludium Bis, kierownik projektu:
M. Wojciechowska)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Ketley A et al. CDK12 inhibition reduces abnormalities in cells from patients with myotonic dystrophy and in a mouse
model. Science Translational Medicine 2020; 12,541

Wojciechowska M et al. Quantitative Methods to Monitor RNA Biomarkers in Myotonic Dystrophy. Scientific Reports,
2018;

Kumari A et al. Differential fates of introns in gene expression due to global alternative splicing. Human Genetics
2022.

Czubak K et al. Global increase in circRNA levels in myotonic dystrophy. Frontiers in Genetics 2019.

Sedehizadeh S et al. Splicing in two skeletal muscle transcripts correlates with clinical phenotype in myotonic dys-
trophy type 1 patients. Journal of Neurology 2022.

Yenigun V et al. (CCUG)n RNA toxicity in a Drosophila model of myotonic dystrophy type 2 (DM2) activates apopto-
sis. Disease Models & Mechanisms 2017.

Lopez-Morato M et al. Small molecules which improve pathogenesis of myotonic dystrophy type 1 (DM1). Frontiers in
Neurology 2018.
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ZAKELAD GENOMIKI ROSLIN

zmienno$¢ strukturalna | rosliny modelowe | transpozony | epigenetyka | stres

portal.ichb.pl/z-d-genomiki-roslin/

OBSZAR BADAWCZY

Genomika strukturalna, zmiennos¢ gene-
tyczna roslin, powigzania pomiedzy geno-
typem a fenotypem.

Obiektem naszych zainteresowan jest po-
limorfizm liczby kopii gendéw kodujacych
biatka i mikroRNA, polimorfizm sekwen-
cji powtdérzonych w genomie, jak réwniez
mechanizmy jego powstawania oraz wptyw
na zréznicowanie ekspresji gendéw oraz
fenotyp. Badamy takze wptyw obecno-
$ci transpozondw na wzorce metylacji ge-
nomowego DNA oraz udziat duplikacji ge-
nomowych w adaptacji i ewolucji gatunku.
Nasze gtéwne modele roslinne to Arabi-
dopsis thaliana oraz Medicago truncatula.
W badaniach tagczymy podejscia ekspery-
mentalne i bioinformatyczne, w tym se-
kwencjonowanie DNA/RNA w technologii
krotkich i dtugich odczytéw oraz badania
asocjacyjne catego genomu. Tworzymy
nowe zasoby genomiczne, miedzy inny-
mi internetowy katalog zmiennosci liczby
kopii gendw u Arabidopsis (http://athcnv.
ibch.poznan.pl/).

GtOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Zmiennos¢ sekwencji powtdrzonych
W genomie i mechanizmy biorgce
udziat w jej powstawaniu

1 Udziat polimorfizmu liczby kopii gendow
w ksztattowaniu odpowiedzi roslin na
stres

1 Powigzania pomiedzy metabolizmem
niekodujagcych RNA a akumulacja
wariantow strukturalnych

1 Rola zmian strukturalnych oraz epi-
genetycznych w adaptacji roslin do
zmian klimatu

1 Wptyw zmiennosci strukturalnej wysp
symbiotycznych w genomie Medicago
na proces brodawkowania

KIEROWNIK
dr hab. Agnieszka Zmienko, prof. ICHB PAN

akisiel@ibch.poznan.pl
tel. +48 61665 3100

REALIZOWANE PROJEKTY

Rola transpozondw i epigenetycznej regula-
cji ekspresji gendw w procesie wyksztatcania
brodawek korzeniowych u Medicago trunca-
tula (NCN, Preludium BIS, kierownik projektu:
A. Zmienko)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Rola transpozonéw w ksztattowaniu zmien-
nosci strukturalnej i transkrypcyjnej genomu
Arabidopsis thaliana (NAWA, Wspdlne pro-
jekty badawcze NAWA pomiedzy Rzeczpo-
spolitg Polska a Republikg Federalng Niemiec,
kierownik projektu: A. Zmienko)

Marszalek-Zenczak M et al. Analysis of Arabidopsis non-reference accessions reveals high diversity of metabolic
gene clusters and discovers new candidate cluster members. Front Plant Sci. 2023; 14:1104303

Samelak-Czajka A et al. Differences in the intraspecies copy number variation of Arabidopsis thaliana conserved and
nonconserved miRNA genes. Funct Integr Genomics. 2023; 23:120

Zmienko A et al. AthCNV: A Map of DNA Copy Number Variations in the Arabidopsis Genome. Plant Cell. 2020;

32:1797-1819

Samelak-Czajka A et al. MLPA-based Analysis of Copy Number Variation in Plant Populations. Front. Plant Sci. 2017;

8:222

Zmienko A et al. Copy number polymorphism in plant genomes. Theor Appl Genet. 2014; 127: 1-18
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ZAKtAD NIEKODUJACYCH RNA

niekodujgce RNA | miRNA | koliste RNA | regulatorowe RNA | ukfad nerwowy | przysadka mozgowa

portal.ichb.pl/z-d-niekodujacych-rna/

OBSZAR BADAWCZY

Regulatorowe RNA i procesy lezace u pods-
taw regulacji ekspresji genéw w neuronach,
komoérkach glejowych mézgu oraz komor-
kach uktadu neuroendokrynnego. Badania
molekularne taczymy z biologia komorki,
neurobiologig i biologig systemowa.
Badamy, w jaki sposdb regulatorowe RNA,
zwiaszcza mikroRNA, cyrkularne (koliste)
RNA i dtugie niekodujgce RNA, wptywa-
ja na ekspresje genéw kodujgcych biatka.
Jestesmy zainteresowani specyficznoscig
komodrkowqg regulatorowych RNA oraz ich
oddziatywaniem z biatkami. Fascynuje nas
rozpoznanie procesdw regulacji ekspres-
ji gendw w rdoznych typach i podtypach
komodérek moézgu i przysadki mdzgowej.
Naszym uktadem modelowym jest mysz
i kultury komodrkowe.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Wzorce ekspresji niekodujgcych RNA
w komdrkach uktadu nerwowego
ineuroendokrynnego,réznychtypach
i podtypach komorek.

I Subkomodrkowa lokalizacja regula-
torowych RNA.

1 Oddziatywania RNA-biatko.

I Tworzenie sieci regulatorowych
pomiedzy niekodujagcymi RNA oraz
ich wptyw na geny kodujace biatka.

I Funkcje niekodujacych RNA.

1 Deregulacja niekodujgcego transkryp-
tomu w patologiach uktadu nerwowego
i neuroendokrynnego.

KIEROWNIK
dr Monika Piwecka

monika.piwecka@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1302, 1304)

REALIZOWANE PROJEKTY

Komodrkowo-specyficzna ekspresja niekodujacych RNA w przysadce moézgowej i ich rola
w regulacji ekspresji gendw (NCN, OPUS, kierownik projektu: M. Piwecka)

Implikacje funkcjonalne cyrkularnych (kolistych) RNA w neuronach i mézgu (NCN, SONATA
BIS, kierownik projektu: M. Piwecka)

Rozszyfrowanie sieci regulatorowych RNA w centralnym uktadzie nerwowym (NAWA, POL-
SKIE POWROQOTY, kierownik projektu: M. Piwecka)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Piwecka M et al. Single-cell and spatial transcriptomics: deciphering brain complexity in health and disease. Nature
Reviews Neurology 2023, 19(6):346-362

Piwecka M et al. Loss of a mammalian circular RNA locus causes miRNA deregulation and affects brain function.
Science 2017, 357(6357):eaam8526. DOI: 10.1126/science.aam8526

Kolinski M et al. RNA-protein interactomes as invaluable resources to study RNA viruses: Insights from SARS CoV-2
studies. Wiley Interdiscip Rev RNA 2022,13(6):e1727

Ilvanov A et al. Analyses of circRNA Expression throughout the Light-Dark Cycle Reveal a Strong Regulation of
Cdrlas, Associated with Light Entrainment in the SCN. Int J Mol Sci. 2022, 23(20):12347

Piwecka M*, Rolle K*et al. Comprehensive analysis of microRNA expression profile in malignant glioma tissues.
Molecular Oncology 2015, 9(7):1324-40.
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ZAKEAD WIRUSOLOGII MOLEKULARNEJ

NOWO pojawiajgce sie wirusy | wirus grypy | koronawirusy |
oddziatywania miedzy wirusem a komorka gospodarza | nowe strategie przeciwwirusowe

OBSZAR BADAWCZY

Oddziatywania pomiedzy wirusami a gos-
podarzami, ze szczegdlnym uwzglednie-
niem procesu wnikania patogena do komoér-
ki, oraz opracowywanie nowych strategii
przeciwwirusowych.

Nasze badania koncentrujg sie na analizie
proteolitycznej aktywacji hemaglutyniny
wirusa grypy oraz biatka kolca SARS-
CoV-2, a takze na poszukiwaniu nowych in-
hibitorow blokujgcych wnikanie wirusa do
wnetrza komorki. Ponadto w kregu naszych
zainteresowan znajduje sie analiza roz-
norodnosci genetycznej patogendéw oraz
wptyw zmian w materiale genetycznym na
cykl replikacyjny wirusa, jego rozprzestrze-
nianie sie i oddziatywanie z komodrkami
gospodarza. Nasze zainteresowania nau-
kowe dotyczg réwniez rozprzestrzeniania
sie wirusow w ludzkiej populacji. Analizy
w tym zakresie prowadzimy z wykorzys-
taniem badan serologicznych i monitoringu
Sciekow.

portal.ichb.pl/z-d-wirusologii-molekularnej/

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Badanie oddziatywan pomiedzy
wirusem a komoérkami gospodarza.
Identyfikacja czynnikéw komdrkowych
niezbednych w procesie proteolitycznej
aktywacji hemaglutyniny wirusa grypy
oraz biatka kolca koronawirusow.
Opracowywanie nowych strategii
przeciwwirusowych.

Okreslenie réznorodnosci genetycznej
patogenow.

Monitoring rozprzestrzeniania sie wi-
ruséw w populacji na podstawie badan
serologicznych oraz epidemiologii
wykorzystujgcej analize sciekow.
Opracowywanie nowych diagnostycz-
nych testéw molekularnych dla choréb
zakaznych, pasozytniczych i tropi-
kalnych.

KIEROWNIK
dr Pawet Zmora

pzmora@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1606)

REALIZOWANE PROJEKTY

Molekularne podstawy aktywacji  wi-
rusdw grypy przez transbtonowe proteazy
serynowe typu Il (NCN, Beethoven Life 1,
kierownik projektu: P. Zmora)

SARS-CoV-2

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego
reagowania, opartej na technologii RNA,
zapewniajgcej krajowe bezpieczenstwo le-
kowe i epidemiologiczne (Agencja Badan
Medycznych, projekt realizowany w konsor-
cjum, lider projektu: Warszawskie Zaktady
Farmaceutyczne Polfa S.A., kierownik pro-
jektu: M. Figlerowicz, kierownik zadania:
P. Zmora)

. . R , Cykle replikacyjne wirusdw grypy oraz korona wiruséw
Potaczenie i dostosowanie weziéw ELIX-

IR do swiadczenia zréwnowazonych ustug
zarzadzania danymi naukowymi FAIR — ELIXIR CONVERGE (Komisja Europejska, H2020,
kierownik projektu z ramienia ICHB PAN: P. Zmora)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Pawetczyk A, Nowak R et al. Novel molecular consortia of cannabidiol with nonsteroidal anti-inflammatory drugs
inhibit emerging coronaviruses entry. Pathogens, 2023, 12(7), 951

Gazecka M et al. Mpox virus detection in the wastewater and the number of hospitalized patients in the Poznan
metropolitan area, Poland. International Journal of Infectious Diseases, 2023, 133:75-77

Lorent D et al. The Longitudinal Analysis on the Anti-SARS-CoV-2 Antibodies among Healthcare Workers in Po-
land-Before and after BNT126b2 mRNA COVID-19 Vaccination. Vaccines, 2022, 10(10):1576

Lorent D et al. Prevalence of Anti-SARS-CoV-2 Antibodies in Poznan, Poland, after the First Wave of the COVID-19
Pandemic. Vaccines, 2021, 9(6):541

Tymoniuk B, Zmora P et al. Genetic tests based on the RT-PCR reaction in the diagnostics of SARS-CoV-2 infection.
Epidemiological Reviews, 2021, 75(1):14-26
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ZAKLAD BIOLOGII MEDYCZNEJ

epigenetyka | m5C | guzy mdzgu u ludzi | zmodyfikowane nukleozydy | 8-oxo-dG | temozolomid

portal.ichb.pl/z-d-biologii-medycznej/

OBSZAR BADAWCZY

Poszukiwanie nowych znacznikéw
molekularnych choréb nowotworowych
oraz opracowanie nowych strategii terapeu-
tycznych dla glejakéw mdézgu o wysokim
stopniu ztosliwosci.

Naszym celem jest zrozumienie roli mody-
fikacji epigenetycznych, gtéwnie metylacji
DNA, w réznych procesach komadrkowych,
takich jak réznicowanie i $Smieré komorki.
Metylacja DNA to marker epigenetyczny,
ktory okresla gdzie i kiedy geny ulegajg eks-
presji, zarowno w prawidtowych komork-
ach, jak i nowotworowych. Wiadomo, ze
metylacja DNA, ktdéra powoduje represje
gendw, moze byc¢ kontrolowana przy po-
mocy  niskoczgsteczkowych  zwigzkdw
chemicznych. Celem badan zaktadu jest
analiza wptywu matych czgsteczek na akty-

wacje gendw wyciszanych przez metylac-
je DNA. Koncentrujemy sie na poszukiwa-
niu nowych zwigzkdw lub selekcji znanych
lekdw, ktére mogg skutecznie zmieniaé
metylacje DNA w komorkach guza mdézgu.
Rozszerzenie wykorzystania specyficznych
lekdw do terapii innych chordb jest obecnie
coraz czesciej stosowane w medycynie.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Analiza zawartosci 8-oksoguanozyny
i m5C w DNA wyizolowanego z guzdéw
maozgu.

I Ocena cytotoksycznosci wybranych
zwigzkdéw (kwas walproinowy, temo-
zolomid, juglon, deksametazon, met-
formina, kannabidiol, tetrahydrokan-
nabinol) oraz ich wptywu na proliferacje
komorek.

1 Wykorzystanie wybranych niskoczaste-
czkowych zwigzkdw w terapii guzdw
mozgu.

1 Indukcja komorek macierzystych
(SCM), oznaczenie markerdw pluripo-
tencji, traktowanie linii komodrkowych
wybranymi zwigzkami w wybranym
zakresie stezen oraz temozolomidem
wraz z wybranymi zwigzkami.

1 Ocena zawartosci 5-metylocytozyny
w DNA wyizolowanego z nasion drzew
lisciastych.

KIEROWNIK
prof. dr hab. Mirostawa Z. Naskret-Barciszewska

miroslawa.barciszewska@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1132)

REALIZOWANE PROJEKTY

Wykorzystanie zwigzkdw matoczasteczkowych w epigenetycznej terapii ztosliwych glejakow
mozgu. (NCN, OPUS, kierownik projektu: M. Z. Naskret-Barciszewska)

Pionierskie badania struktury i funkcji G-kwadruplekséw mMIiRNA (NCN, SONATINA,
kierownik projektu: A. Belter)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Barciszewska AM et al. Juglone in Combination with Temozolomide Shows a Promising Epigenetic Therapeutic
Effect on the Glioblastoma Cell Line. IJMS, 2023, 24, 6998.

Barciszewska AM et al. Cross-reactivity between histone demethylase inhibitor valproic acid and DNA methylation
in glioblastoma cell lines. Front Oncol. 2022, 12,

Barciszewska AM et al. Total DNA methylation changes reflect random oxidative DNA damage in gliomas. Cells
2019,8,1065.

Barciszewska AM et al. A New Epigenetic Mechanism of Temozolomide Action in Glioma Cells. PLoS One 10(8),
e0136669 (2015).

Barciszewska AM et al. The Degree of Global DNA Hypomethylation in Peripheral Blood Correlates with that in
Matched Tumor Tissues in Several Neoplasia. PLoS One 9(3), €92599 (2014).

Michalak M et al. DNA methylation as an early indicator of aging during the storage of the “exceptional” seed spe-
cies Populus nigra L. Cells 2022, 11,2080.
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ZAKLAD CHEMII | BIOLOGII STRUKTURALNEJ
KWASOW NUKLEINOWYCH

struktura RNA | termodynamika kwaséw nukleinowych | modyfikacje RNA | terapeutyczne RNA

OBSZAR BADAWCZY

Poznanie struktury drugorzedowej naty-
wnych RNA orazich trwatosci termodynami-
cznej determinujacej proces fatdowania.
Wykorzystanie oligonukleotydéw RNA jako
skutecznych narzedzi terapeutycznych.

RNA jest jedng z najwazniejszych bio-
molekut koniecznych dla rozwoju komorek,
w ktérych spetnia réznorodne funkcje bio-
logiczne, strukturalne i regulatorowe. RNA
jest takze czasteczka uwiktang w szereg
choréb cztowieka. Szczegdlnie wazne dla
réznorodnych funkcji natywnych RNA s3a
modyfikowane nukleotydy. Najczestszy-
mi z nich s N6-metyloadenozyna oraz
pseudourydyna. W sposdéb specyficzny

portal.ichb.pl/z-d-chemii-i-biologii-strukturalnej-kwasow-nukleinowych/

wptywajg one na trwatos¢ termodyna-
miczng natywnych RNA a przez to takze
na ich strukture drugo- i trzeciorzedowa.
Niektore z modyfikacji RNA, szczegdlnie
N1-metylopseudourydyna, stata sie bardzo
uzytecznym sktadnikiem szczepionek RNA
poprzez istotng poprawe ich funkcji biologi-
cznych i immunologicznych. Takie cechy
modyfikowanych szczepionek RNA spra-
wiajg, ze s one obiektem intensywnych
badan nad opracowaniem nowych szczepi-
onek przeciwwirusowych oraz przeciwno-
wotworowych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Badania strukturalne kwasow nuk-
leinowych.

I Chemiczna synteza oligonukleotyddw.

1 Trwatos$c¢ termodynamiczna RNA.

1 Wykorzystanie naturalnych i modyfi-
kowanych oligonukleotydéw w celach
terapeutycznych.

1 Oznaczenie parametrow termodynami-
cznych do przewidywania fatdowania
sie RNA.

KIEROWNIK
prof. dr hab. Ryszard Kierzek

rkierzek@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1113)

REALIZOWANE PROJEKTY

Parametry termodynamiczne i reguty
fatdowania sie RNA w warunkach komérko-
wych (in vivo-like). Przewidywanie fatdowa-
nia sie RNA dla lepszego poznania ich struk-
tury i funkcji w komoérkach ssaczych (NCN,
OPUS, kierownik projektu: R. Kierzek)

Termodynamika modyfikowanych RNA.
Wptyw modyfikacji RNA na strukture i funk-
cje naturalnych RNA oraz transkrybowanych
in vitro szczepionkowych mRNA (IVT mRNA)
(NCN, OPUS, kierownik projektu: R. Kierzek)

Wptyw niskoczasteczkowych ligandoéw,
specyficznie oddziatujacych z potrdjng he-
lisa RNA MALATI1, na tworzenie kompleksu
MALAT1/ METTL16 (NCN, Miniatura, kierownik

projektu: A. Ruszkowska) Potrojna helisa RNA oraz przyktady specyficznie

oddziatujgcych z nig ligandéw

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Piasecka J et al.; RNA Secondary Structure Motifs of the Influenza A Virus as Targets for siRNA-Mediated RNA Inter-
ference. Molecular Therapy-Nucleic Acids, 19, 627 (2020)

Soszynska-Jozwiak M et al.; Universal and strain specific structure features of segment 8 genomic RNA of influenza
A virus - application of 4-thiouridine photocrosslinking; Journal of Biological Chemistry, 297, 6, 101245 (2021)

Soszynska-Jozwiak M et al.; Secondary Structure of Subgenomic RNA M of SARS-CoV-2; Viruses-Basel, 14, 322
(2022)

Kierzek E et al. ; Secondary Structure Prediction for RNA Sequences Including N6-methyladenosine; Nature Com-
munications, 13, 1271 (2022)

Czapik T et al.; Structural variants and modifications of hammerhead ribozymes targeting influenza A virus con-
served structural motifs; Molecular Therapy - Nucleic Acids, 29, 64 (2022)

Magner D et al.; A Structural Potential of Rare Trinucleotide Repeat Tracts in RNA; International Journal of Molecular
Sciences, 23, 5850 (2022)
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01 | Pracownie naukowe

PRACOWNIA ANALIZ STRUKTUR

SUBKOMORKOWYCH

wtasciwosci zwigzkow matoczasteczkowych | ekspresja gendw | oddychanie komodrkowe i glikoliza |

obrazowanie mikroskopowe i cytometryczne komorek

OBSZAR BADAWCZY

Analiza wtasciwosci biologicznych zwigz-
kéw matoczasteczkowych z wykorzysta-
niem modeli komérkowych i zwierzecych.

Badania wykonywane w Pracowni obejmujg
analize cyklu komorkowego, indukcji smierci
komorkowej (np. autofagia, apoptoza, nekro-
za, feroptoza), poziomu stresu oksydacyjne-
go i oddychania komodrkowego, analize mety-
lacji i ekspresji gendw oraz monitorowanie
W czasie rzeczywistym procesow migracji
i proliferacji komodrek eukariotycznych.

Dziatalnos¢ naukowa Pracowni obejmuje
badania pochodnych kwaséw nukleinowych
o wiasciwosciach przeciwnowotworowych
i przeciwstarzeniowych. Wykazalismy, ze ry-
bozyd kinetyny indukuje s$mieré¢ komodrek
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nowotworowych na drodze autofagii, apo-
ptozy i nekrozy poprzez aktywacje stresu
oksydacyjnego. PokazaliSmy, ze pochodna
cytozyny wykazuje wtasciwosci przeciwutle-
niajgce, przeciwstarzeniowe i przeciwapopto-
tyczne w modelach komdrkowych oraz
w modelowych organizmach eukariotycznych
(drozdze, planarie, myszy). Badany zwigzek
redukuje liczbe komadrek senescentnych, ob-
niza poziom markerdéw stresu oksydacyjnego,
uszkodzen DNA i lipidow oraz zwieksza akty-
wnos¢ mitochondridw.

Wykorzystujac technike biodruku stwo-
rzylismy komoérkowy model 3D raka watroby,
do selekcji matoczasteczkowych zwigzkow
o potencjale terapeutycznym.

WYPOSAZENIE

Mikroskop konfokalny TCS SP5 wyposazony
w lasery: biaty (470-670 nm, 1 nm), 405 nm,
argonowy (458 nm, 476 nm, 488 nm, 496 nm,
514 nm)

Cytometr przeptywowy FACSCalibur wy-
posazony w zielony (488 nm) i czerwony laser
(635 nm)

Termocykler LightCycler 480 Il
System xCELLigence RTCA
Analizator Seahorse XFp

Analizator oddychania komdrkowego Oxy-
graph+

KIEROWNIK
prof. dr hab. Eliza Wyszko

lab.subcellular.struct@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1141)

OFEROWANE UStUGI

Mikroskopia konfokalna:

1 wizualizacja preparatow utrwalonych
oraz przyzyciowych (komora srodowis-
kowa z zachowaniem warunkéw hodow-
lanych),

1 analiza preparatéw w 2D i 3D,

1 analiza intensywnosci fluorescenciji,
FRET, FRAP

1 kolokalizacja

Cytometria przeptywowa:

1 cykl komdrkowy,

1 zywotnos¢ komorek (apoptoza, nekroza),
1 analizy immunofluorescencyjne,

1 stres oksydacyjny

System xCELLigence:

1 Analiza proliferacji i migracji komorek
eukariotycznych w czasie rzeczywistym,

1 Termocykler LightCycler 480 II:

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

1 PCR w czasie rzeczywistym z wykorzy-
staniem sond fluorescencyjnych,

1 naliza pojedynczych mutacji metoda
HRM,

1 analiza poziomu metylacji oraz genoty-
powanie

Oxygraph + system:

1 Analiza zuzycia tlenu w organizmach (np.
C. elegans, S. cerevisiae), pojedynczych
komorkach lub organellach (np. chloro-
plasty, mitochondria).

Analizator Seahorse XFp:

I Przyzyciowa analiza glikolizy oraz oddy-
chania mitochondrialnego w komodrkach
ssaczych

Wysokosprawna chromatografia cieczowa

(HPLC):

1 Analiza obecnosci modyfikowanych
sktadnikow kwasdw nukleinowych
w komorkach eukariotycznych.

Orlicka-Ptocka M et al Circumventing the Crabtree effect: forcing oxidative phosphorylation (OXPHOS) via galactose
medium increases sensitivity of HepG2 cells to the purine derivative kinetin riboside Apoptosis 2020; 25, 835-852,

Orlicka-Ptocka M et al Implications of Oxidative stress in glioblastoma multiforme following treatment with purine

derivatives. Antioxidants 2021; 10:950,

Pawelczak P et al Antiaging Effect of 4-N-Furfurylcytosine in Yeast Model Manifests through Enhancement of Mito-
chondrial Activity and ROS Reduction. Antioxidants 2022; 11:850,

Rykowski S et al Carboranyl-1,8-naphthalimide intercalators induce lysosomal membrane permeabilization and
ferroptosis in cancer cell lines. J. Enzyme Inhib. Med. Chem. 2023; 38:1,

Rykowski S et al Design of DNA Intercalators Based on 4-Carboranyl-1,8-Naphthalimides: Investigation of Their
DNA-Binding Ability and Anticancer Activity. Int. J. Mol. Sci. 2022; 23, 4598.
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PRACOWNIA INZYNIERII BIALEK

rekombinowane biatko | oddziatywania miedzybiatkowe | kinetyka enzymatyczna |

ligand | powinowactwo

OBSZAR BADAWCZY

Posiadamy doswiadczenie i sprzet umozli-
wiajacy fizykochemiczng charakterystyke
oddziatywan pomiedzy biatkami i innymi
makroczasteczkami, ocene powinowactwa
i pomiar statych szybkosci asocjacji i dyso-
cjacji, okreslenie liczby miejsc wigzania
liganda oraz parametréow termodynami-
cznych wigzania jak entalpia czy entropia,
a takze badanie kinetyki reakcji enzymaty-
cznych.

Stuzymy ekspertyzg naukowa w zakresie
przygotowywania wektorow ekspresyjnych
w uktadzie bakteryjnym, produkcji rekom-

Czastki wirusopodobne BMV - zdjecie cryoEM

portal.ichb.pl/pracownia-inzynierii-bialek/

binowanych biatek oraz ich oczyszczania,
jak réwniez oceny jakosci preparatéw biat-
kowych przeznaczonych do badan funkcjo-
nalnych i strukturalnych

Nasze zainteresowania naukowe obejmu-
ja oddziatywania zachodzgce na poziomie
molekularnym pomiedzy kretkami Borrel-
ia i ich wektorami oraz zywicielami, pro-
ces samoorganizacji wiriondw i czastek wi-
rusopodobnych oraz ich zastosowanie jako
nosnikow RNA, a takze badania oddziatywan
i kinetyki enzymatycznej biatek.

OFEROWANE UStUGI

I Produkcja biatek w systemie bakteryj-
nym i oczyszczanie metodami chro-
matograficznymi

I Pomiary dynamicznego i statycznego
rozpraszania swiatta (DLS i SLS) w celu
oceny masy czgsteczkowej i srednicy
hydrodynamicznej makroczasteczek

1 lzotermiczne miareczkowanie ka-
lorymetryczne ATO), termoforeza
w mikroskali (MST) oraz pomiary inter-
ferometrii biowarstwowej (BLI) do oce-
ny parametréw wigzania liganda i para-
metréw enzymatycznych

1 Pomiary dyfrakcji rentgenowskiej do
badania jakosci krysztatdéw i rejestracji
wzorow dyfrakcyjnych

KIEROWNIK
dr hab. Anna Urbanowicz, prof. ICHB PAN

aniau@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1518)

WYPOSAZENIE

inkubatory, sonikatory, wiréwki

zestaw FPLC ACTA Prime plus GE
z kolumnami

analizator Zetasizer Malvern do pomia-
row DLS i SLS

system Monolith NT.115 Nanotemper do
pomiardw MST

system Octet K2 ForteBio do pomiaréw
BLI

spektrometr Agilent 8453 do pomiardw
stezenia i kinetyki

robot do krystalizacji ARI Gryphon
dyfraktometr Rigaku XtaLAB Synergy-R

kalorymetry Microcal iTC200 i Microcal
PEAQ-ITC Malvern do pomiardw ITC

Krzywa wigzania MST Pomiar oddziatywania w czasie rzeczywistym za pomoca BLI

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Ruszkowski M et al. Cryo-EM reconstructions of BMV-derived virus-like particles reveal assembly defects in the
icosahedral lattice structure. Nanoscale 2022; 14: 3224

Loch J I et al. Crystal structures of the elusive Rhizobium etli I-asparaginase reveal a peculiar active site. Nat. Comm.
2021;12: 6717

Witek W et al. Structural and mechanistic insights into the bifunctional HISN2 enzyme catalyzing the second and
third steps of histidine biosynthesis in plants. Sci. Rep. 2021; 11: 9647

Bierwagen P et al. Strong interactions between Salp15 homologues from the tick I. ricinus and distinct types of the
outer surface OspC protein from Borrelia. Ticks Tick Borne Dis. 2021; 12: 101630

Bierwagen P et al. Borrelia outer surface protein C is capable of human fibrinogen binding FEBS J. 2019; 286: 2415-
2428

Sliwiak J et al. PR-10 proteins as potential mediators of melatonin-cytokinin cross-talk in plants: crystallographic
studies of LIPR-10.2B isoform from yellow lupine. FEBS J. 2018; 285: 1907-1922
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PRACOWNIA NMR

wysokorozdzielcza spektroskopia NMR | spektroskopia CD | spektroskopia UV-Vis

portal.ichb.pl/pracownia-nmr/

OBSZAR BADAWCZY

Prowadzenie zaawansowanych badan
strukturalnych, zaréwno matych czasteczek
jak i biomolekut, w szczegdlnosci kwaséw
nukleinowych (RNA i DNA) z wykorzysta-
niem spektroskopii magnetycznego rezo-
nansu jagdrowego (NMR).

Pracownia prowadzi badania m.in. :

struktur zwigzkdw matoczgsteczko-
wych;

struktur kwaséw nukleinowych konfor-
macji zwigzkdéw organicznych pocho-
dzenia naturalnego lub syntetycznego;
oddziatywan wewnatrzczasteczkowych
i miedzyczasteczkowych;

oddziatywan z ligandami.

OFEROWANE UStUGI

wykorzystanie  metod  spektrosko-
powych NMR, UV-Vis, CD do badan
strukturalnych kwaséw nukleinowych
i biatek, badanie oddziatywan z ligan-
dami;

kompleksowa analiza oceny czystos-
ci preparatdw RNA/DNA w oparciu
o NMR, UV, CD;

identyfikacja strukturalna organicznych
zwigzkdw  matoczasteczkowych na
podstawie analizy widm 1D i 2D NMR;
rejestracjaianalizawysokorozdzielczych
widm NMR;

ustugi eksperckie w zakresie interpre-
tacji widm NMR i rozwigzywania prob-
lemow strukturalnych;

badania oddziatywan wewnatrzczas-
teczkowych i miedzyczasteczkowych;
wysokoprzepustowa i zautomatyzowa-
na rejestracja widm 1D, 2D NMR (np.:
COSY, HSQC, HMBC, NOESY, TOCSY).

KIEROWNIK
dr Karol Pasternak

kpasternak@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1153)

WYPOSAZENIE

Spektrometr NMR 400
MHz (9.39 T) AVANCE Il
Bruker z sondami: BBFO
oraz BBI

Spektrometr NMR 500
MHz (11.74 T) AVANCE Il
Bruker z sondami: BBO
oraz TXI

Spektrometr NMR 700
MHz (16.44 T) AVANCE Il
Bruker z sondami: QCI-P
(sonda kriogeniczna -
Cryoprobe), BBO oraz TXI
Spektrometr dichroizmu
kotowego (CD) Jasco J-815 S
Spektrofotometr UV VIS
Jasco V-650
Wysokosprawny chro-
matograf cieczowy Agilent
Tech 1260 Infinity

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Sutor-Swiezy K et al Structural Studies on Diverse Betacyanin Classes in Matured Pigment-Rich Fruits of Basella
alba L. and Basella alba L. var. ‘Rubra’ (Malabar Spinach). International Journal of Molecular Science, 2022, 23(19),
11243

Lazewski D et al. Novel Short PEG Chain-Substituted Porphyrins: Synthesis, Photochemistry, and In Vitro Photody-
namic Activity against Cancer Cells. International Journal of Molecular Sciences, 2022, 23, 10029

Koczorowski T et al. The Valence and Spin State Tuning of Iron(ll/1ll) Porphyrazines with Bulky Pyrrolyl Periphery in
Solution and Solid State. Molecules, 2022, 27, 7820

Gabryel-Skrodzka M et al. Coordination Chemistry of Phosphate Groups in Systems Including Copper(ll) lons,
Phosphoethanolamine and Pyrimidine Nucleotides. International Journal of Molecular Sciences 2022, 23, 13718
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PRACOWNIA ANALIZ POJEDYNCZYCH KOMOREK

sekwencjonowanie RNA/ATAC pojedynczych komérek | cytometria przeptywowa | sortowanie komorek |

wysokoprzepustowe obrazowanie

OBSZAR BADAWCZY

Podejscia eksperymentalne oraz oblicze-
niowe ukierunkowane na wszechstronng
charakterystyke réznorodnego materiatu
biologicznego z rozdzielczosciag pojedyn-
czej komorki.

Wykonujemy profilowanie ekspresji gendow
i dostepnosci chromatyny, a takze sortowa-
nie komodrek oraz zaawansowane analizy
z wykorzystaniem klasycznej i obrazowej
cytometrii przeptywowej. Nasze bada-
nia obejmuja identyfikacje i opis hetero-
gennych lub rzadkich populacji komoarek,

portal.ichb.pl/pracownia-analiz-pojedynczych-komorek/

KIEROWNIK
dr hab. Paulina Jackowiak, prof. ICHB PAN

paulinaj@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1640)

WYPOSAZENIE

System Chromium Controller (10x
Genomics)

System Drop-Seq (Fluigent)

Cytometr przeptywowy z obrazowan-
iem Amnis ImageStreamX Mk Il (Cytek
Biosciences)

Sorter komorek FACSAria Fusion
(Becton Dickinson)

Cytometr przeptywowy Guava easyCy-
te 12HT (Cytek Biosciences)

System do iloSciowego PCR w kro-
plach QX200 (BioRad)

wykrywanie pecherzykow zewnatrzkomor- OFEROWANE UStUGI Analizator TapeStation 4150 (Agilent)
kowych oraz wizualizacje proceséw i od- Licznik komorek Countess 3 FL (Invit-
dziatywan molekularnych. 1 Projektowanie i wykonanie analiz rogen)
metoda klasycznej i obrazowej cyto- Stacja pipetujaca epMotion 5073t
metrii przeptywowej (Eppendorf)

Rozszerzona analiza danych cytome-
trycznych (w tym zastosowanie uczenia
maszynowego do analizy danych obra-
zowych)

Sortowanie komorek

Przygotowanie bibliotek do sekwencjo-
nowania RNA/ATAC pojedynczych
komorek

Analiza danych sekwencjonowania
RNA/ATAC pojedynczych komdrek
Kompleksowe doradztwo w zakresie
badan ukierunkowanych na pojedyncze
komorki

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Stolarek | et al. Dimensionality reduction by UMAP for visualizing and aiding in classification of imaging flow cytom-
etry data. iScience, 2022, 25 (10): 105142.

Szostak N et al. The standardisation of the approach to metagenomic human gut analysis: from sample collection to
microbiome profiling. Sci Rep, 2022, 12 (1): 8470.

Strybel U et al. A. Molecular Composition of Serum Exosomes Could Discriminate Rectal Cancer Patients with Differ-
ent Responses to Neoadjuvant Radiotherapy. Cancers (Basel), 2022, 14 (4).

Butkiewicz D et al. Polymorphisms in EGFR Gene Predict Clinical Outcome in Unresectable Non-Small Cell Lung
Cancer Treated with Radiotherapy and Platinum-Based Chemoradiotherapy. Int J Mol Sci, 2021, 22 (11): 5605.
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PRACOWNIA BIOINFORMATYKI

metagenomika | transkryptomika | statystyka | bigdata | NGS

OBSZAR BADAWCZY

Zastosowanie zaawansowanych narzedzi
i metod bioinformatycznych do analizy
duzych zbioréw danych, w tym réznego
rodzaju danych NGS., np. z sekwencjonowa-
nia catego genomu, egzomu, RNA oraz se-
kwencjonowania metagenomicznego.

W obszarze genomiki skupiamy sie na
identyfikacji  wariantéw  genetycznych,
w tym patogennych, analizie struktury ge-
nomu oraz genomice pordwnawczej. We
wspotpracy z biologami i klinicystami
badamy mutacje somatyczne w nowot-
worach i odkrywamy potencjalne cele te-
rapeutyczne. Analizujemy wzorce ekspres;ji
gendw, alternatywne izoformy RNA oraz
regulatorowe sieci gendw.

portal.ichb.pl/pracownia-bioinformatyki/

Z wykorzystaniem sekwencjonowania
metagenomoéw badamy sktad, rdéznorod-
nos¢ genetyczng oraz potencjat funkc-
jonalny spotecznosci mikroorganizmow
zasiedlajgcych  réznorodne  $rodowiska,
takie jak gleba, woda, powietrze, przewodd
pokarmowy czy skdéra. Naszym celem jest
zrozumienie ztozonych interakcji pomiedzy
mikroorganizmami a takze  miedzy
mikroorganizmami a organizmem gospo-
darza.

OFEROWANE UStUGI

I Analiza genomowa: oferujemy analize
genomow roznych organizmow, w tym
ludzi, zwierzat, roslin i mikroorganizmadw.
Wykorzystujemy podejscia  bioinfor-
matyczne do identyfikacji wariantow ge-
netycznych, analizy struktury genomu,
analizy poréwnawczej i badania za-
leznosci ewolucyjnych.

KIEROWNIK
dr hab. Anna Philips, prof ICHB PAN

aphilips@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1647)

1 Analiza ekspresji genéw: badamy wzorce
ekspresji gendéw przy uzyciu danych z se-
kwencjonowania RNA. Stosujemy meto-
dy analizy réznicowej ekspresji gendw
i alternatywnych izoform RNA, iden-
tyfikujemy biomarkery i modyfikacje
koncow RNA, prowadzimy analizy sieci
regulatorowych.

1 Analiza metagenomiczna: analizujemy
mikrobiomy réznych srodowisk, takich
jak gleba, woda, powietrze, przewdd po-
karmowy i skora. ldentyfikujemy gatun-
ki, badamy sktad i funkcje spotecznosci
drobnoustrojéw, zmiennos¢ genetyczng
i potencjalne interakcje pomiedzy mikro-
organizmami a gospodarzem.

1 Analiza danych klinicznych: zajmujemy
sie analizg danych klinicznych, w tym

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

danych z sekwencjonowania catego ge-
nomu lub egzomu pacjentéw. Wyko-
rzystujemy narzedzia bioinformatyczne
do identyfikacji patogennych wariantéw
genetycznych, analizy mutacji somatycz-
nych w nowotworach, przeprowadzania
réznicowej analizy ekspresji genéw oraz
identyfikacji potencjalnych celéw tera-
peutycznych.

WYPOSAZENIE

Wysokiej klasy sprzet komputerowy,
ktéry umozliwia efektywne przetwa-
rzanie duzych zbioréw danych i wyko-
nywanie ztozonych operacji oblicze-
niowych.

Infrastruktura do wizualizacji danych
i komunikacji z serwerami zewne-
trznymi.

Szoéstak N et al. Host Factors Associated with Gut Mycobiome Structure. mSystems 2023; 8(2):e0098622
Philips A et al. Expression Landscape of circRNAs in Arabidopsis thaliana Seedlings and Adult Tissues. Frontiers in

Plant Science 2020; 11:576581

Philips A et al. Analysis of oral microbiome from fossil human remains revealed the significant differences in viru-
lence factors of modern and ancient Tannerella forsythia. BMC Genomics 2020; 21(1):402,

Makowska N et al. Metagenomic analysis of B-lactamase and carbapenemase genes in the wastewater resistome.

Water Research 2020; 170:115277

Philips A et al. Comprehensive analysis of microorganisms accompanying human archaeological remains. Giga-

science. 2017; 6(7):1-13

Nawrocka PM et al. Profile of Basal Cell Carcinoma Mutations and Copy Number Alterations - Focus on Gene-Asso-
ciated Noncoding Variants. Frontiers in Oncology 2021; 11:752579,
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PRACOWNIA GENOMIKI

genomika | transkryptomika | archeogenomika | sekwencjonowanie nowej generacji (NGS)

portal.ichb.pl/pracownia-genomiki/

OBSZAR BADAWCZY

Dysponujgc wielolethnim doswiadczeniem
i bogatym zapleczem aparaturowym Pra-
cownia Genomiki uczestniczy w realizacji
projektéw dotyczacych przede wszystkim
genomiki cztowieka, w tym onkogenomiki,
archeogenomiki i genomiki populacyjnej.

Oprocz petnych genomdw badamy réwniez
eksomy, transkryptomy, mikrobiomy i wy-
brane geny. Wykrywamy mutacje, alter-
natywne transkrypty, okreslamy poziomy
ekspresji gendw kodujgcych biatka oraz
krotkich  regulatorowych RNA. Stosuje-
my do tego celu nowoczesne technologie
wysokoprzepustowego sekwencjonowania,
zarowno drugiej jak i trzeciej generaciji. 1zo-
lujemy kwasy nukleinowe i przygotowujemy
biblioteki do sekwencjonowania przy po-
mocy automatycznych stacji pipetujacych,
co pozwala nam zwiekszy¢ skale wykony-
wanych eksperymentéw. Wspdttworzymy
Genomiczng Mape Polski, badamy kopalne
DNA oraz zaleznosci pomiedzy genomem
a transkryptomem w procesie transformacji
nowotworowej. Naszym gtéwnym modelem
badawczym jest ostra biataczka szpikowa.

OFEROWANE UStUGI

Pracownia Genomiki oferuje wysokoprzepus-
towe sekwencjonowanie DNA z wykorzysta-
niem dwdch rodzajéw technologii, opartych
na krotkich (platforma Illuminy) i dtugich
odczytach (platforma Pac-Bio). Realizujemy
projekty zaréwno we wspotpracy naukowej
jak i w formie ustug. Nasza oferta obejmuje:

1 sekwencjonowanie petnych genomdw na
platformie llluminy (2x150 bp, pokrycie min
30x)

I sekwencjonowanie transkryptomdéw na
platformie llluminy (catkowite RNA, mRNA,
RNA po rybodeplecji, krotkie niekodujgce
RNA)

I sekwencjonowanie petnych genomodw
i transkryptomow na platformie Pac-Bio
(odczyty HiFi o dtugosci do 25 000 pz,
precyzja >99.9%)

1 planowanie i wycene eksperymentu
z wykorzystaniem wysokoprzepustowego
sekwencjonowania

1 automatyczngizolacje DNA i RNA z powie-
rzonego materiatu

I ocene jakosciowg materiatu i przygoto-
wanie bibliotek

1 analize wynikdow w zakresie uzgodnionym
ze zleceniodawca

1 weryfikacje uzyskanych wynikow z zasto-
sowaniem ilosciowego PCR.

KIEROWNIK
dr hab. Luiza Handschuh, prof. ICHB PAN

luizahan@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1249)

WYPOSAZENIE

Wysokoprzepustowe sekwe-
natory NovaSeq 6000, Nova-
Seq X, NextSeq 550 i MiSeq
(llumina)

Sekwenator do dtugich
odczytéow DNA technologig
SMRT - Sequel lle (Pacific Bio-
sciences)

Dwie automatyczne stacje pi-
petujace Biomek i5 (Beckman
Coulter)

Aparat do ilosciowego emul-
syjnego PCR - QX200 Droplet
Digital PCR System (Bio-Rad)
Aparat do ilosciowego PCR -
Rotor-Gene Q (Qiagen)
Bioanalyzer 2100 (Agilent)
Sonikator Bioruptor NextGen
(Diagenode)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Stolarek | et al. Genetic history of East-Central Europe in the first millennium CE. Genome Biol. 2023; 24:173

Szdéstak N et al. The standardisation of the approach to metagenomic human gut analysis: from sample collection to
microbiome profiling. Sci Rep. 2022; 12:8470.

Handschuh L et al. Transcript-Level Dysregulation of BCL2 Family Genes in Acute Myeloblastic Leukemia. Cancers
2021;13:3175

Szenajch J et al. Transcriptome Remodeling in Gradual Development of Inverse Resistance between Paclitaxel and
Cisplatin in Ovarian Cancer Cells. Int J Mol Sci. 2020; 21:9218

Handschuh L. Not Only Mutations Matter: Molecular Picture of Acute Myeloid Leukemia Emerging from Transcrip-
tome Studies. J Oncol. 2019; 2019:7239206

Handschuh L et al. NPM1 alternative transcripts are upregulated in acute myeloid and lymphoblastic leukemia and
their expression level affects patient outcome. J Transl Med. 2018; 16:232
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PRACOWNIA SPEKTROMETRII MAS

spektrometria mas | chromatografia cieczowa | chromatografia gazowa | proteomika | metabolomika

OBSZAR BADAWCZY

Zastosowanie nowoczesnych technik ana-
litycznych do jakosciowych i ilosciowych
badan proteomicznych oraz metabolomicz-
nych.

W pracowni wykorzystujemy odpowiednio

dobranei zoptymalizowane podejscia bada-

wcze oparte o metody chromatograficzne

i spektrometrii mas, w celu identyfikacji

i oceny ilosciowej szerokiej gamy zwigzkdéw

izolowanych z materiatu biologicznego.

Obejmuja one:

1 kompleksowa analize biatek, metabo-
litdw, lipidow z dowolnego materiatu
biologicznego (rosliny, tkanki, ptyny
ustrojowe, mate pecherzyki zewnatrz-
komorkowe, itp.),

1 profilowanie, identyfikacje, analize ce-
lowana biatek i metabolitéw,

1 multiomiczng analize  funkcjonalnag
Z uzyciem narzedzi bioinformatycznych.

Realizowane obecnie projekty skupiajg sie na
analizie osocza w rdznych stadiach choréb
cztowieka. Chcemy zrozumie¢ czynniki
lezace u podstaw zmian obserwowanych
u pacjentéw chorych na nowotwory, ta-
kie jak ostra biataczka szpikowa, czerniak
czy rak jelita grubego. Wykonujemy anali-
zy frakcji osocza, surowicy i komorek krwi,

portal.ichb.pl/pracownia-spektrometrii-mas/

a takze izolowanych z nich pecherzykow
zewnatrzkomorkowych. Badamy rowniez
komoérki hodowane in vitro, pochodzgce
Z guzdw pierwotnych i przerzutow.

OFEROWANE UStUGI

1 ldentyfikacja biatek metodami spektro-
metrii mas (MS)

1 Analiza de novo sekwencji peptyddéw
oraz biatek (MALDI, ISD-MALDI)

1 Analiza modyfikacji potranslacyjnych
biatek metodami MS

I Analiza ilosciowa biatek metodami MS

1 Oznaczanie mas monoizotopowych
Zwigzkow niskoczgsteczkowych
metodami HR-MS

I Analiza strukturalna zwigzkdéw nisko-
czgsteczkowych metodami tan-
demowej spektrometrii mas

I Analizailosciowazwigzkdéw niskoczgste-
czkowych metodami MS

1 Analiza zwiazkéw lotnych metodami
GC-MSn

1 Analiza profildow biatek, metabolitow
i lipidow metodami MS

1 Analiza celowana biatek, metabolitow
i lipiddw metodami MS

KIEROWNIK
dr tukasz Marczak

pracownia.ms@ibch.poznan.pl
tel. +48 616653051

WYPOSAZENIE

Uktad LC-MS - Bruker timsTOF Pro
+ Dionex RSLC 3000

Uktad LC-MS - Thermo Exploris 480
+ Dionex nanoRSLC 3000 + Van-
quish UPLC

Spektrometr MALDI-TOF/TOF) -
Bruker UltrafleXtreme

Uktad nanoLC-MS (putapka jonowa)
- Waters nanoAcquity + Bruker
Amazon SL

Uktad nano/mikro LC-MS (OrbiTrap)
- Thermo QExactive + Dionex nan-

oRSLC 3000

Uktad GCxGC-MS (TOF) - Leco
Pegasus 4D

Uktad GC-MS (TripleQuad) - Ther-
mo TSQ8000

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Strybel U et al. Molecular Composition of Serum Exosomes Could Discriminate Rectal Cancer Patients with Different
Responses to Neoadjuvant Radiotherapy. Cancers; 14 (2022)

Pietrowska M et al. Proteomic profile of melanoma cell-derived small extracellular vesicles in patients’ plasma: a
potential correlate of melanoma progression. J. Extracell. VESICLES. 10 (2021)

Marczak L et al. Mass spectrometry-based lipidomics reveals differential changes in the accumulated lipid classes in
chronic kidney disease. Metabolites; 11 (2021)

Kimakova K et al. Phenotyping the genus Hypericum by secondary metabolite profiling: emodin vs. skyrin, two
possible key intermediates in hypericin biosynthesis. Anal. Bioanal. Chem; 410, 7689-7699 (2018)

Marczak L et al. The use of mass spectrometric techniques to differentiate isobaric and isomeric flavonoid conju-
gates from Axyris amaranthoides. Molecules; 21 (2016)

Wojakowska A et al. Detection of metabolites discriminating subtypes of thyroid cancer: Molecular profiling of FFPE
samples using the GC/MS approach. Mol. Cell. Endocrinol.; 417, 149-157 (2015)
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PRACOWNIA CHEMII MEDYCZNEJ

chemia medyczna | hittolead | synteza chemiczna | biosynteza |

produkty naturalne | chemioinformatyka

OBSZAR BADAWCZY

Rozwdj nowych metod tworzenia zwigz-
kow bioaktywnych, gtéwnie do zastosowan
medycznych, ale takze rolniczych i prze-
mystowych. Swiadczenie ustug z zakresu
chemii medycznej.

Nasze wstepne badania nad chemicznym
programowaniem grzybéw z wykorzysta-
niem Ramularia collo-cygni jako modelu,
doprowadzity do stworzenia i optymaliza-
cji metody wytwarzania nowych analogéw

portal.ichb.pl/pracownia-chemii-medycznej/

metabolitdw wtdrnych, o potencjalnej akty-
whnosci biologicznej. Metoda ta jest obecnie
wdrazana do celdw ustugowych. Pracownia
oferuje dostep do ekspertyzy i infrastruk-
tury do optymalizacji czasteczek bioakty-
wnych, w tym do projektowania chemio-
informatycznego, syntezy chemicznej,
biosyntezy i semi-syntezy bibliotek zwigz-
kéw, zwtaszcza tych trudnych do uzyskania
przy uzyciu klasycznej chemii syntetycznej.

Rozdziat chromatograficzny nowych analogéw produktow naturalnych

KIEROWNIK
dr Dorota Jakubczyk

djakubczyk@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1184)

OFEROWANE UStUGI

1 Synteza chemiczna czasteczek aktywnych
biologicznie

1 Optymalizacja czasteczek - ,hit to lead” -
chemioinformatyczne projektowanie, synte-
za, biosynteza oraz semi-synteza zwigzkéw
bioaktywnych

1 Dobdr juz istniejacych bibliotek do testow
bioaktywnosci

1 Zautomatyzowane oczyszczanie, izolacja
i identyfikacja zwigzkdw chemicznych -
z materiatu biologicznego lub reakcji enzy-
matycznych

WYPOSAZENIE

Chromatograf Flash Agilent Technologies
971-FP
Uktad LCMS-8040 Shimadzu

Izolaty Ramularia collo-cygni

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Dussart F., Jakubczyk D.*, Biosynthesis of Rubellins in Ramularia collo-cygni — Genetic Basis and Pathway Proposi-
tion. Int. J. Mol. Sci. (2022), 23, 3475

Jakubczyk D.*, Francois D. Selected Fungal Natural Products with Antimicrobial Properties. Molecules (2020), 25,
91: 1-18

Jakubczyk D. et al, Structural characterization of EasH (Aspergillus japonicus) - an oxidase involved in cycloclavine
biosynthesis. Chem. Comm. (2016) 52: 14306-14309

Jakubczyk D., et al, Discovery and reconstitution of the cycloclavine biosynthetic pathway — enzymatic formation of
a cyclopropyl group. Angew. Chem. Int. Ed. (2015) 54: 5117 -5121
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PRACOWNIA TESTOW | OBRAZOWANIA

MOLEKULARNEGO

bioobrazowanie | wysokoprzepustowe badania przesiewowe | MINFLUX | mikroskopia wysokoprzepustowa |

testy biochemiczne

OBSZAR BADAWCZY

Opracowywanie testow molekularnych,
wykonywanie wysokoprzepustowych
badan przesiewowych, mikroskopii
wysokoprzepustowej, mikroskopii ultra-
wysokorozdzielczej i analizy obrazu.

Pracownia powstata w efekcie wspotpra-
cy Instytutu z partnerami europejskimi
w ramach konsorcjum EU-OPENSCREEN.
Wspodtpracuje z uzytkownikami z catego
Swiata w celu identyfikacji biologicznie akty-
wnych czasteczek i dekonwolucji mecha-
nizmow ich dziatania.

Dzieki miniaturyzacji, automatyzacji
i zaawansowanej ekspertyzie naukowo-
badawczej, Pracownia moze tes-
towac aktywnosé¢ biologiczng setek tysie-
cy zwigzkéw chemicznych w formacie
wysokoprzepustowym (HTS).

Cell painting

portal.ichb.pl/pracownia-testow-i-obrazowania-molekularnego/

Laboratorium wyposazone jest rdwniez
w  system mikroskopii ultrawysoko-
rozdzielczej, taczacy w sobie technologie
obrazowania w wysokiej rozdzielczosci tj.
STED, FLIM, FCS oraz Minflux. Unikatowy
mikroskop MINFLUX (jeden z kilku takich
systemow na sSwiecie) pozwala na obra-
zowanie z rozdzielczoscig ponizej 2 nm.

WYPOSAZENIE

Detekcja i analiza:
Mikroskop ultra-super-rozdzielczy
MINFLUX/STED (Abberior)
Wysokoprzepustowy mikroskop kon-
fokalny Opera Phenix (Perkin Elmer,
Revvity)
Czytniki ptytek CLARIOstar Plus
(BMGLabtech) i Cytation (Biotek)
Automatyzacja procesow:
Dozownik akustyczny Echo (Labcyte)
Dozownik ptyndéw Multidrop combi
(ThermoFisher)
Myjka do ptytek Hydrospeed (Tecan)

MINFLUX 2D

KIEROWNIK
dr Dorota Kwiatek

dkwiatek@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1555/1185)

OFEROWANE UStUGI

Ustugi obrazowania:
1 Mikroskopia konfokalna

1 Mikroskopia STED (Stimulation Deple-
tion Microscopy) - obrazowanie 2D i 3D,
obrazowanie wielokolorowe

1 Mikroskopia MINFLUX (Minimal Pho-
ton Flux) - 2D i 3D, obrazowanie
wielokolorowe, nanometrowe sledzenie
czgstek

1 Mikroskopia FLIM (Fluorescence Lifetime
Imaging)

1 Mikroskopia FCS (mikroskopia fluores-
cencyjnej spektroskopii korelacyjnej)

1 Wieloparametryczne testy obrazowe
(np. cell painting) (Opera Phenix)

1 Analiza obrazu

Ustugi badan przesiewowych:

1 Opracowywanie testow: Testy jedno-
i wieloparametryczne

1 Miniaturyzacja i optymalizacja
1 Automatyzacja i transfer testow
1 Test ortogonalny

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Skrining o wysokiej przepustowosci:

1 Wysokoprzepustowe badanie prze-
siewowe (1-100 tys.)

1 Weryfikacja trafien:

1 Skrining ortogonalny/kontr-skrining

1 Skrining kombinatoryczny (wspomaga-

ny analizg z zastosowaniem sieci neu-
ronowych)

Rodzaje testéw
1 Testy biochemiczne (bioprofilowanie)

1 Testy komodrkowe (“cell painting” barwie-

nie komorek)

STED 2 colour/2D

Golczak A. et al. Tetramethylalloxazines as efficient singlet oxygen photosensitizers and potential redox-sensitive

agents, Scientific Reports, 2023, 13(1), 13426

Insinska-Rak M. et al. 5-Deazaalloxazine as photosensitizer of singlet oxygen and potential redox-sensitive agent,

Photochemical & Photobiological Sciences, 2023

Kwiatek D. et al. Surface Modification of Luminescent Ln(lll)Fluoride Core-Shell Nanoparticles with Acetylsalicyl-
ic acid (Aspirin): Synthesis, Spectroscopic and in Vitro Hemocompatibility Studies, CHEMMEDCHEM, 2020, 15,

1490-1496

Brennecke P. et al. EU-OPENSCREEN: A Novel Collaborative Approach to Facilitate Chemical Biology, SLAS Discov-

ery, 2019, 24, 3, 398-413
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PRACOWNIA HODOWLI KOMORKOWYCH

| TKANKOWYCH

kultury komorkowe | kultury tkankowe | przedkliniczne modele chorobowe | bioobrazowanie

OBSZAR BADAWCZY

Hodowle komodrkowe i tkankowe stano-
wig jeden z podstawowych modeli bad-
awczych powszechnie wykorzystywanych
w obszarach biologii molekularnej i biome-
dycyny.

Pracownia zapewnia specjalistyczny sprzet
oraz warunki do prowadzenia zaréwno zwie-
rzecych, jak i roslinnych hodowli in vitro,
oferujagc infrastrukture umozliwiajaca bez-
pieczng prace w standardzie BSL-2, prace
z wirusami oraz z materiatem transgeni-
cznym. Wszystkie pomieszczenia oraz sprzet
Pracowni podlegajg restrykcyjnym zasadom
sterylnosci (sterylizacja UV, ozonowanie),
zapewnione s3g takze odpowiednie systemy
zabezpieczania i utylizacji odpadow.

Komorki macierzyste uwidocznione w ciele Schmidtea
mediterranea. Autor: C. Odrzygdzdz

portal.ichb.pl/pracownia-hodowli-komorkowych-i-tkankowych/

WYPOSAZENIE

komory z laminarnym przeptywem
powietrza (Holten, Alpina, BioTectum);
inkubatory z  wytrzgsaniem (New
Brunswick Innova, Binder), inkubatory
z atmosferg dwutlenku wegla (Mem-
mert, Binder) oraz z kontrolg poziomu
tlenu (Thermo Scientific);

komory do hodowli roslin z kontrola
temperatury, wilgotnosci i czasem
oswietlenia (komory Percival oraz
kompleks fitotronu przystosowany do
hodowli w glebie);

aparat do balistycznej transfekcji
komoérek PDS-1000/He Bio-Rad;
mikroiniektor Nanoject |ll Drummond,;
mikroskopy odwrécone (LeicaDMILLED
z fluorescencja i oswietlaczem CoolLED,
Leica DM500);

mikroskopy stereoskopowe (Leica M205
FA, Nikon SMZ1270, Nikon SMZ8OON,
Nikon SMZ-10, Motic SMZ-171);
mikroskop konfokalny Nikon Ti2e z wiru-
jacym dyskiem CrestOptics X-Light V3;
ultrawirowki, wirdwki preparatywne,
miniwiréwkii wiréwki stotowe z chtodze-
niem (Beckman/Eppendorf);
automatyczne liczniki komodrek: TC20
Bio-Rad, Countess 3 FL Invitrogen;
taznie wodne;

zestaw dewardw na ciekty azot oraz
zamrazarek niskotemperaturpwych do
biobankowania materiatu biologicznego;

KIEROWNIK
dr Pawet M. Strézycki

spprom@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1154)

OFEROWANE UStUGI

1 Prowadzenie hodowli komdrkowych pier-
wotnych i ustalonych

1 Wyprowadzenie linii indukowanych plu-
ripotencjalnych komorek macierzystych
z materiatu klinicznego

1 Roznicowanie i reprogramowanie
komorek macierzystych

1 Prowadzenie hodowli roslin, w tym roslin
transgenicznych

1 Analizy morfologii, proliferacji, adhezji,
migracji, zywotnosci komadrek

1 Analizy cytotoksycznosci

1 Biobankowanie materiatu biologicznego

1 Wsparcie w przygotowaniu wnioskéw
o finansowanie badan obejmujgcych
prace z modelami in vitro

Ludzkie kardiomiocyty
hodowane in vitro wi-
dziane w mikroskopie

fluorescencyjnym.
Autor: J. Delimata-Raczek

Hodowla Medicago truncatula. Autor: A. Btaszczak
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PRACOWNIA MODELOWYCH ORGANIZMOW

SSACZYCH

invivo | mysz | organizmy modelowe | hodowla | chirurgia | odpornosé

OBSZAR BADAWCZY

Organizacja i prowadzenie réznorodnych
eksperymentéw in vivo, od zaplanowania
budzetu wniosku grantowego, przez uzys-
kanie odpowiednich zgdd, po analizy staty-
styczne wynikoéw.

Bogate doswiadczenie zespotu Pracowni
pozwala na realizacje skomplikowanych
doswiadczen z wykorzystaniem rdéznych
modeli zwierzecych, od chordb uktadu
krazenia, przez patologie cigzy i onkologie,
po choroby neurodegeneracyjne. Oprocz

portal.ichb.pl/pracownia-modelowych-organizmow-ssaczych/

wykonania operacji chirurgicznych, zespot
przeprowadza i analizuje panel badan be-
hawioralnych  (ocena  psychomotoryki,
zaburzen kognitywnych, itp.). Nasi spe-
cjalisci w zakresie immunologii sg w sta-
nie przeprowadzi¢ szczegdtowy analize
immunofenotypu (odpowiedz limfocytow
T, monocytdéw, cytokin, itp.) za pomoca
cytometrii przeptywowej, a takze badanie
stanu zapalnego i polaryzacji makrofagéow
metoda real-time RT-gPCR. Zajmujemy
sie réwniez ocena proliferacji, apoptozy
komorek oraz cyklu komorkowego. Obecnie
rozwijamy warsztat badann immunohisto-
chemicznych i testow funkcjonalnych in vi-
tro (migracja, adhezja, inwazja, zarastanie
rany, model bariery krew-madzg).

WYPOSAZENIE

Cyfrowy mikroskop operacyjny
Wielofunkcyjna platforma zabiegowa
Niskoprzeptywowy system do anestezji
Zestaw do intubacji myszy i szczurow
Zestaw narzedzi do mikrochirurgii
Komory laminarne

Inkubatory

Aparat do real-time PCR

HPLC

homogenizator prézniowy

pompa perystaltyczna

KIEROWNIK
dr tukasz Przybyt

lukasz.przybyl@ibch.poznan.pl
tel. +48 61829 18 58

OFEROWANE UStUGI

Kompleksowa organizacja i przeprowadza-
nie doswiadczen na zwierzetach, w tym:

1 zaprojektowanie doswiadczen i odpowie-
dnich grup eksperymentalnych zgodnie
z zasadg 3R i ARRIVE oraz przygotowa-
nie wniosku do Lokalnej Komisji Etycznej

1 szkolenia z podstawowych technik pracy
na zwierzetach

1 wykonywanie testéw behawioralnych

1 podania dozotadkowe oraz iniekcje
domiesniowe, dootrzewnowe, podskdrne
i domodzgowe

1 mikrochirurgia - intubacje, uninefrekto-
mia, indukcja ostrego uszkodzenia nerek,
implantacja pomp osmotycznych, inoku-
lacje ksenograftow

1 przezsercowe perfuzje myszy, wazenie
organdw oraz pobodr krwi i tkanek w tym:
preparacja catej aorty en face, dysekcja

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

mozgu na struktury, ptukanie oskrzelowo
- pecherzykowe

dogtebna  analiza  immunofenotypu
myszy za pomocy cytometrii przepty-
wowej

izolacja mysich komodrek pierwotnych:
astrocytéw, neurondw, mikrogleju, fi-
broblastéw pochodzgcych z embrio-
noéw, makrofagdw ze szpiku kostnego,
komorek miesni gtadkich naczyn

Wronka D et al. What the Gut Tells the Brain—Is There a Link between Microbiota and Huntington’s Disease? Inter-

national Journal of Molecular Sciences. 2023; 24(5):4477,

Kotowska-Zimmer A et al. A CAG repeat-targeting artificial miRNA lowers the mutant huntingtin level in the YAC128
model of Huntington’s disease. Molecular Therapy Nucl. Acids, 2022; 702-715,

Przybyl L et al. What, When and How to Measure-Peripheral Biomarkers in Therapy of Huntington’s Disease. Int J

Mol Sci 2021 22(4), 1561, https://doi.org/10.3390/ijms22041561

Przybyl L et al.CD74 dysregulation of placental macrophage-trophoblastic interactions in preeclampsia. Circ Res.

2016 Jun 24119(1):55-68.

Przybyl et al. Regulatory T cells ameliorate intrauterine growth retardation in a transgenic rat model for preeclamp-

sia. Hypertension. 2015 Jun;65(6):1298-306.
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PRACOWNIA MODELOWYCH
ORGANIZMOW BEZKREGOWYCH

Caenorhabditis elegans | Schmidtea mediterranea | mikroiniekcja | organizmy modelowe | starzenie

OBSZAR BADAWCZY

Identyfikacja i charakterystyka krétkich
niekodujacych RNA pochodzacych z tRNA
(tRF) w procesie starzenia w modelowym
organizmie Caenorhabditis elegans.

Pracownia prowadzi badania z wykorzy-
staniem modelowych organizmoéw bezkre-
gowych, takich jak nicienie (Caenorhabditis
elegans) czy planaria (Schmidtea mediter-
ranea). Posiada bogatg kolekcje szczepow
C. elegans, w tym mutantéw, ktére moz-
na stosowac¢ w badaniach funkcjonalnych.
Pracownia dysponuje rowniez biblioteka-
mi “Ahringer” (C. elegans RNAIi feeding
library) oraz “Vidal” (ORFeome-Based
RNAI Library), z wykorzystaniem ktérych
mozliwa jest analiza RNAi 94% gendw
C. elegans. Sprzety takie jak Mediaclave

Nicienie (C. elegans) obserwowane pod stereoskopem

portal.ichb.pl/pracownia-modelowych-organizmow-bezkregowych/

10 i Mediadet vario (Integra) umozli-
wiajg przygotowanie sterylnych pozy-
wek i wylewanie ich na ptytki Petriego,
w ilosci ponad tysigca tygodniowo.
Mikroskop Axio Vert.Al z zamontowanym
zestawem do mikroiniekcji (mikromanipu-
lator InjectMan®4 oraz FemtoJet®4i, Eppen-
dorf) umozliwia wykonywanie mikroiniekcji
m.in. do gonad C. elegans. Infrastruktura
dostepna w Pracowni (m.in. stereoskopy,
mikroskopy, inkubatory) zapewni mozli-
wos¢ prowadzenia badann zaréwno nad
C. elegans, jak i S. mediterranea.

W centrum naukowych zainteresowan Pra-
cowni znajdujg sie czasteczki tRF, ich rola
W procesie starzenia, a takze geny, ktérych
ekspresja ulega jest zaburzona w wyniku
dziatania tRF.

OFEROWANE UStUGI

1 Sterylizacja pozywek (od 11 do 10 )
i rozlewanie sterylnych pozywek na
ptytki Petriego (Srednica 35 mm,
60 mm, 90 mm), 330 ptytek/ godzine;

1 Przygotowywanie mikroigiet do mikro-
iniekcji;

1 Mikroiniekcje (do gonad C. elegans,
jader komodrkowych Ilub cytoplazmy
komodrek adherentnych, pronukleusa
zaptodnionych mysich oocytdéw, oo-
cytow Xenopus laevis oraz embrionéw
rybich we wczesnych fazach rozwo-
jowych).

KIEROWNIK
dr hab. Agata Tyczewska, prof. ICHB PAN

agatat@ibch.poznan.pl
lab.model.invertebrate@ibch.poznan.pl

tel. +48 61852 85 03 (1134)

WYPOSAZENIE

Mediaclave 10 oraz Media-
Jet vario (Integra), zestaw
do wylewania pozywek na
ptytkach o $rednicy 35, 60
i 90 mm

PC-100 (Narishige) do
robienia mikroigiet
Mikroskop Axio Vert.Al
(Zeiss), z zestawem do
mikroiniekcji: mikromanipu-
lator InjectMan®4 z dynami-
czna kontrolg ruchu i pro-
gramowalny mikroiniektor
FemtodJdet®4i ze zintegrowa-
nym zasilaniem cisnienio-
wym (Eppendorf)

Tissue Lyser (Eppendorf)

Mikroskop AxioVert.Al (Zeiss) dostepny w Pracowni

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Tyczewska A et al. The emerging roles of tRNAs and tRNA-derived fragments during aging: Lessons from studies on
model organisms. Ageing Research Reviews 2023; 101863

Sobanska D et al. The silencing of ets-4 mRNA relies on the functional cooperation between REGE-1/Regnase-1 and
RLE-1/Roquin-1, Nucleic Acids Research 2022, 50: 8226-8239

Pekec T et al. Ferritin-mediated iron detoxification promotes hypothermia survival in Caenorhabditis elegans and
murine neurons. Nature Communications 2022, 13:4883

Aygln | et al. A germline-targeted genetic screen for xrn-2 suppressors identifies a novel gene C34C12.2 in Caenor-
habditis elegans. Genet Mol Biol. 2023; 46(2):€20220328
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ZESPOL AUTOMATYKI | ROBOTYKI

LABORATORYJNEJ

AGAMEDE | kombinatoryczne badania przesiewowe | projektowanie i budowa systemoéw HTS |

sztuczna inteligencja

portal.ibch.poznan.pl/zespol-automatyki-i-robotyki-laboratoryjnej-2/

www.agamede.ai

OBSZAR BADAWCZY

Rozwijanie i utrzymanie w dziataniu sys-
temu AGAMEDE - 24 godziny na dobe 7 dni
w tygodniu.

AGAMEDE to pierwszy w Polsce wysoko-
przepustowy system badan przesiewowych
HTS, ktéry zbudowano w Instytucie Chemii
Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk
w latach 2013-2023 i nazwano na czes¢
pierwszej europejskiej kobiety w nauce.

System umozliwia wykonywan-
ie doswiadczen w mikroskali na 96-
i 384-dotkowych ptytkach mikrotes-
towych z wykorzystaniem zaawansowa-
nego instrumentarium obstugiwanego
przez szescioosiowe roboty przemy-
stowe. Zintegrowana technologia Gene
Game oparta o sztuczng inteligencje poz-
wala na kombinatoryczne przeszukiwanie
wielowymiarowych przestrzeni danych

liczgcych kwadrylion (10%24) rozwigzanh
zprzetwarzaniemponad1000 000 prébek
tygodniowo bez udziatu operatora. AGA-
MEDE moze by¢ wykorzystywany przez
centralne laboratoria diagnostyczne,
firmy farmaceutyczne w poszukiwaniu
lekdw, laboratoria onkologiczne po-
szukujgce spersonalizowanych terapii
dla pacjenta, moze by¢ takze stosowany
w dziatach badawczo-rozwojowych firm
chemicznych i biotechnologicznych do
optymalizacji bioprocesdéw. System jest
dostepny dla szerokiej spotecznosci eu-
ropejskich naukowcdéw, firm farmaceuty-
cznych oraz przemystu roznych branz
w ramach europejskiego konsorcjum
EU-OPENSCREEN.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Kombinatoryczne badania przesiewowe
repozytoriow zwigzkdw chemicznych

1 Optymalizacja pozywek komoérek ma-
cierzystych w celu ich ukierunkowanego
réznicowania

I Formulacja roztwordow chemicznych do
efektywnej krystalizacji biatek i pepty-
dow

1 Optymalizacja bioprocesow i biotech-
nologii

1 Optymalizacja sktadu buforow w celu
zwiekszenia wydajnosci reakcji enzy-
matycznych

I Modelowanie procesdw ewolucyjnych

KIEROWNIK
dr inz. Radostaw Pilarski

rapil@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03

NAGRODY DLA AGAMEDE

iF Design Award - International Forum Design, Hannover, Winner, 2023
Muse Design Award - International Awards Associate (IAA), Nowy Jork, Gold Winner, 2022
A’Design Award - A’ Design Award & Competition SRL, Rzym, Silver Winner, 2022

Rethinking the Future Award - Global Architecture & Design Awards (GADA), New Delhi,
Third Place, 2022

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Sadoch, J et al. High-throughput evolutionary optimization of the induction medium towards recombinant protein pro-
duction in BY-2 tobacco. Biotechnology and Bioengineering. 2021; 118: 676-689.

Brennecke P et al. EU-OPENSCREEN: A Novel Collaborative Approach to Facilitate Chemical Biology. SLAS Discovery
2019, 24(3), 298-413.
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ZESPOL BIOGOSPODARKI
| ZROWNOWAZONEGO ROZWOJU

bezpieczenstwo zywnosciowe | biogospodarka | biotechnologia | edukacja | edycja gendw u roslin

OBSZAR BADAWCZY

Spoteczne, ekonomiczne i prawne czynniki
rozwoju biogospodarki i biotechnologii na
$wiecie, w szczegdlnosci w Polsce i w Unii
Europejskiej.

Szczegdtowe cele realizowane w Zespole
to analiza i monitorowanie opinii spotecznej
na temat biotechnologii, biogospodarki
i technologii edycji gendw roslinnych; ana-
liza ekonomicznych wskaznikéw rozwoju
biogospodarki i biotechnologii, np. produk-
cja i powierzchnia upraw roslin genetycznie
zmodyfikowanych na $wiecie; obserwowanie
zmian w regulacjach prawnych dotyczacych
edycji gendw roslinnych na $wiecie.
Zainteresowania Zespotu zwigzane sg takze
z mozliwosciami rozwoju i wykorzystania
technologii edycji genéw roslinnych w kon-

Spoteczne postrzeganie technologii gendw roslinnych w réznych regionach $wiata.

portal.ichb.pl/zespol-biogospodarki-i-zrownowazonego-rozwoju/

tekécie bezpieczenistwa zywnosciowego
oraz zatozen wynikajacych z réznych inicja-
tyw Komisji Europejskiej, w tym Europe-
skiego Zielonego tadu, Strategii ‘Farm
to Fork’ oraz Celdw Zrédwnowazonego
Rozwoju.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Analiza akceptacji spotecznej i opinii
publicznej w odniesieniu do GMO, roslin
genetycznie zmodyfikowanych, nowych
technik inzynierii genetycznej w konteks-
cie stanu prawnego i rozwoju biotech-
nologii i biogospodarki.

I Analiza czynnikdw rozwoju biogospodar-
ki w Polsce i UE.

1 Okreslenie roli edukacji spoteczenstwa
W dziataniu na rzecz gospodarki
cyrkularnej, ksztattowaniu zréwnowazo-
nych zachowan rynkowych.

1 Edukacja mtodziezy
w zakresie biogos-
podarki, zwieksza-
nie Swiadomosci
oraz zainteresowanie
korzysciami  $rodo-
wiskowymi, spotecz-
nymi i gospodarczy-
mi zrdbwnowazonej
biogospodarki
o0 obiegu zamknietym
(na poziomie regio-
nalnym i lokalnym).

KIEROWNIK
dr Ewa Wozniak-Gientka

ewozniak@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1137)

REALIZOWANE PROJEKTY

Uwarunkowania rozwoju biogospodarki z perspektywy regionalnej (NCN MINIATURA,
Kierownik projektu: E. Wozniak-Gientka)

Powierzchnia upraw gtéwnych roslin GM (2019) Najwazniejsze panstwa uprawiajgce rosliny GM
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POZNANSKIE CENTRUM
SUPERKOMPUTEROWO
-SIECIOWE (PCSS)

PCSS to afiliowana przy Instytucie sa-
modzielna jednostka, ktéra od 1993 roku
rozwija infrastrukture informatyczng nauki
jako krajowy osrodek Komputeréow Duzej
Mocy oraz operator krajowej sieci nauko-
wej PIONIER, wyrdzniajacy sie wyjatkowo
szerokim zaangazowaniem w prace bada-
wczo-rozwojowe w zakresie technologii in-
formacyjno-komunikacyjnych oraz ich zas-
tosowan.

PCSS zostato powotane decyzjg Kolegium
Rektorow Miasta Poznania w celu koordy-
nowania wykorzystania sieci metropolital-
nej i superkomputeréw w Poznaniu przez
jednostki reprezentowane w Kolegium.
W kolejnych latach dziatalnos¢ PCSS sku-
tecznie doprowadzita do uruchomienia pi-
lotazowo krajowej sieci POL-34, a nastepnie
do stworzenia programu budowy krajowej
sieci Polski Internet Optyczny w ramach
programu PIONIER.

W PCSS zlokalizowany jest wezet pan-
europejskiej sieci naukowej GEANT. Za
posrednictwem tego wezta, sieci PIONIER
i dotaczonych do niej miejskich sieci Swia-
ttowodowych, polskie srodowisko naukowe
uzyskuje szerokopasmowe potaczenie
z Internetem i sieciami naukowymi catego
Swiata. Sie¢ PIONIER i dotaczona do nigj

infrastruktura obliczeniowa stanowi inte-
gralng czesc¢ europejskiej przestrzeni bada-
wczej.

PCSS systematycznie rozwija takze ustugi
obliczern duzej mocy w oparciu o super-
komputery, ktéore byty zaliczane do 500
najsilniejszych superkomputerédw na swie-
cie w ponad 20 edycjach prestizowej listy
TOP-500, poczawszy od roku 1995. Dzie-
ki temu od 2008 roku PCSS reprezentuje
Polske w konsorcjum PRACE, a polscy nau-
kowcy majg mozliwos¢ korzystania z na-
jsilniejszych superkomputeréw w Europie.
Od 2022 roku PCSS oferuje takze dostep
do komputera kwantowego w ramach dzia-
talnosci IBM Quantum Innovation Center.
W roku 2023 PCSS uzyskato ponadto kon-
trakt EuroHPC Joint Udertaking na instalac-
je w Poznaniu jednego z pierwszych szesciu
europejskich komputerow kwantowych.

Rozwdj kompetencji i wzrost liczebnosci
kadry (w roku 2000 w PCSS pracowato
ponad 60 osob, w roku 2010 ponad 200,
a w roku 2023 - 480), a takze nowocze-
sna infrastruktura pozwolity na skuteczne
pozyskiwanie projektéw w konkursach eu-
ropejskich programow ramowych oraz kra-
jowych programach badawczych. Do chwili
obecnej PCSS realizowato ponad 300 ta-
kich projektow, w tym 50 jako koordynator.

dr inz. dr hab. inz.
CEZARY MAZUREK

Petnomocnik Dyrektora
ICHB PAN ds. PCSS

dr inz. NORBERT MEYER

Kierownik Pionu Technologii Przetwarzania Danych

mgr inz. ARTUR BINCZEWSKI

Kierownik Pionu Technologii Sieciowych

mgr inz. TOMASZ PIONTEK

Kierownik Pionu Zastosowan

KOMITET STERUJACY

Komitet Sterujacy jest zespotem wspie-
rajacym Dyrektora Instytutu w sprawach
zZwigzanych ze strategicznymi dziataniami
i kierunkami rozwoju PCSS, w szczegdlnos-
ci ze strategicznymi programami badan
i rozwoju infrastruktury, postepem nauko-
wym oraz szerokim budowaniem wspotpra-
cy krajowej i zagranicznej.

ICHB PAN ds. PCSS

KIEROWNICTWO PCSS

mgr inz.

KRZYSZTOF KUROWSKI ROBERT PEKAL

Zastepca Petnomocnika Dyrektora  Zastepca Petnomocnika Dyrektora
ICHB PAN ds. PCSS oraz Kierownik

Pionu Ustug Sieciowych

mgr URSZULA GRYGIER-SOBON
Z-ca Gtéwnego Ksiegowego ds. PCSS

mgr ARLETA RUTKOWSKA

Kierownik Dziatu Administracyjno-Finansowego PCSS

mgr AGNIESZKA STOKLOSA
Kierownik Dziatu Obstugi Projektéw PCSS

mgr JOANNA URBANIAK
Z-ca Kierownika Dziatu Kadr ds. PCSS

W sktad Komitetu Sterujgcego wchodza:
prof. dr hab. inz. JAN WEGLARZ

Przewodniczacy Komitetu Sterujacego
ds. Rozwoju PCSS

dr inz. MACIEJ STROINSKI

Zastepca Przewodniczgcego Komitetu Sterujgcego
ds. Rozwoju PCSS

oraz dr inz. Cezary Mazurek, dr hab. inz.
Krzysztof Kurowski i mgr inz. Robert Pekal.
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PIONIER

POLSKI INTERNET OPTYCZNY PIONIER

Jednym z kluczowych obszaréw dziatalnos-
ci Poznanskiego Centrum Superkompute-
rowo-Sieciowego jest rozwdj i utrzymanie
krajowej sieci naukowej PIONIER - Polski
Internet Optyczny. Obecnie sie¢ ta obe-
jmuje ok. 11 tys. km linii $wiattowodowych
w Polsce i zagranica i oferuje swoje ustugi
dla polskiego srodowiska naukowo-badaw-
czego.

Funkcjonujgca od ponad 20 lat sie¢ swia-
ttowodowa PIONIER jest obecnie jedna
Z najnowoczesniejszych na swiecie. Jej
budowa byta mozliwa dzieki realizacji Pro-
gramu Rozwoju Infrastruktury Informaty-
cznej Nauki PIONIER, przygotowanego
z inicjatywy i przy istotnym udziale PCSS.
Wokot sieci zorganizowato sie srodowisko
22 Jednostek Wiodacych (operatorow nau-
kowych sieci miejskich MAN i centréw su-
perkomputerowych KDM), tworzgc w 2003
roku Konsorcjum PIONIER. W kolejnych
latach Konsorcjum opracowato kolejne stra-
tegie unowoczesniania infrastruktury infor-
matycznej nauki (,,Koncepcja programu PIO-
NIER2-Zaawansowane Platformy Ustugowe,
Program na lata 2007-2013”, ,Program
rozwoju infrastruktury informatycznej nauki
w Polsce, w ramach strategii ,,Europa 2020”
na lata 2014-2020") oraz realizowato pro-
jekty strukturalne i badawczo-rozwojowe,
w efekcie ktérych rozwinieto mozliwosci ko-

munikacyjne i ustugi ekosystemu sieciowego
PIONIER/MANYy.

Powstanie programu, sieci i Konsorcjum
PIONIER poprzedzone byto budowaniem
spotecznosci przez sieciowych entuzjastow
z MANOw juz od wczesnych lat 90. Duze
znaczenie odegrata w tym cykliczna kon-
ferencija POLMAN (1994-1999). W ciggu
20 lat Konsorcjum PIONIER okrzepto, znaj-
dujac i realizujgc wiele wyzwan. Udato sie,
mimo wielu przeszkdd, ukonczyé budowe
sieci o wielu petlach $wiattowodowych i no-
woczesnych technologiach transmisyjnych
(DWDM, Ethernet). Sie¢ PIONIER i sieci MAN
w tym czasie byty modyfikowane i rozwijane
dzieki wspdlnym projektom, takim jak New-
MAN czy 100net. Natomiast aktualnie, w ra-
mach projektu PIONIER-LAB, budowany jest
ekosystem PIONIER-MAN-y nastepnej ge-
neracji.

W tej nowoczesnej sieci udostepniono
takze szereg ustug ,dodanych”, bedacych
efektem projektéw KMD (1, 2), PLATON,
MAN-HA. Obecnie realizowane sg trzy pro-
jekty: PRACE-LAB, PRACE-LAB2 i KMD
(Uniwersalna infrastruktura dla sktadowania
i udostepniania danych), ktére przeistocza
MAN-y z PIONIER-em w $rodowisko rozpro-
szonej platformy ustugowej, wspierajgcej cy-
frowa transformacje nauki i gospodarki.

W roku 2023 taczna dtugosc¢ linii Swia-
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ttowodowych wynosita 10 923 km, z cze-
go: 6843 km w Polsce oraz 4080 km poza
granicami kraju. Sie¢ posiada takze przyta-
cza swiattowodowe do sieci akademickich
krajow sasiednich: Niemiec (Kotbaskowo,
Stubice, Gubin), Czech (Cieszyn), Stowa-
cji (Zwardon), Ukrainy (Hrebenne), Biatoru-
si (Kuznica Biatostocka), Litwy (Ogrodni-
ki), Obwodu Kaliningradzkiego (Braniewo).
Poprzez dtugoletnia wzajemng wymiane
witdkien z operatorami telekomunikacyjnymi
Swiattowody sieci PIONIER dochodza do
Hamburga, gdzie majg bezposrednie punk-
ty styku z sieciami skandynawskimi NOR-
DUnet i SURFnet, do Frankfurtu nad Menem
oraz Genewy (CERN). Na tej strukturze to-
pologicznej uruchomiono sie¢ transmisyjng
w technologii DWDM/Ethernet n x 100 Gb/s.

Sie¢ PIONIER od poczatku swego istnienia
miata i nadal ma ogromne znaczenie dla
catego polskiego sSrodowiska naukowego,
w szczegolnosci dla tych dyscyplin badaw-
czych, w ktérych postep uzalezniony jest od
dostepu do szybkich sieci komputerowych
i zasobow z tymi sieciami powigzanych.
Réwnoczesnie polska e-infrastruktura, oparta
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Topologia sieci PIONIER i jej potaczenia miedzynarodowe

na sieci PIONIER, stanowita integralng czesé
europejskiej przestrzeni badawczej (ERA -
European Research Area). Srodowiska PION-
IER-a wniosty bardzo duzy wktad w rozwoj
tej infrastruktury, uczestniczac w bardzo
wielu projektach europejskich zwigzanych
z rozwojem tej infrastruktury na wszystkich
poziomach jej architektury, tj. sieciowym,
obliczeniowym i danych naukowych.

Aktualnie ekosystem sieciowy PIONIER
rozwija sie w kierunku terabitowych prze-
pustowosci, oferujgc ustugi wspierajace cy-
frowe innowacje. Jest to istotny element ot-
wartej nauki, rozwijanej w Unii Europejskiej
w ramach inicjatywy EOSC (European Open
Science Cloud), dzieki czemu polskie sro-
dowisko naukowe moze rozwijac sie na $wia-
towym poziomie i wymienia¢ sie wiedzg
na arenie miedzynarodowej. Poprzez bez-
posrednie potaczenia z siecig europejska
GEANT oraz styk z najwazniejszymi punkta-
mi wymiany ruchu w Europie, sie¢ PIONIER
zapewnhnia tgcznos¢ z europejskimi sieciami
naukowymi (NREN), a takze zapewnia pol-
skiemu Srodowisku naukowemu dostep do
Swiatowego Internetu.
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INFRASTRUKTURA HPC

ORAZ DANYCH

PCSS dysponuje dwoma centrami danych:
gtébwnym oraz zapasowym, dostarczaja-
cym produkcyjnych infrastruktur chmuro-
wych oraz HPC wraz z ustugami o wysokim
stopniu niezawodnosci dla nauki, gospo-
darki oraz administracji. Centra danych
PCSS o powierzchniach ponad 2000 m?2
w lokalizacjach geograficznie odlegtych
od siebie pozwalaja na udostepnianie
ustug chmurowych o podwyzszonej nieza-
wodnosci, dzieki zduplikowanym syste-
mom chtodzenia, zasilania chronionego,
niechronionego oraz niezaleznym zrédtom
zasilania energetycznego.

Z zasobow PCSS korzysta srodowisko nau-
kowe z catej Polski: oprécz Poznania, osrodki
z Torunia, Wroctawia, Bydgoszczy, Krakowa,
Katowic, Warszawy, Gdanska. Znaczng czesé
uzytkownikéw stanowig takze naukowcy

z zagranicy, korzystajacy z zasoboéw PCSS,
w ramach realizacji zobowigzann umow
o wymianie mocy obliczeniowej PRACE
(Partnership for Advanced Computing in
Europe), w dziedzinie fizyki jagdrowej-WLCG
(Worldwide LHC Grid Computing), radio-
astronomii LOFAR (Low-Frequency Array
for radio astronomy), jak réwniez naukowcy
zwiazani z licznymi projektami miedzynaro-
dowymi ESFRI (European Strategy Forum
for Research Infrastructures).

W ostatnich latach istotnie rozbudowano
takze infrastrukture Krajowego Magazy-
nu Danych - Uniwersalnej infrastruktury dla
sktadowania i udostepniania danych oraz
efektywnego przetwarzania duzych wolu-
menodw danych w modelach HPC, BigData
i sztucznej inteligencji. Jest to projekt kra-
jowy koordynowany przez PCSS, ktérego
celem jest budowa narodowego repozy-
torium danych wraz z ustugami dla nauki
i gospodarki. W obszarze nauki KMD wspie-
ra zatozenia otwartej nauki (EOSC - Europe-
an Open Science Cloud), dajac $srodowisku
naukowemu mozliwos¢ sktadowania danych
wg zatozen EOSC, ochrone i niezawodnosc¢
sktadowanych danych. Kolejnymi projektami

Jedno z najnowoczesniejszych
Centrow Danych w Polsce -
PCSS

Superkomputer Altair zakupiony w ramach krajowego projektu budowy infrastruktury badawczej - PRACE-LAB (Budowa zaawan-

sowanych obliczen w Europie)

w obszarze kluczowych infrastruktur badaw-
czych w Polsce sg PRACE-LAB oraz PRACE-
LAB2 (Zaawansowane obliczenia w Europie),
ktdre dostarczajg z kolei ustugi obliczeniowe
dla $rodowiska naukowego ze wsparciem
uzytkownikdw w obszarze sztucznej inteli-
gencji, analityki duzych ilosci danych czy tez
typowych obliczenn konwencjonalnych badz
chmurowych.

Infrastruktura krytyczna w Krajowym Magazynie Danych

Oba wymienione srodowiska KMD i PRACE-
LAB/2 udostepniajg swoje ustugi w posta-
ci sfederowanych 9 osrodkéw KDM i MAN.
Nalezy doda¢d, iz 3 systemy obliczeniowe
PRACE-LAB plasuja sie nieprzerwanie od 2
lat na liscie swiatowej TOP500, najszybszych
komputerow na swiecie.

Infrastruktury danych i obliczeniowe PCSS
udostepnione zostaty réwniez do
celédw gospodarczych, zgodnie
z wytycznymi Komisji Europej-
skiej, przyznajacej fundusze struk-
turalne na ich budowe. Wychodzgc
naprzeciw tym wymaganiom PCSS
zreorganizowato swoje struktu-
ry oraz organizacje ustug uzys-
kujac certyfikacje 1SO9001 oraz
ISO27001 w obszarze zarzadzania
bezpieczenstwem informacji oraz
jakoscia ustug.
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SIEC MIEJSKA POZMAN

Poznarniskie @ Centrum  Superkompute-
rowo-Sieciowe jest operatorem Miejskiej
Sieci Komputerowej POZMAN. W ramach
tej dziatalnosci PCSS zapewnienia dostep
do Internetu oraz wielu ustug dedyko-
wanych dla edukacji i nauki.

Sie¢ POZMAN to obecnie okoto 300 km kab-
li Swiattowodowych w Poznaniu i najblizszej
okolicy (Plewiska, Bordwiec, Kérnik). Do sie-
ci dotgczone sg wyzsze uczelnie i instytuty
badawcze z Poznania i okolicznych miejsco-
wosci, a dzieki wykorzystaniu taczy sieci

Sie¢ miejska POZMAN

PIONIER takze z Pity, Konina, Leszna i Gniez-
na. Do sieci dotgczone sg réwniez jednostki
administracji rzgdowej i samorzadowej, szko-
ty, instytucje kultury oraz przedsiebiorstwa.

Dzieki topologii zamknietych pierscie-
ni Swiattowodowych wiekszos$¢ taczy sie-
ci POZMAN posiada s$wiattowodowe tac-
za zapasowe umozliwiajgce dziatanie sieci
w przypadku uszkodzenia lub awarii jed-
nego z taczy. Sie¢ POZMAN dziata w tech-
nologii MPLS w oparciu o nalezgce do PCSS
witdékna swiattowodowe, co zapewnia uzyt-
kownikom sieci praktycznie nieograniczone
mozliwosci transmisyjne. Szybkos¢ dostepu
uzytkownikow do sieci to obecnie 10 Gbit/s,
w poréwnaniu z 10 Mbit/s w poczgatkowym
okresie dziatania sieci. W roku 2023 zos-
taty udostepnienie uzytkownikom t3cza
dostepowe o szybkosci 100 Gbit/s.

Obok dostepu do Internetu, sie¢ POZMAN
oferuje réwniez dostep do systemow
obliczeniowych duzej mocy i archiwizacji
danych, dostep do europejskiej sieci nau-
kowej GEANT, a takze oferuje wiele ustug
przeznaczonych dla srodowiska naukowego,
ktore zostaty wytworzone przez PCSS lub sa
wynikiem wspotpracy europejskich sieci nau-
kowych. Sa to miedzy innymi ustugi eduro-
am i logowanie federacyjne. Przyktadem no-

woczesnej ustugi dostepnej dla wszystkich
uzytkownikoéw sieci POZMAN jest mozliwosé
korzystania z sygnatu czasu i czestotliwosci
wysokiej doktadnosci.

Dzieki sieci POZMAN uzytkownicy posia-
dajg dostep do ustug PIONIERa. Ustugi te
dotyczg: warstwy sieciowej (jako dedyko-
wane witdékna $wiattowodowe, dedykowane
lambdy, ustuga VPN); tozsamosci i bezpiecz-
enstwa (ustugi: PIONIER.Id, PIONIER CERT,
eduGAIN); chmury i danych (ustugi kampu-

sowe, archiwizacja, biblioteki cyfrowe); ustug
Wideo (telewizja PionierTV, Videokonferenc-
je, eduMeet) czy ustug wsparcia (HELPDesk,
perfSONAR, PERT).

Dodatkowo, w zwigzku z zakonczeniem
realizacji projektéw budowy infrastruktur
badawczych z Polskiej Mapy Infrastruktu-
ry Badawczej, uzytkownicy PCSS uzyskali
dostep do ustug i laboratoridw infrastruktur
PIONIER-LAB, PRACE-LAB, PRACE-LAB2
i Krajowy Magazyn Danych.
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Od kilku lat obserwujemy wrecz niewyo-
brazalny wyscig w rozwoju technologii
kwantowych, za ktérym stojg najsilniejsze
gospodarki swiata. Aktualnie istnieje juz
wiele przyktadowych oraz praktycznych
rozwigzan  wykorzystujacych  technolo-
gie kwantowe, np. komunikacji kwantowej,
ktéra z powodzeniem wdrazana jest
w naszej krajowej infrastrukturze PIONIER.
Trwajg nieprzerwane oraz intensywne prace,
aby dokonac kolejnego przetomu technolo-
gicznego, ktdry bedzie miat ogromny wptyw
na dalszy rozwdj nie tylko nauk obliczenio-
wych, ale rowniez informatyki, fizyki, chemii,
biologiii medycyny. Warto zatem w tym miej-
scu krotko podsumowacd historie gwattow-
nego rozwoju technologii kwantowych i ich
zastosowan w PCSS, ktéry dokonat sie w os-
tatnich kilku latach.

W ramach konsorcjum PIONIER od 2018
roku prowadzone sg prace badawcze
i wdrozeniowe w zakresie kwantowych
technologii komunikacyjnych, ktérych efek-
ty wdrazane sg w projektach europejskich
w ramach wspotpracy z Géant oraz wiodace-
go projektu europejskiego OpenQKD rozwo-
ju technologii kwantowej dystrybucji klucza.
Ponadto PCSS od kilku lat bierze aktywny

udziat w wielu projektach krajowych, w tym
w projekcie NLPQT budowy Narodowego
Laboratorium Fotoniki i Technologii Kwan-
towych w ramach Polskiej Mapy Infrastruk-
tury Badawczej oraz rozwoju zastosowan
technologii kwantowych stuzgcych bezpie-
czenstwu i obronnosci panstwa.

Z inicjatywy Ministerstwa Cyfryzacji w lutym
2022 roku w PCSS powotany zostat pier-
wszy W Europie Centralnej Polski Wezet
Obliczen Kwantowych - [IBM Quantum.
W efekcie udato sie uruchomic¢ ogodlnopolska
platforme pozwalajgcg uzytkownikom nau-
kowym na zdalny dostep do zasobdéw kom-
puteréw kwantowych IBM Q, w tym dostep
do najwiekszego na swiecie 433-kubitowego
procesora kwantowego IBM Osprey. Zespoty
w PCSS nie tylko wspierajg uzytkownikow
naukowych, ale réwniez uczestniczg w pra-
cach naukowych, rozwojowych i wdrozenio-
wych wypracowujac nowe metody i algoryt-
my kwantowe do rozwigzywania trudnych
i ztozonych obliczeniowo problemdw
z obszaru kombinatoryki, kryptografii, sztu-
cznej inteligencji oraz chemii kwantowe;.

PCSS podijat sie réowniez koordynacji Kon-
sorcjum PIONIER-Q w ramach europejskiej
inicjatywy EuroQCI oraz dalszej rozbudowy

krajowej infrastruktury komunikacji kwan-
towej taczac wszystkie osrodki Komputerdow
Duzej Mocy w Polsce. Dodatkowo PCSS
zaangazowat sie w rozwoj technologii kom-
puteréw kwantowych opartych na techno-
logiach fotonicznych i uruchomi unikatowa
rozproszona architekture komputeréw opty-
cznych.

Szansg na realizacje celéw strategicznych
PCSS jest wybdr w konkursie EuroHPC JU
Polski i PCSS na lokalizacje jednego z szesciu
pierwszych europejskich komputerow kwan-
towych budowanych w ramach Konsor-
cjum EuroQCS-Poland. Dzieki wspotpracy
z wiodgcymi osrodkami superkompute-
rowymi w Europie oraz zaangazowaniu wielu

instytucji badawczo-rozwojowych powstanie
w PCSS pierwsza europejska infrastruktura
hybrydowego superkomputera tgczgcego
zalety obliczen klasycznych i kwantowych,
wykorzystujagca zaawansowane technologie
putapkowanych jondw.

W PCSS zorganizowano rozne formy wspar-
cia dla naukowcdw zainteresowanych wyko-
rzystaniem technologii kwantowych, m.in.
przeprowadzono  wyktady, hackathony,
szkolenia, konsultacje i warsztaty, w tym
zZorganizowano pierwszy miedzynarodowy
Workshop on Quantum Computing and
Communication PPAM 2022 oraz QL Future
hackathon z partnerami gospodarczymi.
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01 | PCSS

PION TECHNOLOGII SIECIOWYCH

sieci optyczne | nowe media | dystrybucja klucza kwantowego | automatyzacja sieci

pcss.pl

OBSZAR BADAWCZO
ROZWOJOWY

Do zadarn Pionu nalezy prowadzenie prac

zwigzanych z nastepujacymi obszarami dziatan:

I eksploatacja i rozwdj infrastruktu-
ry sieciowej i ustugowej, w szczegdl-
nosci zwigzanych z sieciami PIONIER
i POZMAN,;

I utrzymanie i udostepnianie specjalisty-
cznych laboratoriéw;

I prace badawczo-rozwojowe zwigzane
Z nowoczesnymi technologiami sieci te-
leinformatycznych, m.in. sieci nowych
generacji, ustugi dystrybucji sygnatéw
wzorca czasu i czestotliwosci, komu-
nikacja kwantowa, Internet przysztosci,
wirtualizacja zasobdw oraz nowe media,
m.in. przetwarzanie wideo 8K, 3D i 360°,
dzwiek ambisoniczny i XR - Extended
Reality.

W strukturze Pionu funkcjonujg trzy dziaty:

1 Dziat Infrastruktury Sieciowej i Ustugowej
(Raimundas Tuminauskas)

1 Dziat Nowych Mediow (Maciej Gtowiak)

1 Dziat Sieci Nowych Generacji (Bartosz
Belter)

1 Centrum Zarzadzania Siecig (Szymon
Trocha),

I Zespdt Utrzymania Sieci PIONIER
(Krzysztof Kotat)

1 Zespdt Utrzymania Miejskiej Sieci Kom-
puterowej POZMAN (Marcin Garstka)

Laboratorium sieci optycznych o programowalnej optyce

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Wirtualizacja, integracja i automatyza-
cja zasobdw sieciowych i chmurowych,
m.in. w zakresie EOSC

Rozwdj technologii 5G/6G

Prace badawcze dotyczace technologii
dystrybucji klucza kwantowego (QKD)
Rozwdj technologii dystrybucji syg-
natéw nosnej optycznej, sygnatdw
wzorca czasu i czestotliwosci w sie-
ciach swiattowodowych
Strumieniowanie sieciowe duzych stru-
mieni danych audiowizualnych na dale-
kie odlegtosci z niskim opdznieniem
Innowacyjne metody produkcji i do-
starczania tresci audiowizualnych
w nowych technologiach

KIEROWNIK
mar inz. Artur BinczewskKi

artur.binczewski@psnc.pl
tel. +48 61858 2110

REALIZOWANE PROJEKTY

PIONIER-LAB - Krajowa Platforma Inte-
gracji Infrastruktur Badawczych z Ekosys-
temami Innowacji (POIR, kierownik projektu:
A. Binczewski)

NLPQT - Narodowe Laboratorium Fotoniki
i Technologii Kwantowych (POIR, kierownik
projektu: A. Binczewski)

PL-5G - Krajowe laboratorium sieci i ustug 5G
wraz z otoczeniem (POIR, kierownik projektu:
B. Belter)

PIONIER-Q - Polish Quantum Communication
Infrastructure (DIGITAL, kierownik projektu:
A. Binczewski)

GN5-1 (HORIZON, kierownik  projektu:
A. Binczewski)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

EOSC-FUTURE (H2020, kierownik projektu:
R. Tuminauskas)

SUBMERSE - SUBMarine cablEs for ReSearch
and Exploration (HORIZON, kierownik projek-
tu: K. Turza)

Laboratorium otwartego sprzetu sieciowego

Krehlik, P, Turza, K. et al. Controlling of the bidirectional amplifier chain for optical frequency distribution based on a
two-dimensional noise detector. Optics Express, 2023:31(8),12083 - 12096

Fdida, S., Belter B. et al. SLICES, a scientific instrument for the networking community. Computer Communica-

tions,2022(193):189-203

Scaffardi, M., Rydlichowski, P. et al. 10 Oam x 16 wavelengths two-layer switch based on an integrated mode multiplexer
for 19.2 th/s data traffic. Journal of Lightwave Technology, 2021, 39 (10):3217-3224

Hare, B.M., Pekal, R. et al. Needle-like structures discovered on positively charged lightning branches. Nature,

2019,568(7752): 360-363

Krehlik, P, Binczewski, A. et al. Fibre-optic delivery of time and frequency to VLBI station. Astronomy & Astrophysics,

2017(603):1-8
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02 | PCSS

PION UStUG SIECIOWYCH

smart city | humanistyka cyfrowa | medycyna personalizowana | inzynieria oprogramowania |

rozpoznawanie mowy

pcss.pl

OBSZAR BADAWCZO
ROZWOJOWY

Do zadann Pionu nalezy prowadzenie prac

zwigzanych z nastepujgcymi obszarami dzia-

tan:

I rozwdj i wdrozenia oprogramowania
ustug sieciowych

I utrzymanie i udostepnianie specjalisty-
cznych laboratoriéw

I prace badawczo-rozwojowe w zakresie
platform danych naukowych, ustug In-
ternetu przysztosci, bibliotek cyfrowych
i platform wiedzy oraz nowych interfej-
sow z uzytkownikiem

I utrzymanie Federacji Bibliotek Cyfro-
wych sieci PIONIER

1 rozwdj i utrzymanie oficjalnej platformy
e-ustug dlamieszkaricéw miasta Poznania

W ramach dziatalnosci Pionu prowadzona

jest ponadto sprzedaz oprogramowania:

1 NABOR - system wspomagaijacy rekru-
tacje do szkdt

1 DINGO - system dla digitalizacji, udostep-
niania i przechowywania cyfrowych
zasobdw dziedzictwa kulturowego

1 SINUS - system do zarzadzania infor-
macjg o biezacej dziatalnosci naukowej
pracownikdw

1 ARM - system automatycznego roz-
poznawania mowy dla jezyka polskiego,
oparty na sieciach neuronowych

W strukturze Pionu funkcjonuijg cztery dziaty:

1 Dziat Bibliotek Cyfrowych i Platform
Wiedzy (Tomasz Parkota)

1 Daziat Inzynierii Danych i Platform Anality-
cznych (Juliusz Pukacki)

1 Dziat Nowych Interfejsow Uzytkownika
(Robert Cecko)

1 Dziatu Ustug Internetu Przysztosci
(Michat Kosiedowski)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Humanistyka cyfrowa, dziedzictwo kul-
turowe

I Zastosowanie technologii ICT dla
wsparcia oséb starszych i z niepetno-
sprawnosciami

I Budowanie rozwigzan opartych na
przetwarzaniu duzych zbioréw danych
i Al z wykorzystaniem skalowalnych
platform analitycznych i technologii Big
Data w obszarach biomedycznych

I Zastosowanie metod Al do analizy
obrazu i dzwieku, m.in. w obszarze ana-
lizy medidw oraz tworzenia nowocze-
snych interfejséw uzytkownika

ARM - Zaawansowany system automatycznego
rozpoznawania oraz przetwarzania mowy polskiej na tekst

KIEROWNIK
mgr inz. Robert Pekal

robert.pekal@psnc.pl
tel. +48 61858 2130

REALIZOWANE PROJEKTY

DARIAH-PL - Cyfrowa infrastruktura badaw-
cza dla humanistyki i nauk o sztuce DARI-
AH-PL (POIR, T. Parkota)

MOSAIC - ECBIG -Europejskie Centrum Bioin-
formatykii Genomiki-MOSAIC (POIR, R. Pekal)

NEBI - Krajowy Osrodek Badan Obrazowych
w Naukach Biologicznych i Biomedycznych
(POIR, R. Pekal)

FBC-TENE: 2Zwiekszenie Dostepnosci Cy-
frowych Zasobéw Nauki i Kultury w Federacji
Bibliotek Cyfrowych poprzez Pozyskiwanie
Reprezentacji Tekstowej i Nutowej (POPC,
T. Parkota)

Safe-Home - Inteligentny monitoring bez-
pieczenstwa i stanu zdrowia oséb starszych
w $rodowisku domowym (CELTIC-NEXT,
M. Kosiedowski)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Realizacja miedzynarodowej sesji Europejskiej Chirurgii
Laryngologicznej Live - Laboratorium telemedycyny

POSEMO - Narzedzie do automatyczne-
go okreslania zaangazowania i pobudzenia
emocjonalnego oséb w obrazie z kamery
(TANGO 5, J. Pukacki)

EMMA44 - Pozyskanie informacji z mediéw
elektronicznych z wykorzystaniem metod
sztucznej inteligencji i uczenia maszynowego
(NCBIR, E. Kusmierek)

Swierczynski, H., Pukacki, J. et al. Sensor data analysis and development of machine learning models for detection of

glaucoma. Biomedical Signal Processing and Control, 2023 (86)

Behnke, M., Buchwald, M. et al. Psychophysiology of positive and negative emotions, dataset of 1157 cases and 8 biosig-

nals. Scientific Data, 2022,9(1). Art. no.10

Broderick, JW., Pekal, R. et al. Predictive Reliability and Fault Management in Exascale Systems:State of the Art and Per-

spectives. ACM Computing Surveys,2020,53(5):1-32

Jesko, W. Vocalization Recognition of People with Profound Intellectual and Multiple Disabilities (PIMD) Using Machine
Learning Algorithms. Proceedings of 22nd Annual Conference of the International Speech Communication Association.

Interspeech 2021:2921-2925

Garcia-Silva, A.A, Palma, R. et al. Enabling FAIR research in Earth Science through research objects. Future Generation

Computer Systems, 2019(98):550-564
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PION TECHNOLOGII PRZETWARZANIA DANYCH

HPC | Chmura | Cyberbezpieczenistwo | Internet Rzeczy | Ustugi Danych

pcss.pl

OBSZAR BADAWCZO
ROZWOJOWY

Do zadan Pionu nalezy prowadzenie prac
zwigzanych z nastepujacymi obszarami
dziatan: eksploatacja i rozwdj infrastruktu-
ry obliczeniowej, sktadowanie danych oraz
udostepnianie ustug; utrzymywanie bezpie-
czenstwa systemow przetwarzania, siecioraz
Swiadczonych ustug; utrzymanie i udostep-
nianie specjalistycznych laboratoriow; prace
badawczo-rozwojowe w zakresie architek-
tury i obliczen chmurowych, zarzadzania
danymi, bezpieczenstwa, integracji ustug
i infrastruktur w Polsce i Europie; rozwdj
technologii internetu rzeczy (loT) oraz
zastosowania w obszarach aplikacyjnych.
W ramach dziatalnosci Pionu prowadzona
jest ponadto sprzedaz oprogramowania:
Conference4Me - aplikacja na urzadzenia
mobilne dla organizatoréw konferencji i wy-
darzen.

W strukturze Pionu funkcjonuje pie¢ dziatdw:

1 Dziat Bezpieczenstwa ICT (Gerard Fran-
kowski)

1 Dziat Infrastruktury Przetwarzania
Danych (Rafat Mikotajczak)

1 Dziat Nowych Architektur HPC (Ra-
dostaw Januszewski)

1 Dziat Technologii Internetu Rzeczy
(dr inz. Marcin Ptéciennik)

1 Dziat Technologii Zarzadzania Danymi
(Maciej Brzezniak)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Cyberbezpieczenstwo - ochrona infras-
truktury, ustug IT

1 Inteligentne Rolnictwo: e-Ustugi dla rol-
nikdw

I EUROfusion: koordynacja Advance
Computing Hub - wsparcie w oblicze-
niach naukowych i inzynierii opro-
gramowania.

1 Internet Rzeczy: prototypowanie
i wykonywanie elementdw dla zastoso-
wan Internetu Rzeczy

I Rozwdj technologii  przetwarzania
i dostepu do danych; wzrost niezawod-
nosci przechowywania danych, back-
upu, replikacji

Laboratorium eksperymentalne Internetu Rzeczy (IoT)

KIEROWNIK
dr inz. Norbert Meyer

norbert.meyer@psnc.pl
tel. +48 61858 2150

REALIZOWANE PROJEKTY

PRACE-LAB i PRACE-LAB2: Wspdtpraca
w zakresie zaawansowanych obliczen
w Europie (POIR, N. Meyer, R. Januszewski)

KMD - Krajowy Magazyn Danych. Uniwersal-
na infrastruktura dla sktadowania i udostep-
niania danych oraz efektywnego przetwarza-
nia duzych wolumenéw danych w modelach
HPC, BigData i sztucznej inteligencji (POIR,
N. Meyer, M. Brzezniak)

HIDALGO2: HPC and Big Data Technologies
for Global Challenges (HORIZON, M. Lawenda)

agrifoodTEF - Test and Experiment Facilities
for the Agri-Food Domain (DIGITAL, N. Meyer)

DATAMITE - DATA Monetization, Interoperabi-
lity, Trading & Exchange (HORIZON, N. Meyer)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Bezpieczenistwo sieci przemystowych

AI4EOSC - Artificial Intelligence for the
European Open Science Cloud (HORIZON,
N. Meyer)

ICOS - Towards a functional continuum opera-
ting system (HORIZON, N. Meyer)

ScaleAgData (HORIZON, N. Meyer)

illuMINEation Bright concepts for a safe and
sustainable digital mining future (H2020,
N. Meyer)

Halbiniak, K., Meyer, N. et al. Performance exploration of various C/C++ compilers for AMD EPYC processors in numerical
modeling of solidification. Advances in Engineering Software, 2022(166). Art. no.10307

Szustak L., Lawenda, M. et al. Profiling and optimization of Python-based social sciences applications on HPC systems by
means of task and data parallelism. Future Generation Computer Systems, 2023(148):623-635

Ejarque, J., Kupczyk, M. et al. Enabling dynamic and intelligent workflows for HPC, data analytics, and Al convergence.

Future Generation Computer Systems, 2022(134):414-429

Frassinetti, L., Owsiak M. et al. Pedestal structure, stability and scalings in JET-ILW: The EUROfusion JET-ILW pedestal

database. Nuclear Fusion, 2021:61(1). Art.no. 016001

Gogolenko, S., Lawenda, M. et al. Towards accurate simulation of global challenges on data centers infrastructures via cou-
pling of models and data sources. Lecture Notes in Computer Science, ICCS 2020, 12142 LNCS: 410-424
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04 | PCSS

PION ZASTOSOWAN

ustugi | wizualizacja | energooszczednos$¢ | semantyki | sztuczna inteligencja | technologie kwantowe

pcss.pl | psnc.pl

OBSZAR BADAWCZO
ROZWOJOWY

Do zadann Pionu nalezy prowadzenie prac
zwigzanych z nastepujgcymi obszarami dzi-
atan:

1 rozwdj ogdlnych i problemowo-zo-
rientowanych narzedzi i ustug aplika-
cyjnych oraz aplikacji portalowych,
w szczegodlnosci zwigzanych
z dostepem do infrastruktury oblicze-
niowej (HPC, chmurowej i hybrydowej)
dla srodowisk naukowych i biznesu,

1 utrzymanie i udostepnianie specjalisty-
cznych laboratoridw,

I prace badawczo-rozwojowe W za-
kresie aplikacji wielkiej skali, energo-
oszczednych technologii ICT, wizu-
alizacji interaktywnej, technologii

sztucznej inteligencji i kwantowych
w zastosowaniach naukowych i prze-
mystowych,

I prowadzenia dziedzinowych kurséw
i szkolen z obszaru m.in. sztucznej

Analizy cieplno-przeptywowe serwerowni dla odbiorcéw
komercyjnych

inteligencji z wykorzystaniem rozwi-
janej platformy ustugowe;.

W strukturze Pionu funkcjonujg cztery dziaty:

1 Dziat Analityki i Semantyki Danych
(dr inz. Raul Palma)

1 Dziat Aplikacji i Ustug Wielkiej Skali
(Tomasz Kuczynski)

1 Dziat Energooszczednych Technologii
ICT (dr hab. inz. Ariel Oleksiak)

1 Dziat Zaawansowanej Wizualizacji i In-
terakcji (Bogdan Ludwiczak) poznawan-
ia mowy dla jezyka polskiego, oparty na
sieciach neuronowych

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Optymalizacja i automatyzacja pro-
cesow wytwarzania i wdrazania opro-
gramowania w srodowiskach skontene-
ryzowanych.

1 Obliczenia kwantowe i hybrydowe
z wykorzystaniem komputeréw kwan-
towych i symulatoréow.

1 Wykorzystanie  symulacji kompute-
rowych oraz technik Al i ML do optymali-
zacji zuzycia i produkcji energii oraz
W scenariuszach biomedycznych.

1 Analityka danych i technologie semanty-
czne wspierajgce aspekty zarzadzania
danymi, analizy i ekstrakcji wiedzy.

1 Fotorealistyczne  wizualizacje czasu
rzeczywistego z wykorzystaniem tech-
nologii VR, AR, XR, Web3D i Cave.

KIEROWNIK
mar inz. Tomasz Piontek

tomasz.piontek@psnc.pl
tel. +48 61858 5072

REALIZOWANE PROJEKTY

RELIANCE - REsearch Llfecycle mAnagemeNt
for Earth Science Communities and CopErni-
cus users in EOSC (H2020, R. Palma de Leon)

SUCCESS - Supporting success for all - Univer-
sal Design Principles in Digital Learning for stu-
dents with disabilities (Erasmus +, T. Piontek)

Up2DigiSchool - A viable pedagogical app-
roach for digital school education based on
the experience of Up2U (Erasmus +, T. Piontek)

RENERGETIC - Community-empowered Sus-
tainable Multi-Vector Energy Islands (H2020,
A. Oleksiak)

TEXTAROSSA - Towards EXtreme scale Tech-
nologies and Accelerators for euROhpc hw/
Sw Supercomputing Applications for exas-
cale (EuroHPC-RIA H2020, A. Oleksiak)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

CAVE - Imersyjny System Wizualizacji

ADMIRE - Adaptive multi-tier intelligent data
manager for Exascale (EuroHPC-RIA H2020,
A. Oleksiak)

QATM - Zastosowania technologii kwan-
towych w zarzadzaniu ruchem lotniczym Sit
Zbrojnych RP (NCBIR, K. Kurowski)

Assyst - Budowa platformy do prowadzenia
testéow, eksperymentéw procesowych oraz
neutralizacji materiatéw i urzadzen wybu-
chowych (NCBIR, T. Piontek)

Kurowski, K., Pecyna, T. et al. Application of quantum approximate optimization algorithm to job shop scheduling prob-
lem. European Journal of Operational Research. 2023 (310):518-528

Rozycki R., Kurowski, K. et al. A Quantum Approach to the Problem of Charging Electric Cars on a Motorway. Energies,

2023:16(1), art. no. 442.

Ciznicki, M., Kurowski, K. et al. Energy and performance improvements in stencil computations on multi-node HPC sys-
tems with different network and communication topologies. Future Generation Computer Systems, 2021(115): 45-58

Canal, R, Oleksiak, A. et al. Predictive Reliability and Fault Management in Exascale Systems: State of the Art and Per-

spectives. ACM Computing Surveys 2020,53(5):1-32

Alowayyed, S., Piontek, T. et al. Patterns for High Performance Multiscale Computing.Future Generation Computer Sys-

tems, 2019(91): 335-346
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05 | PCSS

PSNC FUTURELABS

zywe laboratoria | inkubator innowacji spotecznych | naukaisztuka | coworking | blizniak cyfrowy |

zielony tad

futurelabs.psnc.pl

OBSZAR BADAWCZO
ROZWOJOWY

PSNC Future Labs - zywe laboratoria PCSS

- wspieranie lideréw zmian poprzez nastepu-

jace dziatania:

I rozwijanie sieci zywych laboratoridw,
ktére wnosza myslenie badawcze do
matych i srednich organizacji,

1 tworzenie przestrzeni interdyscy-
plinarnej wspotpracy, aby wspdlnie
podejmowac ztozone problemy,

I organizacja wydarzen networkin-
gowych, aby identyfikowac i inspirowac
lideréow zmian,

1 redefiniowanie niefunkcjonalnych prze-
strzeni, aby uwolni¢ potencjat lokalnych
spotecznosci,

1 demokratyzacja nauki i technologii, aby
zweryfikowane narzedzia i wiedza po-
magaty realizowad marzenia,

I udostepnianie naukowcom praktycznej
wiedzy i danych, aby pobudzad rozwdgj
w obszarach naszych dziatan.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Zmiany Klimatu

i Ochrona zdrowia

I Przemyst 4.0/ Cyfrowy blizniak

1 Nowoczesna edukacja

I Sztuka i Nauka

1 Zywe laboratoria/ strefa wspotpracy

Siedziba Future Labs, Zwierzyniecka 20

KIEROWNIK
dr Adam Olszewski

adam.olszewski@psnc.pl
tel. +48 510 117 254

REALIZOWANE PROJEKTY

INTELIGENTNE SPOLECZNOSCI

QL Future - cztowiek, planeta, klimat - hakaton
zaprzegajacy komputer kwantowy do pracy
dla dobra ludzkosci

Planet-ON - hakaton dla ratowania planety
& zielonego przemystu

ZDROWIE

Wait Safe - system kolejki gabinetowej dla
matych jednostek medycznych

Next Data Al - inkubacja narzedzi sztucznej
inteligencji, usprawniajgcych prace radiologa

ART & SCIENCE

Z chmur wida¢ wiecej - instalacja artystyczna
we wspotpracy z rezydentami z Uniwersytetu
Artystycznego

Hakaton PLANET- ON

PRZEMYSt 4.0

Shop4cf - aplikacje blizniaka cyfrowego i Al
dla poprawy ergonomii i wydajnosci stano-
wisk pracy w fabrykach VW i Bosch

EDUKACJA

Design Sprint - interdyscyplinarne warsztaty
produktowe IT/MED/ART

Design Thinking - inkluzywne warsztaty pro-
totypowania rozwigzan

PRZESTRZEN COWORKING

Ciagty wzrost spotecznosci i przestrzeni Fu-
ture Labs

BIBLIOSTACJA POBIEDZISKA - zaprojek-
towanie nowych funkcji, scenariuszy uzyt-
kowania, wnetrz, identyfikacji wizualnej i wy-
posazenia technicznego dla lokalnej biblioteki
w Pobiedziskach
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06 @ PCSS

PSNC AEROSPACE LAB

robotyka | BSP | autonomia | SI | przestrzen powietrzna

aerospacelab.psnc.pl

OBSZAR BADAWCZO
ROZWOJOWY

Dziatalnos¢ Zespotu koncentruje sie wokodt
zagadnienn autonomii pojazddw roboty-
cznych, gtéwnie latajacych i naziemnych
kotowych, w rozmaitych scenariuszach ustu-
gowych (aplikacyjnych). Zagadnienia akwi-
zycji informacji o otoczeniu systematyzuje
sensoryka. Dane te zasilajg procesy decyzyj-
ne, dokonujgce wielokryterialnych optymali-
zacji, wspierane mechanizmami sztucznej in-
teligencji (SI). Systemy dziatajg pod kontrolg
oprogramowania sterujgcego wielopozio-
mowo, od pojedynczego robota (drona)
i modutéw na jego poktadzie, po optymalne
zarzadzanie wieloma robotami. Niezaleznym,
ale nieroztgcznym obszarem jest otoczenie
prawne, w ktérym sg i beda realizowane bez-
zatogowe misje. Wszystkie wskazane pro-
cesy sg W obszarze zainteresowania i dziatal-
nosci Zespotu.

Projekt GOF2.0, praktyczne warsztaty

Zespot posiada i rozbudowuje infrastrukture
badawcza w ramach projektu AEROSFERA
- Lotnisko Rzeczy, dzieki czemu w Kakole-
wie powstaje osrodek badawczo-rozwojowy
i testowy, dedykowany autonomicznym
systemom zrobotyzowanym, zorientowa-
nym na swiadczenie ustug w scenariuszach
aplikacyjnych.

Zespot dysponuje nowoczesng baza labora-
toryjng, w sktad ktérej wchodza:

I Laboratorium Autonomicznej i Ener-

gooszczednej Infrastruktury Lotniska

1 Laboratorium Rozwoju Bezzatogowych
Statkéw Powietrznych

1 Laboratorium Bezpieczenstwa i Ochro-
ny Eksploatacji Lotniska

1 Laboratorium Rozwoju Systemoéw Kon-
troli Lotéw i Przestrzeni Powietrznej

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Autonomiczne roje robotyczne w roz-
budowanych scenariuszach, w misjach
wieloetapowych i z obstugg sytuacji
nietypowych

1 Nawigacja w srodowiskach bez dostepu
do danych satelitarnych, w obecnosci
przeszkod

1 Oprogramowanie do wielokryterialnie
optymalnego zarzadzania bezzato-
gowymi systemami powietrznymi

I Tworzenie, rozwdj i oferowanie ustug
opartych o bezzatogowe statki powie-
trzne

KIEROWNIK
mar inz. Piotr Szymaniak

piotr.szymaniak@psnc.pl
tel. +48 61858 5139

REALIZOWANE PROJEKTY

GOF 2.0 - demonstrator zintegrowanej miej-
skiej przestrzeni powietrznej (H2020-SESAR,
T. Piontek, P. Szymaniak)

PJ13 - W2 ERICA - Umozliwienie wprowa-
dzenia Zdalnie Sterowanych Systemoéw
Lotniczych w kontrolowanej przestrze-
ni powietrznej (H2020-SESAR, T. Piontek,
P. Szymaniak)

TAPAS - Towards an Automated and exPlain-
able ATM System (SESAR, P. Szymaniak; pod-
wykonawstwo)

Hangar w Kakolewie

Lot drondéw

PSNC Aerospace Lab
ul. Lotnicza 7, 62-065 Kakolewo
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DZIAL

FINANSOWO
KSIEGOWY

Gtéwna Ksiegowa
mar inz. Renata Wilnicka

Dziat Finansowo Ksie-
gowy odpowiedzialny jest
za rozliczanie finansowe
wszystkich sfer dziatalnos-
ci  Instytutu, zaczynajac
od dziatalnosci naukowo-
badawczej, a konczac na
dziatalnosci gospodarcze;j.

Gtéwnym zadaniem dzia-
tu jest dbanie o finanse
jednostki,
srodkow  pochodzacych
zroznych zréodet, w tym m.in.
z budzetu panstwa, od kra-
jowych instytucji finansujg-
cych badania oraz od insty-
tucji zagranicznych.

rozliczanie

Dziat Finansowo Ksiegowy
wspotpracuje z  innymi
komadrkami administracji
Instytutu oraz pracownika-
mi naukowymi w celu zas-
tosowania optymalnych
rozwigzan finansowych
umozliwiajagcych  sprawna
realizacje projektéow oraz
prowadzenie badan.

Kierownik
mgr Dorota Nosal

Podstawowym zadaniem
Dziatu Kadr jest prowadze-
nie dokumentacji zwigzanej
z zatrudnieniem pracowni-
kow (m.in. przygotowywanie
umow O prace, zgtaszanie
pracownikow do ubezpie-
czen spotecznych i ubez-
pieczenia zdrowotnego,
prowadzenie akt osobowych,
ewidencjonowanie czasu
pracy, prowadzenie spraw
zwigzanych z  badaniami
okresowymi). W zakresie
obowigzkéow  dziatu  jest
réwniez prowadzenie doku-
mentacji doktorantow, w tym
uczestnikéw  Srodowisko-
wego Studium Doktoranc-
kiego oraz Poznanskiej Szko-
ty  Doktorskiej Instytutow
Polskiej Akademii  Nauk.
Oprocz tego pracownicy
dziatu zajmuja sie sporzadza-
niem i rejestrowaniem umow
cywilno-prawnych oraz
umow  dotyczacych wolon-
tariatu. Dziat Kadr odpowia-
da réwniez za sporzadzanie
okresowej sprawozdawczos-
ci statystycznej w zakresie
zatrudnienia.

ZESPOL
DS. OBStUGI
PRAWNEJ

Kierownik
mgr Ewa Bartoszek

Zespot zapewnia Instytutowi
obstuge prawna majacg na
celu ochrone jego intereséw.

Zakres $wiadczenia obstugi
prawnej obejmuje w szcze-
golnosci: udzielanie porad
i konsultacji prawnych, wy-
dawanie opinii prawnych,
sporzadzanie i opiniowa-
nie umow, opiniowanie pod
wzgledem prawnym do-
kumentédw  wewnetrznych
Instytutu, opracowywa-
nie projektdow wewnetrz-
nych aktéw prawnych In-
stytutu, opiniowanie pod
wzgledem prawnym do-

kumentacji zZwigzanej
z zamowieniami pub-
licznymi i doradztwo

prawne przy jej sporzadza-
niu, reprezentowanie In-
stytutu W postepowa-
niach administracyjnych,
w postepowaniach przed or-
ganami wymiaru sprawiedli-
wosci w charakterze petno-
mochnika.

SEKRETARIAT
NAUKOWY

Kierownik
mgr Pawet Goderski

Do zadan Sekretariatu Nau-
kowego nalezy wspieranie
naukowcdow, ktorzy reali-
zZUjg projekty badawcze,
badawczo-rozwojowe czy
inwestycyjne, badz aplikuja
o ich finansowanie. Zespdt
specjalistow zatrudnio-
nych w Sekretariacie koor-
dynuje dziatania formalne
zZwigzane z realizacjg pro-
jektéw, jak i aplikowaniem
ograntyistypendiam.in. po-
przez: poszukiwanie zrodet
finansowania, informowa-
nie o zasadach sktadania
whioskow, prowadzenie ko-
respondencji z instytucjami
zewnetrznymi  dotyczacej
whnioskoéow, umow, raportow
z wykonanych projektow.
Sekretariat prowadzi spra-
wozdawczos¢ z dziatalnosci
Instytutu na potrzeby MEIN,
PAN i GUS, koordynuje au-
dyty realizowanych pro-
jektédw. Przygotowuje dane
i opracowania do ewalu-
acji, jak réwniez obstugu-
je stuzbowe wyjazdy za-
graniczne oraz wizyty gosci
zagranicznych.



SEKRETARIAT
DYREKTORA

Kierownik
mgr Agata Redmer

Sekretariat Dyrektora
wspiera i koordynuje wszel-
kie dziatania administracyj-
no-organizacyjne podej-
mowane przez Dyrektora
Instytutu, ustala terminarz
i organizuje spotkania
Dyrektora. Zapewnia wtasci-
wy i terminowy obieg do-
kumentdw oraz informaciji.
Prowadzi rejestry korespon-
dencji przychodzacej i wy-
chodzacej, faktur, wewnetrz-
nych aktéw prawnych,
petnomocnictw, zapytan
i odpowiedzi udzielanych
w ramach informacji pub-
licznej. Sekretariat Dyrekto-
ra organizuje takze obstuge
sekretarsko-biurowa, reda-
guje pisma, wystawia kra-
jowe delegacje stuzbowe.

DZIAL
KOMERCJALIZACJI
| PROMOCJI

Kierownik
mgr Elzbieta Kopinska

Dziat Komercjalizacji i Pro-
mocji jest jednym z ogniw
w procesie wykorzystywa-
nia i promowania wynikow
badan naukowych oraz in-
nowacyjnych rozwigzan.
Gtéwnym  celem  dziatu
jest pomoc w komercja-
lizacji odkry¢ naukowych
i nowatorskich technologii
opracowanych w Instytucie.
Zespdt  specjalistow  dzia-
ta na styku biznesu i nau-
ki tworzgc oferty na ustugi
Swiadczone przez Instytut,
wspotpracuje z kancelariami
patentowymi, zapewniajgc
ochrone wynalazkow i wyni-
kdédw badan naukowych.

Dziat zajmuje sie petna
obstuga marketingowa, PR,
a takze promocja osiggnied
oraz wizerunkiem wewne-
trznym jak i zewnetrznym
Instytutu.

DZIAL
WSPARCIA
BADAN

Kierownik
mgr Katarzyna Chojnacka

Gtéwnym zadaniem Dzia-
tu jest wsparcie kierow-
nikdw projektow, zaktadow,
pracowni i zespotdow po-
przez zapewnienie sprawnej
wspotpracy z jednostkami
wewnetrznymi Instytutu
oraz jednostkami zewnetrz-
nymi. Dziat wspiera pro-
ces realizacji projektow
naukowych w konteks-
cie organizacyjnym, jak
rowniez innych dziatan re-
alizowanych w Instytucie,
zwigzanych m.in. z organi-
zacjag konferencji czy spot-
karn naukowych. Nadzoruje
i koordynuje proces wydat-
kowania srodkdw w ramach
realizowanych projektow.
Dziat wspiera wszelkie dzia-
tania zwigzane z zatrudnia-
niem obcokrajowcow.

DZIAL
ZAOPATRZENIA
LABORATORIOW

Kierownik
mgr Agata Chmielewska

Dziat Zaopatrzenia Labora-
toridow jest odpowiedzialny
za dokonywanie zakupow
odczynnikdw, materiatow
laboratoryjnych, drobnego
sprzetu laboratoryjnego,
materiatow eksploatacyj-
nych na rynkach krajowych
i zagranicznych, na podsta-
wie wnioskow sktadanych
przez pracownikéw nau-
kowych. Prowadzi sprawy
odpraw celnych dostaw
Z importu, monitoruje wy-
datki z umdw zawartych
przez Instytut. Zajmuje sie
terminowym odbiorem
dokumentow dotycza-
cych zakupdw, sprawdza-
niem zgodnosci przesytek
ze specyfikacja zamowien
oraz realizacja reklamacji
jakosciowych i ilosciowych
dotyczacych zakupdw. Or-
ganizuje odbidér odpadow
chemicznych i biologicz-
nych oraz przygotowuje
zwigzane z tym dokumenty.
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DYAV A

GLOWNEGO
INZYNIERA

Kierownik
mar inz. Krzysztof Bak

Do zadan Dziatu w szcze-
gdélnosci  nalezy: admini-
strowanie obiektami Insty-
tutu; utrzymanie sprawnosci
technicznejurzadzeniobiek-
téw budowlanych; sktadanie
zamoéwien na  dostawy,
ustugi i roboty budowlane,
ustugi serwisowe urzadzen;
przygotowanie kosztoryséw
inwestorskich do proce-
dur przetargowych; udziat
w odbiorach robdt, ser-
wisow, napraw; rozliczanie
poszczegdlnych  komodrek
organizacyjnych Instytutu
za korzystanie z sieci inter-
netowej; sporzadzanie spra-
wozdan w zakresie ochrony
Srodowiska; przyjmowanie
dokumentéw finansowych
dotyczacych dostaw oraz
ustug i roboét budowlanych,
a takze ich kontrola meryto-
ryczna; kontrola dokumen-
tacji z przeprowadzonych
w Instytucie przegladow
okresowych i wykonywanie
przegladow budowlanych.

DYAV A
ORGANIZACYJNO
TECHNICZNY

Kierownik
mgr Grazyna Wawrzyniak

Dziat Techniczno-Organi-
zacyjny petni funkcje gospo-
darza obiektéw w zakresie

zapewnienia ogodlnego
porzadku i czystosci, za-
bezpieczenia i sprawnego
funkcjonowania budyn-

kdéw Instytutu. Dziat prow-
adzi zaopatrzenie w niez-
bedne artykuty, materiaty
administracyjne i uzytku
ogdlnego. Koordynuje gos-
podarke magazynowa i in-
wentaryzacyjng majatku
oraz uzytkowanie pojazddéw
stuzbowych. Zajmuje sie or-
ganizacja napraw sprzetu
oraz zamawianiem ustug
serwisowych. Prowadzi
takze sprawy zagranicznych
i krajowych przesytek kurier-
skich. Do zadan Dziatu nalezy
rowniez koordynowan-
ie dziatan w zakresie spraw
socjalnych, rozliczanie kosz-
tow zwigzanych z pobytem
pracownikow w osrod-
ku wypoczynkowym oraz
opieka nad obiektem oraz
przylegtym terenem osrod-
ka konferencyjno-szkolenio-
wego i wypoczynkowego
w Juracie.

DZIAL
OBSLUGI
OSRODKA NAUKI

Kierownik
Renata Schoenfeld

Dziat Obstugi Osrodka Nauki
ICHB PAN prowadzi rezer-
wacje oraz kompleksowa
obstuge sal konferencyjnych,
nadzoruje obstuge sprzetu
audiowizualnego, podejmu-
je dziatania marketingowe
promujgce Osrodek Nauki.

Petni funkcje gospodarza bu-
dynku B-10 i Osrodka Nauki
ICHB PAN w zakresie ogol-
nego porzadku i czystosci,
zabezpieczenia i sprawnego
ich funkcjonowania.

DZIAL DS. SYSTEMOW
ZARZADZANIA

| BEZPIECZENSTWA
INFORMACJI

Kierownik
mar Agnieszka tawniczak

Dziat ds. Systemoéw
Zarzadzania i Bezpieczens-
twa Informacji odpowia-
da za realizacje zadan
zwigzanych z zarzadza-
niem bezpieczenstwem
teleinformatycznym, bez-
pieczenstwem informa-
cji, w tym ochrong danych
osobowych, administracja
i nadzorem nad systemami
zarzadzania wdrozonymi
w Instytucie oraz admini-
stracja kont pocztowych.
Prowadzi nadzoér prac
zZwigzanych z opracowy-
waniem i wdrazaniem do-
kumentow  dotyczacych
bezpieczenstwa, udziela
wsparcia merytoryczne-
go pracownikom Instytutu
w zakresie wdrozonych sys-
temdéw informatycznych,
a takze zarzadza strong in-
ternetowa Instytutu oraz
strong Biuletynu Informacji
Publiczne;.
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DZIAL
OCHRONY
DANYCH

Kierownik
Natalia Szymkowiak

Dziat Ochrony Danych dba,
aby przetwarzanie danych
osobowych w Instytu-
cie odbywato sie zgodnie
Z zapisami unijnego roz-
porzadzenia dotyczgcego
ochrony danych osobowych,
potocznie nazywanym
RODO. Gtéwnym zadaniem
pracownikdw Dziatu jest
analizowanie i sprawdza-
nie zgodnosci przetwa-
rzania danych z obowigzu-
jacymi regulacjami, w tym
informowanie, doradzanie,
rekomendowanie  okreslo-
nych dziatan, udzielanie na
zgdanie zalecen w ramach
oceny skutkéw dla ochrony
danych oraz monitorowanie
wykonania tych zalecen.

DZIAL

ZAMOWIEN
PUBLICZNYCH

Kierownik
mgr inz. Katarzyna
Wielentejczyk

Dziat Zamoéwien Publicz-
nych jest odpowiedzialny
za przygotowanie i prze-
prowadzenie  postepowan
o udzielenie  zamodwie-
nia publicznego zgodnie
z przepisami ustawy Pra-
wo zamodwien publicznych
(Pzp). Do =zadan dziatu
nalezy sporzadzanie doku-
mentacji zwigzanej z prowa-
dzonymi postepowaniami,
sporzadzanie umoéw na do-
stawe materiatow, aparatu-
ry, rdznego rodzaju ustugi
i roboty budowlane, opra-
cowanie oraz aktualizowa-
nie regulacji wewnetrznych
Instytutu, w tym Regu-
laminu udzielania zamowien
publicznych w ICHB PAN,
opiniowanie trybu udzie-
lania zamdwien zgodnie
z Pzp, przygotowanie
planéw, sprawozdan oraz
prowadzenie rejestrow
z zakresu zamowien publicz-
nych.

DZIAL
INFORMATYCZNY

Kierownik
magr inz. Marcin Kicuta

Do zakresu dziatan Dzia-
tu nalezy administracja
ustugowymi systemami
informatycznymi Instytu-
tu; opieka techniczna nad
serwerami, komputerami
i sprzetem telefonicznym
i elektronicznym; zarzadza-
nie siecia komputerows;
wsparcie uzytkownikow
w zakresie obstugi kompute-
row; wsparcie zakupowe
w dziedzinie sprzetu elek-
tronicznego; tworzenie
specyfikacji przetargowych
oraz udziat w komisjach
przetargowych; obstuga
systemoéw telefonicznych
ICHB.

AUDYTOR
WEWNETRZNY

Kierownik
mgr Barbara Szelag

Audyt  wewnetrzny jest
dziatalnoscia niezalezna
i obiektywng, ktdérej celem
jest wsparcie Dyrektora
w realizacji celdw i zadan
Instytutu, poprzez dokony-
wanie systematycznej oce-
ny kontroli zarzadczej oraz
czynnosci doradcze.

Ocena ta dotyczy ade-
kwatnosci, skutecznosci
i efektywnosci systemu kon-
troli zarzadczej. Do zadan
audytora nalezy w szcze-
golnosci: realizacja zadan
audytowych zapewniaja-
cych i doradczych; prze-

prowadzanie czynnosci
sprawdzajacych stopien
wdrozenia zalecen; opra-
cowywanie rocznych

plandow audytu wewnetrz-
nego W oparciu o przeprow-
adzong i udokumentowang
analize ryzyka; wspodtpraca
z kierownictwem Instytutu
w zakresie analizy, oceny
i zarzadzania ryzykiem.
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DZIAL

ADMINISTRACYJNO
FINANSOWY PCSS

Kierownik
mar Arleta Rutkowska

Dziat dba o zaopatrzenie
W niezbedne materiaty ad-
ministracyjne. Koordynuje
gospodarke  magazynow3q
i inwentaryzacyjng majat-
ku oraz uzytkowanie po-
jazdéw  stuzbowych. Pro-
wadzi  sprawy zwigzane
z krajowymi i zagranicznymi
delegacjami stuzbowymi.
Zapewnia witasciwy i termi-
nowy obieg dokumentow
oraz informacji. Zajmuje sie
obstugg sprzedazy swiadcz-
onych ustug (wystawianie
faktur i nadzdér nad reali-
zacjg zlecen). Uczestniczy
W opracowaniu wnioskow
i sprawozdan o dofinanso-
wanie dziatalnosci naukowej
oraz wnioskoéw na inwestyc-
je aparaturowe, budowlane
a takze nadzoruje ich wydat-
kowanie. Jest odpowiedzial-
ny za przygotowanie i prze-
prowadzenie  postepowan
o udzielenie zamodwien pub-
licznych zgodnie z ustawa
Prawo zamoéwien. W ramach
dziatu swoje zadania realizu-
je Recepcja oraz Kancelaria.

DZIAL. WSPOLPRACY
Z OTOCZENIEM
SPOLECZNYM

| BIZNESOWYM

Kierownik
mgr inz. Damian Niemir

Dziat zajmuje sie szeroko
pojetg promocja i populary-
zacjg projektow, inicjatyw
i prac badawczych PCSS.
W ramach zadan dziatu
prowadzone sg gtéwne ser-
wisy informacyjne, kanaty
mediow spotecznoscio-
wych, newslettery komu-
nikacji wewnetrznej oraz
informacje intranetowe.
W PCSS dziat wspiera koor-
dynacje wydarzen, organi-
zacje stoisk informacyjnych
i demonstracyjnych, utrzy-
muje kontakt z mediami
i instytucjami zewnetrz-
nymi, redaguje teksty aktu-
alnosci, wspottworzy reda-
kcje konsorcjalnej telewizji
PIONIER.TV, jest wsparciem
koncepcyjnym dla realizacji
wielu przedsiewzied¢ z dzie-
dziny art&science, oprawy
graficznej i multimedialnej,
az po dziatania marketin-
gowe produktow PCSS.

DZIAL
OBSLUGI
PROJEKTOW
PCSS

Kierownik
mar Agnieszka Stoktosa

Do =zadan Dziatu nalezy
prowadzenie prac
zwigzanych z obstugg ad-
ministracyjno-finansowg
projektéw realizowanych
przez PCSS. Dotyczy to
W szczegdlnosci  uczest-
niczenia w przygotowa-
niu wnioskéw o dofinanso-
wanie projektéw ze Zrddet
pomocowych pod katem
zgodnosci z wytycznymi fi-
nansowymi odpowiednich
programow i projektow.

Dziat bierze udziat w przy-
gotowaniu projektéw umow
z instytucjami finansujacymi
i nadzoruje poprawne wy-
datkowanie srodkdéw w ra-
mach projektow.

ZESPOL
OBSLUGI
PRAWNEJ
PCSS

Koordynator
mar Piotr Gabriel

Dziat zajmuje sie w szcze-
gdlnosci udzielaniem po-
rad, konsultacji prawnych
i wyjasnien co do tresci
obowigzujacych przepisdéw
prawa. W zwigzku z tym
sporzadzane s3g réwniez
opinie prawne, akty nor-
matywne i inne akta (np.
decyzje). Radcy prawni
biorg udziat w pracach
komisji i zespotach prob-
lemowych powotywanych
w Instytucie. Ponad-
to, reprezentuja PCSS
w  postepowaniu  przed
sgdami, organami adminis-
tracji, urzedami i innymi or-
ganami.
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KSZTALCENIE

DOKTORANTOW

POZNANSKA SZKOtA DOKTORSKA
INSTYTUTOW PAN

psd-ipan.ichb.pl

Poznanskg Szkote Doktorskg Instytutow
Polskiej Akademii Nauk (PSD IPAN) prowa-
dzg wspdlnie Instytut Chemii Bioorgani-
cznej PAN, Instytut Dendrologii PAN, In-
stytut Fizyki Molekularnej PAN, Instytut
Genetyki Cztowieka PAN, Instytut Genetyki
Roslin PAN.

Ksztatcenie doktorantéw odbywa sie
w nastepujacych dyscyplinach:

1 nauki biologiczne (ICHB PAN, ID PAN),
1 nauki chemiczne (ICHB PAN),

1 nauki medyczne (IGCz PAN),

1 nauki fizyczne (IFM PAN)

1 rolnictwo i ogrodnictwo (IGR PAN).

Rekrutacja do PSD IPAN odbywa sie w try-
bie ciggtym, w rytmie pozyskiwania $rod-
kdw na realizacje projektéw naukowych,
a ogtoszenia o naborze nowych doktorantow
zamieszczane sg m.in. na stronie internetowej
PSD IPAN, EURAXESS oraz na stronach in-
ternetowych instytutéw wspdtprowadzacych
Szkote Doktorska.

Przepisy regulujace rekrutacje oraz funk-
cjonowanie Szkoty zamieszczone sg w Regu-
laminie PSD IPAN, Regulaminie Rekrutacji
do PSD IPAN, oraz w Programie Ksztatcenia.
Mozna sie z nimi zapozna¢ m.in. na stronie
internetowej lub na stronach BIP poszcze-
golnych instytutow.

Zajecia prowadzone sg przez wykwalifiko-
wanych wyktadowcdéw potrafigcych nie tylko
dzieli¢ sie wiedza, ale takze pasjg do nauki.
Wyniki badarh wchodzacych w zakres prac
doktorskich publikowane sg w czasopismach
0 zasiegu miedzynarodowym o wysokim
wspotczynniku oddziatywania, a srodki na
stypendia oraz badania pozyskiwane sg
z grantéw instytucji finansujgcych nauke.

Wg stanu na 1 czerwca 2023, w PSD IPAN
ksztatci sie 80 doktorantéw: ICHB PAN - 8
chemikdw, 32 biologdw; ID PAN - 8 biologdw,
IFM PAN - 6 fizykdw molekularnych; IGR PAN
- 11 agrobiologdéw, IGCz PAN - 15 biologéow
medycznych. Wiekszos$¢ uczestnikow ksztat-
cenia stanowiag kobiety. 22 doktorantéw po-
chodzi spoza Polski, z krajow takich jak: Alba-
nia, Indie, Kamerun, Liban, Nigeria, Pakistan,
Turcja, Ukraina oraz Wietnam.

Zapraszamy mtodych, ambitnych, zafascy-
nowanych nauka mtodych ludzi do zdoby-
wania wiedzy i doswiadczenia w Poznanskiej
Szkole Doktorskiej Instytutow Polskiej Aka-
demii Nauk, a tym samym do rozwijania
swoich pasji oraz kariery naukowej w naszych
instytutach.

dr hab.

MARIOLA
DUTKIEWICZ

prof. ICHB PAN

psd-ibch@ibch.poznan.pl

tel. +48 61852 85 03
wewn: 1195, 1431, 1121

SRODOWISKOWE STUDIUM
DOKTORANCKIE ICHB PAN

portal.ichb.pl/srodowiskowe-
studium-doktoranckie-ichb-pan/

Srodowiskowe  Stu-
dium  Doktoranckie
ICHB PAN (SSD ICHB
PAN) istnieje od 1994
roku, kiedy to zostato
powotane przez ow-
czesnego Dyrektora
ICHB prof. Andrzeja Legockiego. Funkcje ki-
erownika Studium przez wiele lat petnit prof.
Adam Kraszewski, obecnie zastepuje go na
tym stanowisku dr hab. Mariola Dutkiewicz.
Ze wzgledu na zmiany wprowadzone Ust-
awa z dnia 28 lipca 2023 r. o zmianie ustawy
- Karta Nauczyciela oraz niektérych innych
ustaw (w tym “Przepisy wprowadzajgce
ustawe - Prawo o szkolnictwie wyzszym
i nauce, z dnia 20 lipca 2018 r”) dziatalnos¢
Studium zostanie zakoriczona z dniem 31
grudnia 2024 r.

Absolwenci SSD ICHB PAN wraz z prof. Adamem Kraszewskim
i prof. Markiem Figlerowiczem podczas ceremonii wreczania
dyplomoéw

Srodowiskowe  Studium  Doktoranckie
prowadzi ksztatcenie w zakresie chemii
i biologii w formie stacjonarnej.

Od poczatku dziatalnosci przyjeto do
SSD ICHB PAN okoto 350 stuchaczy,
ktérzy wykonywali swoje prace doktorskie
w ICHB PAN oraz innych poznanskich
i podpoznanskich instytutach naukowych.
W czerwcu 2023 r. na liscie stuchaczy Stu-
dium pozostawato jeszcze 30 osob.
Przygotowujgc mtodych naukowcdw do sa-
modzielnego prowadzenia twdrczej pracy
badawczej Studium wyksztatcito wielu dok-
toréw, a blisko 190 z nich uzyskato stopien
doktora decyzjg Rady Naukowej ICHB PAN.
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OSRODEK WYDAWNICTW

NAUKOWYCH

Osrodek Wydawnictw Naukowych (OWN)
zostat zatozony w roku 1991 afiliowany przy
Oddziale Polskiej Akademii Nauk w Pozna-
niu. W roku 2001 wtgczono OWN do Instytu-
tu Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii
Nauk w Poznaniu. Od momentu powstania
Osrodek zajmuje sie redakcjg tekstéw nau-
kowych, ttumaczeniami i koordynacja proce-
su wydawniczego ksigzek, czasopism i mate-
riatdow konferencyjnych. W OWN wydawano,
miedzy innymi, nastepujgce czasopisma na-
ukowe: Molecular Physics Reports; Quarter-
nary Studies in Poland, Kliniczna Perinato-

dr ANDRZEJ
WOJTOWICZ

own@man.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03
wewn.1209

logia i Ginekologia; Computational Methods
in Science and Technology; Archives of Peri-
natal Medicine; Chirurgia Narzadow Ruchu
Ortopedia Polska, Ultrasonografia w Gine-
kologii i Potoznictwie, Perinatologia, Neona-
tologia i Ginekologia, Seminars on Perinatal
Medicine i Archives of Electrical Engineering.

Od roku 2004 Osrodek Wydawnictw Na-
ukowych bierze udziat w pracach redakcy-
jnych zwigzanych z wydawaniem kwartalni-
ka Nauka (t3cznie 80 tomdw), a od roku 2011
uczestniczy w procesie wydawniczym kwar-
talnika BioTechnologia (1acznie 48 tomow).

Ponadto, Osrodek wydaje rézne rodzaje
ksigzek naukowych, jak: podreczniki, mono-
grafie, ttumaczenia i materiaty konferen-
cyjne. W ciggu ponad 32 lat dziatania OWN
opublikowat ponad szeséset ksigzek i czaso-
pism naukowych, gtdwnie z dziedziny medy-
cyny, biochemii, biotechnologii i nauk kom-
puterowych.

W 2019 roku zainicjowano cykl ksigzek
popularno-naukowych [nstytut Chemii Bio-
organicznej PAN poleca. W serii ukazaty sie:
S. Roosth Syntetyczne. Jak zrobiono Zycie,
E.O. Wilsona O pochodzeniu kreatywnos-
ci, S.J. Heinego DNA to nie przeznaczenie,
B. Barresa Autobiografia transpfciowego
naukowca oraz C. Laluezy-Foxa Genetyczna
historia nierdwnosci.

W Osrodku Wydawnictw Naukowych po-
wstajg rowniez wydania pro publico bono

oraz okazjonalne, stanowigce uzupetnie-
nie do réznego typu nagrdd lub konfe-
rencji, m.in. Teorya jestestw organicznych
J. Sniadeckiego, Akademia, tryptyk i flamingi.
Krotka historia budowy Osrodka Nauki PAN
w Poznaniu A.B. Legockiego, Gdy bocian
przybywa zbyt wczesnie C. Amiel-Tison,
D. Vidyasagara, Wiek i starzenie S. Rattana.

Od momentu zatozenia dziatalnoscig wy-

dawnicza Osrodka kieruje dr Andrzej Wojto-
wicz.

Journal of Biotechnology, Computational Biology and Bi

QUARTERLY Volume 104(2) ¢ 2023

phytochemicals di-O-acetylated alginate.
Sarcochlomys pulcherina

bioforffication Candla aurs

blocompatiblity
biofertiizers

antifungals

Diabetes Medlus
antioxidants

anller-derlved colagen

COMPUTATIONAL METHODS
IN SCIENCE AND TEGHNULBGY
www.cmst.ev

Volume 28 (4) ¢ (2022) ¢ QUARTERLY JOURNAL

BIOTECHNOLOGIA

Kwartalnik BioTechnologia wydawany jest przez Instytut
Chemii Bioorganicznej PAN i Komitet Biotechnologii PAN,
pod kierownictwem prof. dr. hab. Marka Figlerowicza (re-
daktor naczelny) i dr Agaty Tyczewskiej (z-ca redaktora
naczelnego). Poruszana tematyka obejmuje obszary bio-
technologii, biologii obliczeniowej oraz bionanotechnologii.
Czasopismo wydawane w jezyku angielskim znajduje sie
w Wykazie czasopism naukowych i recenzowanych mate-
riatdw z konferencji miedzynarodowych oraz wydawnictw
monografii naukowych MEIN i ma przyznane 70 pkt. Pub-
likowane artykuty zamieszczane sg w Internecie w trybie
Open Access na platformie Termedii.

COMPUTATIONAL METHODS IN SCIENCE
AND TECHNOLOGY

Computational Methods in Science and Technology, to
kwartalnik wydawany przez OWN i Poznarnskie Centrum
Superkomputerowo-Sieciowe, pod redakcjg prof. dr. hab.
Krzysztofa W. Wojciechowskiego, dr. Macieja Stroinskiego
i prof. dr. hab. Jana Weglarza. Artykuty dotyczg metod
obliczeniowych i technologii informatycznych. Sa one
dostepne w Internecie w trybie Open Access na platformie
PCSS.
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Carles Lalueza-Fox

Genetyczna historia

nieréwnosci

Instytut Ches

CARLES LALUEZA-FOX

Genetyczna historia
nieréwnosci
Poznan 2023

Od ponad dekady $wiat
z zapartym tchem, a czesto
i zdziwieniem, przyglada sieg,
jak archeogenomika ujawnia
kolejne fakty dotyczace historii
biologicznej cztowieka. W re-
zultacie, zaczeli$my dostrzegad,
ze nasze wyobrazenia na temat
przesztosci nie zawsze znajdu-
ja potwierdzenie w twardych
danych genetycznych. Ksigzka
Carlesa Laluezy-Foxa stanowi
kolejny kamiern milowy na tru-
dnej drodze odkrywania prawdy
o nas samych i cywilizacji, jakg
tworzymy. Ukazuje ona, ze ar
cheogenomika jest zrodtem
informacji nie tylko o naszym

pochodzeniu i przesztych mi-
gracjach, lecz takze o relacjach
miedzyludzkich. Obraz wytania-
jacy sie z tych badan jest dos¢
ponury, wskazuje bowiem, iz
nieréwnos¢ i niesprawied|iwosé
stanowig jeden z podstawowych
elementéw, wokét ktérych ufor-
mowaly sie spotecznosci ludzkie
na wszystkich poziomach ich or-
ganizacji, poczawszy od rodzi-
ny, a na panstwie skofczywszy.
Ksigzka odstania szereg zjawisk
dotychczas  niedostrzeganych
lub pomijanych w tzw. oficjalnej
historii, stanowi zatem wazny
glos w toczacej sie obecnie
ogdlnoswiatowe] debacie na
temat podstawowych wartos-
ci i praw cztowieka. | Marek
Figlerowicz

autobiografia

transpiciowego
naukowca

BEN BARRES

BEN BARRES

Autobiografia transptciowego
naukowca

Poznan 2020

Ksigzka Bena Barresa to nie
tylko  autobiografia  stynne-
go naukowca, profesora
neurobiologii na Uniwersyte-
cie Stanforda, lecz takze rodzaj
przestania lub raczej testamen-
tu, napisanego krétko przed

$miercia  przez  czlowieka,
ktéremu przydarzyto sie spo-
gladac na zycie z wielu bardzo
réznych perspektyw. Chciatbym
ja zatem poleci¢ wszystkim
zafascynowanym niezwykta
ztozonoscig ludzkiego mdzgu,
jak i tym, ktérzy pragng lepiej
zrozumieé ztozonos¢ natury
cztowieka. | Marek Figlerowicz

EDWARD O. WILSON
O pochodzeniu kreatywnosci
Poznan 2020

W trudnych czasach pandemii
COVID-19, sktaniajgcych do
zadumy nad ludzka bezsilnoscig
wobec sit natury, chciatbym
zarekomendowad Paristwu
ksigzke amerykanskiego biolo-
ga i zoologa Edwarda Osborna
Wilsona zatytutowang ,O po-
chodzeniu kreatywnosci”. Jej
autor uznawany jest za jednego
z tworcdw wspotczesne] socjo-
biologii — dyscypliny naukowe;j,
starajgcej sie wyjasni¢ zacho-
wania spoteczne przez rozpat-
rywanie ich w kontekscie dob-
oru naturalnego. Ten pierwotny

aspekt cztowieczenstwa przez
lata umykat uwadze nie tylko
biologdéw, ale i humanistéw.
Bedac zaréwno twdrcami, jak
i produktami skrajnie antropo-
centrycznej cywilizacji, rzadko
zastanawiamy sie nad tym, ze
nasze zachowania sg wynikiem
doswiadczern  zdobytych nie
podczas ostatnich 10 tysiecy,
lecz co najmniej 200-300 tysie-
cy lat, ze jedyng drogg prowa-
dzacg do zrozumienia natury
czfowieka jest poznanie jego
historii biologicznej. | Marek
Figlerowicz

Steven J. Heine

DNA

to NIE
PRZEZNACZENIE

STEVEN J. HEINE

DNA to nie przeznaczenie.
Niezwykly i zupetnie btednie
rozumiany zwigzek migdzy toba
a twoimi genami

Poznan 2020

Chociaz petna sekwencja ge-
nomu cztowieka znana jest od
prawie 20 lat, nadal nie po-
trafimy czytaé jej ze zrozumie-
niem. W jakim stopniu wynika
to z braku wiedzy, a w jakim
z naszych uprzedzen i stereo-

typéw? Czy zapisana w se-
kwencji genomu informacja jest
jednoznaczna i czy kiedykol-
wiek uda sie rozszyfrowac jg do
korica? Steven J. Heine zadaje
w swej ksigzce rowniez wiele
innych  fascynujacych  pytan.
Warto sie z nig zapoznaé, nawet
jesli nie na wszystkie stawiane
pytania otrzymamy satysfakcjo-
nujgce odpowiedzi. Gorgco
polecam te ksigzke czytelni-
kom zainteresowanym, w jaki
sposdb  kultura  wytworzona
przez cztowieka wptywa na ro-
zumienie jego wiasnej biologii.
| Marek Figlerowicz

SYNTETYCZNE

Jak zrobiono zycie

Sophia
ROOSTH

SOPHIA ROOSTH

Syntetyczne.
Jak zrobiono zycie

Poznan 2019

Sophia Roosth zajmuje sie
antropologig ~ kulturowa na
Woydziale Historii Nauki  Uni-
wersytetu Harvarda. Nie jest
biologiem czy biochemikiem,
na co mogtby wskazywac tytut
ksigzki. W odréznieniu od klasy-
cznych antropologoéw, ktorzy

badali zwyczaje odlegtych ple-
mion, autorka spedzita pare lat
w laboratoriach MIT, obserwu-
jac plemie biologow syntety-
cznych. Interesowato jg nie tylko
to, czym sie zajmuja, ale przede
wszystkim to, w co wierza, jak
postrzegaja Swiat i jak wptywa
to na sposdb, w ktdry uprawiaja
nauke.

Ksigzka ta nie jest zatem po-
drecznikiem dla oséb prag-
nacych zajmowal sie biologiag
syntetyczng. Zaciekawita nas
z catkowicie innych powoddéw.
Po pierwsze, ukazuje, w jaki
sposéb prowadzone s3 nad-
zwyczaj nowatorskie badania
w wiodacych oérodkach nau-
kowych, jak kreowane s3 teorie
i podejscia badawcze, jak
przetamywane sg stare i two-
rzone nowe schematy myslowe.
Po drugie, pokazuje, jakie py-
tania, watpliwosci oraz obawy
wzbudzajg wszelkie idee i dz-
iatania zmierzajagce do popra-
wiania lub  zmodyfikowania
wytworéw natury. Zachodzacy
w ostatnich latach niezwykle
dynamiczny rozwdj nauk o zyciu
wymaga podjecia szerokiej dys-
kusji przygotowujgcej wspotcze-
sne spofeczenstwa do lepsze-
go zrozumienia praktycznych
skutkéw  wielu  przetomowych
odkry¢. Ksigzka ta stanowi do-
skonaly wstep do tego typu
rozwazan, uswiadamia bowiem,
jak rézne i nieoczekiwane moga
by¢ reakcje na nowe mozliwos-
ci oferowane przez medycyne
oraz biotechnologie. | Marek
Figlerowicz
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BIBLIOTEKA
ICHB PAN

W Bibliotece dostepnych jest ok. 4200
pozycji  ksigzkowych  skatalogowanych
w wersji elektronicznej dostepnej on-line.
S3 to ksigzki z takich dziedzin jak che-
mia organiczna i nieorganiczna, biologia
molekularna, biochemia, genetyka. Bib-
lioteka posiada takze unikatowy zbidr
ponad 100 tytutdw czasopism naukowych
w wersji drukowanej. Obecnie czasopisma
z grupy Nature i Science, Elsevier, Spring-
er, Wiley, Taylor and Francis oraz Springer
(tacznie ponad 524 tytuty) dostepne sg
w formie on-line. Dzieki dziatalnosci Bib-
lioteki pracownicy Instytutu majg dostep
do baz danych Reaxys, Scopus oraz Web
of Science.

POZNANSKI
CHOR
KAMERALNY
PAN

Poznanski Chor Kameralny Polskiej Aka-
demii Nauk powstat w pazdzierniku 2011
roku z inicjatywy prof. Jana Barcisze-
wskiego z Instytutu Chemii Bioorga-
nicznej, przy aprobacie i petnej akceptacji
Dyrektora Instytutu. Choér skupia gtéwnie
doktorantéw i pracownikéw Instytutu -
mitosnikdw $piewu, ktérych oprécz pra-
cy naukowej, taczy pasja muzykowania
choéralnego. Zaden z cztonkéw zespotu nie

jest z wyksztatcenia muzykiem, wszyscy
chdérzysci s amatorami w pozytywnym
tego stowa znaczeniu, kochajg muzyke.

Prowadzeniem choéru zajeta sie dr Ali-
cja Szeluga - dyrygentka jednego z naj-
lepszych zespotéw dziewczecych w Eu-
ropie - Choéru Dziewczecego SKOWRONKI
w Poznaniu.

Wspodtpraca mtodych naukowcodw i ich dy-
rygentki bardzo szybko przyniosta oczeki-
wanerezultaty w postaciudanychwystepow
podczas miedzynarodowych sympozjéw
i sesji naukowych organizowanych
w ICHB PAN oraz w poznanskim Oddziale
PAN. Choér uswietnit rowniez uroczystg se-
sje Zgromadzenia Ogdlnego PAN z okazji
60-lecia Polskiej Akademii Nauk w Pow-
sinie. Coroczne koncerty zespotu ciesza
sie duzym zainteresowaniem i uznaniem
wsrod poznanskich melomanow.




PANGEN

Laboratorium PANgen to nowoczesne
laboratorium diagnostyki molekularnej zlo-
kalizowane w kampusie ICHB PAN przy
ul. Wieniawskiego 17/19. Oferta diagnos-
tyczna laboratorium jest sukcesywnie po-
wiekszana w odpowiedzi na biezgce po-
trzeby zaréwno klientéw indywidualnych,
jak i biznesowych. W czerwcu 2023 roku
nawigzano wspotprace ze specjalistami
w zakresie alergologii oraz chordb tropi-
kalnych i diagnostyki boreliozy, skutkiem
czego byto utworzenie poradni lekarskich.
Poradnia alergologiczna oferuje bezinwa-
zyjna diagnostyke alergii wziewnych, po-
karmowych, alergii na jad owaddw, gluten
oraz mileko, a takze konsultacje w podej-
mowaniu decyzji dotyczacej rozpoczecia
immunoterapii. Osobom wybierajgcym sie
na dalekie, tropikalne wakacje, PANgen
oferuje konsultacje z lekarzem medycyny
podrézy. Podczas wizyty pacjenci otrzy-
majg zalecenia dotyczgce wyjazdu, hi-
gieny oraz profilaktyki choréb tropikalnych
i wypetnig kwestionariusz przedwyjazdowy.

Aktulana oferta laboratorium Pangen
dostepna jest na stronie: www.pangen.pl

FUNDACJA
ICHB PAN

Fundacja ICHB PAN dziata
od 2018 roku. Do grona jej
Fundatorow zaliczaja sa
wybitni przedstawiciele
Srodowisk naukowych sk-
upieni  wokdt  Instytutu
Chemii Bioorganicznej Pol-
skiej Akademii Nauk w Poznaniu. Zatozeniu
Fundacji przyswiecata idea promowania na-
uki oraz nawigzywania dialogu i efektywnej
wspotpracy miedzy partnerami reprezentu-
jacymi sfery nauki i biznesu.

Pierwsze piec lat dziatalnosci Fundacji byto
czasem jej dynamicznego rozwoju. Fun-
dacja z powodzeniem realizowata projekty
o zasiegu lokalnym, krajowym i miedzynaro-
dowym. Mozna do nich zaliczy¢ organizacje
anglojezycznej konferencji naukowej ,RNA
goes viral” w dwodch edycjach oraz krajowej
konferencji naukowej ,,Nauki spoteczne wo-
bec kryzysu pandemii COVID-19”, realizacje
projektu ,Patenty ICHB PAN dla gospodar-
ki”. Fundacja stale wspiera dziatalnos$¢ Insty-
tutu Chemii Bioorganicznej PAN w zakresie

promociji, transferu technologii, organizacji
wydarzern naukowych i popularnonauko-
wych.

Fundacja jest otwarta na wspdtprace, o czym
Swiadczg projekty realizowane we wspotpra-
cy z Wydziatem Nauk Politycznych i Dzien-
nikarstwa UAM, Instytutem Filmu, Mediéw
i Sztuk Audiowizualnych Wydziatu Filologii
Polskiej i Klasycznej UAM, Teatrem Wielkim
im. Stanistawa Moniuszki w Poznaniu czy
Aquanet Laboratorium Sp. z o.0.

Planowane na przysztos¢ dziatania, zwigzane
z celami statutowymi Fundacji, obejmu-
ja m.in. wspieranie zintegrowanych dziatan
zwigzanych z rozwojem nauki i gospodar-
ki, aktywny udziat w procesie transferu in-
nowacji, dziatalnos¢ szkoleniowg zwigzang
z krzewieniem postepu naukowo-tech-
nicznego i gospodarczego, udzielanie po-
mocy polskiemu $rodowisku naukowemu
w realizacji zadan w dziedzinie nauki i rozwo-
ju kadry naukowej, dydaktyki i tworzenia
nowych, miedzyuczelnianych kierunkéw
ksztatcenia, wspieranie przedsiebiorczos-
ci ze szczegdlnym uwzglednieniem przed-
siebiorczosci akademickiej, promowanie
idei integracji europejskiej oraz szeroko ro-
zumianej europejskiej wspodtpracy naukowej
i gospodarczej, wspieranie umiedzynaro-
dowienia nauki w Polsce, prowadzenie
dziatan edukacyjnych, w szczegdlnosci
w obszarach nauk o zyciu.
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LOKALIZACJE
INSTYTUTU

PSNC FUTURE LABS INTELIGENTNA
PRZESTRZEN LABORATORIOW
PRZYSZtOSCI

2. ul. Zwierzyniecka 20

W historycznym budynku przy ulicy Zwierzynieckiej
20 (secesyjna kamienica) dziata zyjgce laboratorium
PSNC Future Labs. To miejsce jest jednym z najno-
woczesniejszych laboratoridow innowacji spotecznych
w Poznaniu. Realizowane sg tu projekty spoteczne,
odbywajg sie artystyczne przedsiewziecia oraz wy-
darzenia naukowe i biznesowe. Od 2011 roku w bu-
dynku funkcjonuje takze pierwsza w Poznaniu, tzw.
strefa coworkingowa.

KAMPUS N-W ICHB PAN

1a. ul. Wieniawskiego 17/19 | 1b. ul. Wieniawskiego 21/23

1c. ul. Noskowskiego 10 | 1d. ul. Noskowskiego 12/14

W obrebie kampusu Noskowskiego-Wie-
niawskiego (N-W) znajduje sie gtdwna
siedziba Instytutu, nowoczesne labora-
toria biologiczno-chemiczne, sale konfe-
rencyjne, a takze Centrum Innowacyjnos-
ci i Edukacji Spotecznej (w zabytkowej
kamienicy przy ul. Wieniawskiego 21/23),
zZapasowa serwerownia i drugie centrum
zarzadzania siecig PCSS.

POZNAN

CENTRUM BADAWCZE
POLSKIEGO INTERNETU
OPTYCZNEGO

3. ul. Jana Pawta 10

Gtéwna siedziba PCSS - kompleks obejmujgcy trzy budynki: budynek sal technologic-
znych (BST) w ktérym na dwoch poziomach miesci sie Gtéwne Centrum Danych PCSS
o powierzchni 1600 m2 oraz budynki A i B w ktérym zlokalizowanych jest 14 laboratoriéw
badawczych PCSS, Centrum Zarzadzania Siecig, Studio Telewizji Naukowej PIONIER.TV,
sale konferencyjne oraz pokoje pracownikow.
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LOKALIZACJE

INSTYTUTU
POLSKA

OSRODEK
KONFERENCYJNO
SZKOLENIOWY

| WYPOCZYNKOWY

1. ul. Gotebiowskiego 3, Jurata

Osrodek wykorzystywany jest przez Instytut w ramach dziatalnosci statutowej do orga-
nizowania spotkan naukowych i szkoleniowych oraz jako dom pracy twérczej i baza nocle-
gowa dla pracownikdéw uczestniczacych, w realizowanych wraz z Polskg Akademia Nauk
zadaniach z zakresu dziatalnos$ci upowszechniajgcej nauke, polegajagcych miedzy innymi na
organizacji corocznych letnich spotkan z nauka - ,,Nauka na wakacjach”.

ZESPOL PALACOWO
PARKOWY W TURWI

2. ul. Szkolna 4, Turew

Patac w Turwi to miejsce nierozer-
walnie zwigzane z historig, trady-
cjg oraz dziedzictwem kulturowym
Polski. Niegdys modelowe gospo-
darstwo rolne nalezace do rodu
Chtapowskich i kolebka idei pra-
cy organicznej, dzis jest miejscem,
ktérego potencjat odkrywany jest
na nowo. Instytut jest wtascicielem
zespotu patacowo-parkowego od
pazdziernika 2022 r.

JURATA

POZNAN

¢
KAKOLEWO Q Q

TUREW

LOTNISKO KAKOLEWO (EPPG)
PSNC AEROSPACE LAB

3. Lotnisko Kakolewo, Kakolewo

Nowoczesna przestrzen laboratoriow
oraz hangar do testéw Bezzatogowych
Statkow Powietrznych (BSP) o tacznej
powierzchni 2000 m?, w ktérym prowa-
dzone s3 prace badawczo-rozwojowe
w zakresie zastosowan bezzatogowych
statkdw powietrznych, systemdw auto-
nomicznych i systemoéw kontroli lotow.
Potozone w gminie Grodzisk Wielkopol-
ski, 58 km od centrum Poznania.

185



GLOSARIUSZ

ABM Agencja Badan Medycznych

EIC Europejska Rada ds. Innowacji
/ European Innovation Council

FNP Fundacja na Rzecz Nauki Polskiej

H2020 Horyzont 2020

HE Horyzont Europa

NCBiR  Narodowe Centrum Badan i Rozwoju
NCN Narodowe Centrum Nauki

POIR Program Operacyjny Inteligentny Rozwdj

KONTAKT

Koordynacja i nadzér | Agnieszka Konrad akonrad@ibch.poznan.pl

Edyta Koscianska edytak@ibch.poznan.pl

Projekt, realizacja, zdjecia | ODD DOT Dorota Moniuszko hello@dorotamoniuszko.com

Druk i oprawa | Mos i kuczak, Poznan

W publikacji wykorzystano zdjecia autorstwa pracownikéw i doktorantéw ICHB PAN, w tym Konrada
Kuczyniskiego, Magdaleny Madaj, Macieja Rutkowskiego, Donaty Sikorskiej, Andrzeja Wéjtowicza.




ul. Z. Noskowskiego 12/14
61-704 Poznan

portal.ichb.pl/
facebook.com/ICHBPAN/

twitter.com/ichbpan



