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RECENZJA
Osiagnigcia naukowego i1 aktywnosci naukowej, Pani dr inz. Anny Piaseckiej, adiunkta
w Zaktadzie Metabolomiki Funkcjonalnej Roslin, Instytutu Chemii Bioorganicznej Polskiej
Akademii Nauk w Poznaniu, w zwiazku z postepowaniem o nadanie stopnia naukowego
doktora habilitowanego w dziedzinie nauk Scistych i przyrodniczych, w dyscyplinie nauk
chemicznych/biologicznych

Formalna podstawa recenzji

1. Recenzj¢ wykonano na podstawie Uchwaty nr 91/2024 Rady Naukowej Instytutu
Chemii Bioorganicznej PAN z dnia 24 pazdziernika 2024 r. w sprawie powolania
Komisji habilitacyjnej w postepowaniu nadania stopnia doktora habilitowanego dr
Annie Piaseckiej

2. 2. Na podstawie art. 221 ust.5 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie
wyzszym i nauce (Dz.U. z 2018 r. poz, 1668 ze zm.)

3. Dokumentacji Habilitantki zawierajace;j:

a. Dane wnioskodawcy

b. Whniosek przewodni

c. Kopie prac wechodzacych w sktad osiggniecia naukowego

d. Kopi¢ dokumentu potwierdzajacego posiadanie stopnia doktora
e. Autoreferat

f. Wykaz osiggnie¢ naukowych

g. Kopig¢ dokumentow potwierdzajacych okreslone osiggnigcia (staze naukowe, granty,

nagrody)

h. Oswiadczenia wspotautorow

Sylwetka Habilitantki

Pani dr inz. Anna Piasecka uzyskata tytul magistra biotechnologii z wyr6znieniem w
2009 r. na Uniwersytecie im. Adama Mickiewicza w Poznaniu. Tytul Jej pracy magisterskiej
brzmial: "Charakterystyka dysmutaz ponadtlenkowych w wybranych gatunkach roslin
Brassica". W 2013 roku uzyskala stopien doktora nauk rolniczych, takze z wyréznieniem, w
Instytucie Genetyki Roslin Polskiej Akademii Nauk w Poznaniu na podstawie rozprawy:
"Zmiany w profilach fenolowych metabolitow wtérnych w roslinach jeczmienia (Hordeum
vulgare L.) poddanych stresowi niedoboru wody". Metabolomika od poczatku Kkariery
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naukowej byta gléwnym nurtem badan Kandydatki, czego dowodem sa wczesniej zajmowane
stanowiska: w latach 2011-2014 byla asystentem w Zespole Metabolomiki IGR PAN w
Poznaniu, a nastepnie w latach 2015-2020 zajmowala stanowisko starszego specjalisty w
Zaktadzie Metabolomiki Funkcjonalnej Roglin, Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN w
Poznaniu, w ktérym obecnie pracuje na stanowisku adiunkta.

Opinia o osiagnieciu naukowym

Osiggnigciem stanowiacym podstawe do ubiegania si¢ o stopien naukowy doktora
habilitowanego sg powiazane tematycznie prace pod wspolnym tytutem:

»Identyfikacja markerow metabolomicznych w roslinach z rodziny Poaceae i Brassicaceae
zwigzanych z odpowiedzig na stresy abiotyczne i biotyczne™.

W skiad osiagniecia wehodzi osiem publikacji:

H1. Piasecka A, Sawikowska A, Kuczynska A, Ogrodowicz P, Mikotajczak K, Krystkowiak K,
Gudys K, Guzy-Wrébelska J, Krajewski P, Kachlicki P*. Drought-related secondary
metabolites of barley (Hordeum vulgare 1.) leaves and their association with mQTLs. Plant
Journal; 2017, 89: 898-913; https://doi.org/10.1111/tpi.13430

H2. Piasecka A, Sawikowska A, Kuczynska A, Ogrodowicz P, Mikotajczak K, Krajewski P,
Kachlicki P*. Phenolic Metabolites from Barley in Contribution to Phenome in soil Moisture
Deficit.  International Journal of Molecular  Sciences  2020: 21(17):  6032.
httns:z‘/doi.orgr’l0.339Uz’iim321176032;

H3. Sawikowska A, Piasecka A, Kachlicki P, Krajewski P*, Separation of Chromatographic
Co-Eluted Compounds by Clustering and by Functional Data Analysis. Metabolites 2021 11(4):
214; https://doi.org/10.3390/metabo 11040214

H4. Piasecka A, Kachlicki P, Stobiecki M*. Analytical Methods for Detection of Plant
Metabolomes Changes in Response to Biotic and Abiotic Stresses. International Journal of
Molecular Sciences 2019 20(2): 379; https://doi.org/10.3390/iims20020379

HS. Piasecka A*, Sawikowska A, Witaszak N, Waskiewicz A; Kanczurzewska M; Kaczmarek
Ji Lalak-Kanczugowska J. Metabolomic Aspects of Conservative and Resistance-related
Elements of Response to Fusarium culmorum in the Grass Family. Cells 2022; 11(20): 3213;
https://doi.org/10.3390/cells11203213

H6. Piasecka A*, Sawikowska A, Jedrzejczak-Rey N, Pislewska-Bednarek M, Bednarek P.
Targeted and Untargeted Metabolomic Analyses Reveal Organ Specificity of Specialized
Metabolites in the Model Grass Brachypodium distachyon. Molecules 2022: 27(18): 5956;
https://doi.org/10.3390/molecules27185956




H7. Winkelmiiller TM, Entila F, Anver S, Piasecka A, Song B, Dahms E, Sakakibara H, Gan
X, Kulak K, Sawikowska A, Krajewski P, Tsiantis M, Garrido-Oter R, Fukushima K, Schulze-
Lefert P, Laurent S, Bednarek P, Tsuda K.* Gene expression evolution in pattern-triggered

immunity within Arabidopsis thaliana and across Brassicaceae species. Plant Cell 2021; 33,
1863-1887; doi:10.1093/plcell/koab073

HS8. Czerniawski P, Piasecka A, Bednarek P*. Evolutionary changes in the glucosinolate

biosynthetic capacity in species representing Capsella, Camelina and Neslia genera.
Phytochemistry 2021; 181:112571; doi: 10.1016/j.phytochem.2020.112571

*- autor korespondencyjny

W pigciu publikacjach Pani dr inz. Anna Piasecka jest pierwszym, w dwoéch drugim
autorem. Publikacja H7 powstala przy udziale wielu wspolautoréw i byta poklosiem
wspolpracy miedzynarodowej. Habilitantka zostata umieszczona w spisie autordw na czwartym
miejscu, biorac jednak pod uwage, ze wspotautorow bylo osiemnastu, pozycja Habilitantki
wyraznie wskazuje na Jej czynny i istotny wktad w badania. W dwoch publikacjach dr Anna
Piasecka byla autorem korespondencyjnym. Publikacja H4 jest praca przegladowa. Wkiad
Habilitantki w powstawaniu wszystkich publikacji byt duzy 1 istotny, 1 polegat w duzej mierze
na zaplanowaniu eksperymentéw metabolomicznych (wraz z autorem korespondencyjnym),
opracowaniu metodyki badawczej, wykonaniu eksperymentéw, analizie danych
metabolomicznych, napisaniu czesci lub calej pierwszej wersji manuskryptu, oraz interpretacji
danych. W mojej opinii, wktad Habilitantki w powstanie wszystkich publikacji, ktore zawieraja
wyniki wielu eksperymentdw, a publikacje ukazaty sie w stosunkowo krotkim czasie, w tym
kilka prac réwnoczesnie w 2021 i 2022, wskazuje na niezwykle aktywna dziatalno$¢ naukowg
Kandydatki. Sumaryczny Impact factor prac wehodzacych w sktad osiggnigcia wynosi 50,518,
liczba punktow wedtug listy czasopism MNiSW z 2024 roku wynosi 1030, a liczba cytowan
(bez autocytowan) 167. Publikacje ukazaly sie¢ w renomowanych czasopismach, z otwartym
dostgpem, a liczba cytowan $wiadcezy, ze tematyka badawcza Habilitantki jest wazna i szeroko
dyskutowana w literaturze §wiatowe;j.

Tematyka badawcza osiggniecia naukowego

We wstepie swojego Autoreferatu, Habilitantka bardzo szczegétowo przedstawila
warunki klimatyczne panujace obecnie na Ziemi, problemy zwigzane z ich zmianami, a majgce
bezposdredni wplyw na ogromne straty ponoszone w rolnictwie $wiatowym. Od wielu lat,
naukowcy badajg reakcje obronne roslin na czynniki Srodowiskowe, probujac powigzaé
przebieg proceséw fizjologicznych i genetycznych z odpowiedzig na dany czynnik stresowy.
Wiedza na ten temat wskazuje hodowcom kierunek dalszych prac podejmowanych w celu
uzyskania odmian roslin uprawnych bardziej odpornych i przystosowanych do zmieniajacych
si¢ warunkow klimatycznych. Jednym z najwigkszych zagrozen dla ludzkosci jest globalne
ocieplenie, ktére oprocz wielu gwaltownych zjawisk atmosferycznych wywotuje dlugotrwate
susze. W ostatnich latach powstaje coraz wigcej prac naukowych dotyczacych zmian
metabolicznych zachodzacych w roslinach wlasnie pod wplywem tego stresu. Do waznych
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zwigzkoOw organicznych, odgrywajacych kluczowa role w odpornosci roslin na stresy sa
zwigzki fenolowe. Habilitantka zwraca uwage na ich role w odstraszaniu patogendéw, owadow
1 zwierzat roslinozernych, ktore w czasie suszy zwigkszajg zerowanie na roslinach. Oprécz
zwigzkow niespecyficznych, niektére gatunki roslin produkuja metabolity specyficzne w
reakcji na rézne czynniki. Przykladem sg metabolity produkowane przez rosliny z rodziny
Brassicaceae, gtdwnie zwiazki zawierajace siarke, np. kamaleksyna czy glukozynolany.
Metabolity charakterystyczne dla rodziny Poaceae reprezentowanej przez jeczmien zwyczajny
(Hordeum vulgare) sa to m.in. hordeina oraz hordatyny, bedace koniugatami kwasow
hydroksycynamonowych z poliaming agmatyna. Wedlug Habilitantki, dzigki metabolomice
mozliwe jest Sledzenie przebiegu szlakdw metabolicznych, ktore s3 jednym z ogniw w tancuchu
odpowiedzi roslin na stresy, oraz identyfikacja potencjalnych biomarkeréw tolerancji na stres.
Metabolomika stata si¢ cennym narzedziem w réznych obszarach nauki, w tym w rolnictwie,
medycynie, naukach o zywnosci i zywieniu, toksykologii, genomice funkcjonalnej i
nutrigenomice.

W Autoreferacie, Habilitantka wprowadza czytelnika w metody identyfikacji
poszczegblnych zwigzkow, jak tez metody oznaczania markeréw metabolomicznych, co ma
ogromne znaczenie, biorac pod uwage odczyt tysiecy sygnalow uzyskanych dzigki
zastosowaniu w analityce chromatografii cieczowej i spektrometrii mas (LC-MS).

Zasadniczym celem badan Habilitantki bylo zidentyfikowanie elementow
metabolomicznej odpowiedzi roslin na stresy Srodowiskowe przy uzyciu technik LC-MS.
Specyficznych celow badan Habilitantki byto wiele, z czego wymienig tylko niektore:

1. Identyfikacja skladnikow metabolomicznych w odpowiedzi roslin uprawnych na stresy
srodowiskowe.

1.1. Wykorzystanie technik spektrometrii mas do identyfikacji kluczowych skladnikow
metabolomicznych, ktére odgrywaja role w reakceji rodlin uprawnych na stresy srodowiskowe,
ze szczegblnym uwzglednieniem rodziny traw.

1.2.Korelacja profilu metabolomicznego z genetycznym tlem roslin poddanych stresowi
srodowiskowemu.

2. Badanie fenotypu molekularnego jeczmienia i jego odpornosci na suszg.

2.1. Zastosowanie podej$¢ metabolomicznych i chemometrycznych do badania fenotypu
molekularnego jeczmienia.

2.2. Poszukiwanie biomarkeréw molekularnych odpornosci na suszg¢ w jeczmieniu i innych
roslinach uprawnych.

3. Kompleksowa analiza metabolitow fenolowych w jeczmieniu.

4. Rozwdj 1 optymalizacja metodologii metabolomiki roslin.

4.1. Opracowanie i optymalizacja metod przetwarzania danych metabolomicznych LC-MS dla
roslin.

4.2.Wdrozenie efektywnych metod statystycznych do eksperymentow wieloczynnikowych w
celu uzyskania kontekstu biologicznego; optymalizacja metod przetwarzania danych
metabolomicznych w celu zwiekszenia jakosci 1 efektywnogéci analizy danych.

5. Identyfikacja biomarkeréw metabolomicznych tolerancji na Fusarium w rodzinie Poaceae.
6. Wykazanie zachowania funkcji w obronie przed chorobami na poziomie metabolomicznym
mig¢dzy Brachypodium distachyon i zbozami.



7. Badanie reakcji na wzorce wyzwalajace odpornos¢ (PTI) w A. thaliana i innych gatunkach
Brassicaceae.

8. Por6wnawcza analiza biosyntezy glukozynolanéw w plemieniu Camelineae.

Z powyzszych danych wynika, ze Habilitantka postawila przed sobg bardzo ambitne
zadania obejmujace analize szeregu metabolitow, w kilku gatunkach roslin produkujacych
rozne metabolity, ktore odgrywaja kluczowa role w odpornosci roslin na stresy srodowiskowe.
Dr inz. Anna Piasecka skupila si¢ gléwnie na jeczmieniu i roslinie modelowej dla traw
Brachypodium distachyon oraz na rodlinach z rodziny Brassicaceae. Wigkszo$¢ prac
wchodzacych w sklad osiagniecia naukowego opisuje interdyscyplinarne badania, ktore
prezentujg szeroki zakres nowoczesnych podejsé i technik analitycznych wykorzystywanych w
biochemii, biologii molekularnej, biologii obliczeniowej, bioinformatyki i fizjologii rolin.
Badania nad interakcjg roslin ze srodowiskiem ze wzgledu na ztozonos¢ tych proceséw sg
niezwykle trudne i wymagaja coraz bardziej zaawansowanych metod analitycznych. Metody te
sg niezbednym narzedziem do zrozumienia przebiegu tych proceséw i roli poszczegélnych
zwigzkéw molekularnych, co daje mozliwo$¢ wykorzystania tej wiedzy w twoérczej hodowli
roslin bardziej odpornych na stresy srodowiskowe.

Oprocz prac dotyczacych glownie metod analitycznych, publikacja H6 dostarczyla
nowych informacji na temat lokalizacji i syntezy poszczegdlnych aminokwaséw i giberelin oraz
ich roli w procesach rozwoju zb6z i odpornosci na Fusarium. Z kolei wyniki zawarte w
publikacji H8 rzucajg nowe $wiatlo na biosynteze glukozynolanéw w roslinach z rodziny
Brassicaceae. ZwigzKi te od dawna uwazane sa przez naukowcoéw jako kluczowe metabolity w
reakcjach obronnych tej grupy roslin przed chorobami i zwierzetami na nich Zerujacymi. Te
dwie publikacje zdecydowanie poszerzaja spojrzenie Kandydatki na istotne znaczenie
badanych metabolitéw w reakeji roslin na szereg roznych streséw srodowiskowych, t.j. oprocz
stresOw abiotycznych, takze na niezwykle istotne stresy biotyczne.

Nie ukrywam, zdziwilo mnie, Ze w pracach przedstawionych przez Habilitantke, nie
padlo ani razu okreslenie izoflawonoidy” czy ,fitoaleksyny”, ktére czesto s3
niskoczgsteczkowymi pochodnymi fenolowymi i nalezg do pochodnych kumaryny, stilbenéw,
bifenoli, czy wiasnie izoflawonoidéw. Fitoaleksyny sa zwigzkami petnigcymi istotng role w
reakcji odpornosciowej wielu gatunkéw roslin zaréwno na stres abiotyczny, jak i biotyczny.
Najprostszg fitoaleksyna jest kwas benzoesowy. Przykladami fitoaleksyn sa pizatyna,
medikarpina, czy rezweratrol. Gliceolina I, ktora jest izoflawonoidem produkowanym w soi,
wykazuje dziatanie przeciw Bradyrhizobium japonicum i Sinorhizobium fredii.

Z kolei kamaleksyna, pochodna indolowa, o ktérej Pani dr Anna Piasecka wspomina w
swoim autoreferacie, jest fitoaleksyna produkowanag przez Arabidopsis i wykazuje dziatanie
antybiotyczne przeciw takim grzybom jak Alternaria brassicicola. Produkowana jest pod
wlywem zaréwno wirulentnych, jak i niewirulentnych ras Hyaloperonospora parasitica, oraz
pod wplywem promieniowania UV. Ponadto, Habilitantka pisze zazwyczaj o
fenylopropanoidach i flawonoidach, jak o dwoéch réznych grupach zwigzkéw fenolowych.
Wedtug mojej dotychczasowej wiedzy na temat klasyfikacji zwigzkéw fenolowych,
fenylopropanoidy to zwiazki pochodzace od fenyloalaniny, czyli nalezg do nich wszystkie
zwigzki fenolowe, syntetyzowane w ro$linach (nie bede tu wspominaé o $ciezce syntezy
zaczynajgcej si¢ od tyrozyny). A zatem, flawonoidy powinny zawieraé sie w
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fenylopropanoidach. Oczywiscie, zdaj¢ sobie sprawe, ze Habilitantka, jak i zespol badawczy z
ktérym wspélpracuje, sg autorytetami w kwestii fenoli, ale chetnie dowiedziatabym sie, jakie
jest Pani dr Piaseckiej zdanie na temat klasyfikacji tej najwigkszej grupy metabolitéw
wiornych. Mysle, ze o tym, jak i o roli fitoaleksyn bedzie okazja do dyskusji z Kandydatkg
podczas kolokwium habilitacyjnego.

Najwazniejsze wyniki

Publikacja H1. W jeczmieniu oznaczano zwiazki kontrolujagce odpowiedz na susze i
poszukiwano korelacji pomiedzy nimi i polimorfizmem markeréw molekularnych. Powigzania
wskazywaly na geny zwigzane z reakcja obronna i odpowiedzig na chtod, stres wysokiej
temperatury i stres oksydacyjny, ale nie na geny zwiazane z biosynteza zwigzkoéw. Gléwnym
wnioskiem bylo stwierdzenie, ze znaczace metabolity odgrywaja rolg jako przeciwutleniacze,
regulatory ekspresji genow i modulatory funkeji poszczegdlnych biatek w jeczmieniu podczas
suszy.

Publikacja H2. W fazie siewki i liécia flagowego jeczmienia zastosowano stres suszy, ktoéry
wystgpowat albo tylko w jednej fazie rozwojowej albo w dwéch nastepujacych po sobie fazach.
Eksperyment zaprojektowano w celu uwidocznienia korelacji miedzy dynamika zmian profili
zwigzkéw fenolowych a uzyskanym plonem. Strukturalna réznorodno$é metabolitw
wystepujgcych w réznych ilogciach w ramach odpowiedzi na niedobér wody W jeczmieniu
wskazuje na ich wielo$ciezkowa aktywno$é w warunkach stresu. Rosliny narazone na niedobér
wilgoci w fazie siewki syntetyzowaly dwukrotnie wigcej metabolitéw niz ro$liny narazone na
ten stres w fazie liscia flagowego. Specyficzne metabolity, takie jak  kwasy
metoksyhydroksycynamonowe, uczestniczyly w dtugoterminowej aklimatyzacji do stresu.
Obserwacje plonu roélin i biomasy daty mozliwo$é oméwienia istotnosei wplywu suszy na
rozwoj i kondycje roslin.

Publikacja H3. W pracy tej opisano modyfikacje metody oznaczania poszczego6lnych
zwiazkoéw fenolowych u jeczmienia. Uzyskane wyniki umozliwity dalszg kontynuacje badan
nad odpowiedzig metaboliczng tego gatunku na stres Suszy.

Publikacja H4 jest pracg przegladowa.

Publikacja H5. Analizowano reakcje immunologiczng jeczmienia, pszenicy i Brachypodium
distachyon jako rosliny modelowej, na poziomie metabolomicznym na inokulacje Fusarium
culmorum, grzyba produkujacego grozne toksyny dla zwierzat i ludzi. Reakcja badanych
gatunkow byta silnie zréznicowana miedzy genotypami odpornymi i podatnymi na ten patogen.
W ramach reakcji wspolne dla badanych roslin byly porfiryny i fenylopropanoidy,
odzwierciedlajgce konserwatywno$é w odpowiedzi B. distachyon na F. culmorum w rodzinie
Poaceae. Zwiazki te zwigzane z odpornoscig nalezaty do réznych klas strukturalnych, w tym
metabolitow pochodzacych z tryptofanu, pirymidyn, aminokwasow proliny i seryny, a takze
fenylopropanoidéw. Fizjologiczna odpowiedz B. distachyon na F. culmorum byla zblizona do
odpowiedzi genotypéw jeczmienia i pszenicy; jednak zmiany metaboliczne byly silnie
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zréznicowane. Analiza metabolomiczna dostarczyta wszechstronnej wiedzy na temat istotnych
elementéw odpornosci roglin, ktére moga staé si¢ molekularnymi biomarkerami zwigkszonej
odpornosci na Fusarium w rodzinie traw. Doktadne badanie metabolomu B. distachyon w
zestawieniu ze zréznicowanymi genotypami jeczmienia i pszenicy ulatwito jego wykorzystanie
jako trawy modelowe;j do interakcji ro$lina—drobnoustroje.

Publikacja H6. Brachypodium distachyon, ze wzgledu na w petni zsekwencjonowany genom,
jest czesto uzywany jako gatunek modelowy trawy, jednak jego metabolom, ktory stanowi
niezbedny element zlozonych systemow biologicznych, pozostaje stabo scharakteryzowany.
Analiza chromatograficzna dwoch  linii podkreslita akumulacje wyspecjalizowanych
metabolitow reprezentujacych szlak biosyntezy flawonoidéw réwnolegle z procesami
zwigzanymi z metabolizmem nukleotydow, cukréw i aminokwaséw. Podobienstwa w profilach
metabolitow dwdoch linii byly stosunkowo wysokie w korzeniach i lisciach, podczas gdy ktosy
wykazywaly wigksze zréznicowanie metabolomiczne. W korzeniach réznice migdzy liniami
przejawialy si¢ glownie w metabolizmie diterpenoidow, podczas gdy réznice w obrgbie ktosow
i lidci dotyczyly metabolizmu nukleotydéw i azotu. Analiza strukturalna umozliwita
identyfikacje 93 wyspecjalizowanych metabolitow. Sposréd nich okreslono gtéwnie
fenylopropanoidy.

Publikacja H7 i H8. Przeprowadzono analiz¢ glukozynolanéw w réznych organach
wybranych gatunkow reprezentujacych rodzaje Capsella, Camelina i Neslia, ktére podobnie
jak roslina modelowa Arabidopsis thaliana nalezg do plemienia Camelineae. Zidentyfikowano
réwniez ortologi gendéw biosyntezy glukozynolanéw w A. thaliana. Po6zniejsza ekspresja genow
i analizy filogenetyczne dostarczyly informacji o zmianach ewolucyjnych w transkrypcji tych
gendéw i w sekwencjach odpowiednich biatek, ktére wystepuja W plemieniu Camelineae.
Wyniki wskazaty, ze glukozynolany wystepuja w duzych ilosciach gléwnie w tuszczynach i
korzeniach badanych gatunkow, ale prawie nie sa produkowane w lisciach. Oprécz tego dosé
specyficznego rozmieszczenia tkankowego ujawniono zmniejszong réznorodnosé strukturalng
alifatycznych glukozynolanow pochodzacych od metioniny ze zwigkszona akumulacjg rzadko
wystepujacych diugotancuchowych glukozynolanéw. Wyniki wskazuja, ze szlak biosyntezy
indolowych glukozynolanéw pochodzacych z tryptofanu prawdopodobnie ewolucyjnie traci
swoje gtowne funkcje w odpornosei, w tym odpornosci na owady ssace w badanych gatunkach.

Ocena osiggniecia naukowego

Przedstawione prace jako osiggniecie naukowe w mojej opinii w pelni spehiaja
wymagania, co do jakosci i istotnosci prowadzonych badan. Publikacje te omawiajg gtéwnie
nowoczesne rozwigzania analityczne i metodyczne. Habilitantka wykazata zardwno zdolnosci
1 umiejetnosci w obstudze chromatografu cieczowego oraz spektrometru masowego, a takze
umiejetnosé przeprowadzania analizy bioinformatycznej, bez ktérej same wyniki uzyskane w
badaniach laboratoryjnych nie datyby odpowiedzi na stawiane pytania. Zaprezentowane
wyniki, dotyczace gléwnie nowych rozwigzan analitycznych w identyfikacji markeréw i
metabolitow oraz $ciezek ich syntezy stanowig cenny wkiad w rozwéj dyscyplin nauki
chemiczne i biologiczne. Trudno jest jednoznacznie stwierdzi¢, ktore wyniki zaprezentowane
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W osiggnieciu naukowym sa najwazniejsze, bowiem efekty kazdej z powyzszych prac (oprécz
pracy H4) byly przyczynkiem do podjecia dalszych badan. Cigg poszczegblnych publikacii
opisujgcych postepy w udoskonalaniu analiz i metodyce jest logiczny i w pelni uzasadniony.

Ocena pozostatego dorobku naukowego

Opréez o$miu prac przedstawionych w ramach osiggniecia naukowego, Habilitantka
jest autorkg/wspétautorka 4 artykuléw przed i 15 publikacji po uzyskaniu stopnia doktora. W
dwoch publikacjach Pani dr inz. Piasecka jest pierwszym autorem. Fakt, ze w zadnej z tych
publikacji Habilitantka nie byla autorem korespondencyjnym wcale mnie nie dziwi, bowiem w
mojej opinii, osoba wykonujaca analizy chromatograficzne i szczegolowo opracowujaca
wyniki jest najbardziej obciazona czasowo z catego zespotu badawczego.

Gléwnym nurtem badan Pani dr inz. Anny Piaseckiej sa konsekwentnie prowadzone
analizy metabolomiczne w kontekscie biologii systemowej i ewolucyjnym. Waznym aspektem
badan Habilitantki jest opracowywanie i optymalizacja metod analizy masowej w réznych
materiatach roslinnych, takich jak tkanki, kultury in vitro i wydzieliny korzeniowe. Dzigki tym
metodom Kandydatka moze prowadzi¢ badania interdyscyplinarne obejmujace biologie,
chemig i fitoterapie. Do gtéwnych zagadnien Jej badan nalezy zaliczy¢: techniki pozwalajace
na  charakterystyke  strukturalng zwiazkéw fenolowych,  wykorzystanie  analiz
metabolomicznych w fitofarmakologii i badaniach interakcji pomiedzy rosling i
mikroorganizmami oraz ewolucja biosyntezy metabolitéw u roslin. Wiekszos$¢ powyzszych
publikacji powstata w wyniku szerokiej wspdlpracy Habilitantki z placéwkami naukowymi w
Polsce i zagranicg. Na pelne uznanie zastuguje wspdlpraca z Instytutem Maxa Plancka w
Kolonii w Niemczech, czy z Uniwersytetem Guadalajara w Meksyku. W Polsce Pani dr
Piasecka wspolpracuje z Uniwersytetem Przyrodniczym w Poznaniu, ze Szkola Glowna
Gospodarstwa  Wiejskiego w Warszawie, Uniwersytetem Medycznym w Poznaniu,
Uniwersytetem Slaskim i Instytutem Genetyki Roslin PAN w Poznaniu. Wyniki badan, bedace
poklosiem tej wspélpracy, zostaly opublikowane w renomowanych czasopismach, jak BMC
Plant Biology, New Phytologist, Phytochemistry, Plant Cell Physiology, Molecules, Industrial
Crops and Products, Phytochemistry Letters, Journal of Mass Spectrometry, Plant Cell.
Sumaryczny IF publikacii niewchodzacych w sklad osiagniecia naukowe go wynosi 60,278.

Powyzsze dane dowodzg wysokiej aktywnosci naukowej Pani dr inz. Anny Piaseckiej
oraz wysokiej wartosci wynikéw Jej badat.

Inna aktywno$¢ zawodowa

Istotnym aspektem dziatalnosci naukowej, cho¢ przypisywana jest ona do dziatalnosci
organizacyjnej, jest kierowanie dwoma projektami badawczymi SONATA i OPUS
finansowanymi przez Narodowe Centrum Nauki. Zwazywszy na ogromne trudnosci w

zdobywaniu tego typu projektéw w ostatnich latach, uwazam to za ogromny sukces
Habilitantki.

Pani dr inz. Anna Piasecka oprocz pelnego zaangazowania w dziatalnosé naukows, co
z przyjemnoscia musz¢ zaznaczyé, wykazuje réwniez duza aktywnos¢ dydaktyczng i
organizacyjna. Pani dr inz. Piasecka nie pracuje na zadnej Uczelni, zajmujacej sie w duzej

8



mierze dydaktyka, lecz mimo to prowadzi warsztaty i szkolenia z zaawansowanych technik
analitycznych, wyklady w ramach Letniej Szkoly Bioinformatyki czy Studium
Podyplomowego Chemii Analitycznej organizowanej przez Uniwersytet Adama Mickiewicza
W Poznaniu. Ponadto, byla opiekunem naukowym stazysty w IGR PAN, promotorem
pomocniczym dwojga doktorantéw z ICHB PAN i Politechniki Poznanskiej. W ramach
popularyzacji nauki angazuje si¢ w liczne spotkania z dzie¢mi i mtodzieza. Prowadzi warsztaty
obejmujace proste eksperymenty z biologii i chemii dla dzieci w wieku przedszkolnym i
szkolnym, bierze udziat w organizacji Nocy Biologéw, czy w ramach ,,Niesamowitego Swiata
Roslin” organizowanego przez IGR PAN w Poznaniu.

Whiosek koncowy

Na podstawie osiggniecia naukowego przedstawionego w formie o$miu oryginalnych
publikacji, ktére oceniam bardzo wysoko, jak réwniez przedstawionego dorobku naukowego
Pani dr Anny Piaseckiej stwierdzam, ze Kandydatka w pelni spelnia wymogi stawiane w
Ustawie z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz.U. z 2018 r. poz.
1668 ze zm.) kandydatom ubiegajacym si¢ o uzyskanie stopnia doktora habilitowanego i
przedktadam Radzie Naukowej Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu wniosek o
dopuszczenie Kandydatki do dalszego etapu postepowania habilitacyjnego.
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