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KADRA ZARZADZAJACA

dr hab. MAGDALENA LUCZAK, mgr MALGORZATA

prof. ICHB PAN RADWANSKA-BORUCKA
Zastepca Dyrektora ds. Naukowych Zastepca Dyrektora ds. Ogdlnoadministracyjnych

dr hab. LUIZA HANDSCHUH, prof. ICHB PAN
Dyrektor

Naszg misjg jest:
I prowadzenie badann naukowych oraz innowacyjnych prac

badawczo-rozwojowych w zakresie biologii, chemii, informatyki

i nauk pokrewnych na swiatowym poziomie mgr inz. RENATA WILNICKA mgr ADAM KUBASINSKI
I upowszechnianie wynikéw prowadzonych badan i prac badaw- Gtéwna ksiggowa Zastepca Dyrektora ds. Finansowych
czo-rozwojowych (publikacje, patenty, itd.)

1 ksztatcenie wysokiej klasy specjalistow
I popularyzacja wiedzy i edukacja spoteczna

I rozwoj, zarzadzanie i udostepnianie sieci komputerowej
i komputerdw duzej mocy dla sSrodowiska naukowego w Polsce
i szerokiej spotecznosci uzytkownikow (PCSS)

¢ ‘ 55 AR
mgr JULIA BRZOSKA-KARWAT mgr AGNIESZKA KONRAD
Zastepca Dyrektora ds. Koordynacji Badan Zastepca Dyrektora ds. Wspotpracy
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RADA NAUKOWA

prof. dr hab. MAREK FIGLEROWICZ

Przewodniczacy Rady Naukowej

CZLONKOWIE ZEWNETRZNI

prof. dr hab. Ewa Bartnik

Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii,
Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
Warszawa

prof. dr hab. Agnieszka Chacinska
cztonek korespondent PAN, Miedzynaro-
dowy Instytut Mechanizmdw i Maszyn
Molekularnych PAN, Warszawa

prof. dr hab. Maria Anna
Ciemerych-Litwinienko

Uniwersytet Warszawski, Wydziat Biologii,
Instytut Biochemii i Biofizyki PAN, Warszawa

prof. dr hab. Agnieszka Dobrzyn

cztonek korespondent PAN, Instytut Biologii
Doswiadczalnej im. Marcelego Nenckiego
PAN, Warszawa

prof. dr hab. Jézef Dulak
Uniwersytet Jagiellonski w Krakowie,
Wydziat Biochemii

prof. dr hab. Tomasz Goslinski
Uniwersytet Medyczny w Poznaniu,
Wydziat Farmaceutyczny

prof. dr hab. Jadwiga Jaruzelska
Instytut Genetyki Cztowieka PAN, Poznan

prof. dr hab. Jacek Jemielity
Uniwersytet Warszawski, Centrum Nowych
Technologii

prof. dr hab. Matgorzata Jedryczka
cztonek korespondent PAN, Instytut
Genetyki Rosdlin PAN, Poznan

dr hab. Magdalena Konarska

prof. UW, cztonek korespondent PAN,
Miedzynarodowy Instytut Mechanizmow
i Maszyn Molekularnych PAN, Warszawa

prof. dr hab. Izabela Makatowska
Uniwersytet im. Adama Mickiewicza
w Poznaniu, Wydziat Biologii

prof. dr hab. Piotr Mtynarz
Politechnika Wroctawska, Wydziat Chemii

prof. dr hab. Barbara Nawrot
Centrum Badan Molekularnych
i Makromolekularnych PAN, £6dz

prof. dr hab. Adam Szewczyk
Instytut Biologii Doswiadczalnej
im. Marcelego Nenckiego PAN

dr hab. Szymon Swiezewski
prof. IBB PAN, Instytut Biochemii i Biofizyki
PAN, Warszawa

prof. dr hab. Joanna Wietrzyk
Instytut Immunologii i Terapii Doswiadczal-
nej im. Ludwika Hirszfelda PAN, Wroctaw

prof. dr hab. Piotr Zielenkiewicz
Instytut Biochemii i Biofizyki PAN,
Warszawa

dr hab. prof. dr hab. dr
MICHAL SOBKOWSKI ADAM SZEWCZYK JOANNA BANASIAK
prof. ICHB PAN Instytut Biologii Doswiadczalnej Sekretarz

Zastepca Przewodniczacego
Rady Naukowej

CZtONKOWIE Z ICHB PAN

dr Joanna Banasiak,
przedstawicielka adiunktow

prof. dr hab. Jan Barciszewski
prof. dr hab. Pawet Bednarek

prof. dr hab. inz. Jacek Btazewicz,
cztonek rzeczywisty PAN

dr hab. Mariola Dutkiewicz, prof. ICHB PAN
prof. dr hab. Maciej Figiel

prof. dr hab. Marek Figlerowicz,
cztonek korespondent PAN

dr hab. Agnieszka Fiszer, prof. ICHB PAN
dr hab. Kamilla Grzywacz, prof. ICHB PAN
dr hab. Luiza Handschuh, prof. ICHB PAN
dr hab. Paulina Jackowiak, prof. ICHB PAN
prof. dr hab. Michat Jasinski

prof. dr hab. Mariusz Jaskolski,
cztonek rzeczywisty PAN

prof. dr hab. Elzbieta Kierzek
prof. dr hab. Ryszard Kierzek
prof. dr hab. Piotr Koztowski

dr hab. Anna Kurzynska-Kokorniak,
prof. ICHB PAN

im. Marcelego Nenckiego PAN

Zastepca Przewodniczacego
Rady Naukowe;j

dr hab. inz. Krzysztof Kurowski

prof. dr hab. Andrzej B. Legocki,
cztonek rzeczywisty PAN

dr hab. Magdalena tuczak, prof. ICHB PAN

dr Julia Misiorek,
przedstawicielka adiunktéw

prof. dr hab. Marta Olejniczak

dr hab. Katarzyna Pachulska-Wieczorek,
prof. ICHB PAN

prof. dr hab. Anna Pasternak
dr hab. Katarzyna Rolle, prof. ICHB PAN
dr hab. Mitosz Ruszkowski, prof. ICHB PAN

mgr Marcin Drzewiecki,
przedstawiciel doktorantéw

dr hab. Michat Sobkowski, prof. ICHB PAN

prof. dr hab. inz. Marta Szachniuk, cztonek
korespondent PAN

prof. dr hab. inz. Jan Weglarz,
cztonek rzeczywisty PAN

prof. dr hab. Eliza Wyszko, prof. ICHB PAN
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MIEDZYNARODOWY
/ESPOL DORADCZY

Prof. Francois Chaumont
Louvain Institute of Molecular Science and Technology,
Université Catholique de Louvain, Belgia

Profesor Chaumont jest wybitnym specjalista w zakresie biologii
molekularnej roslin, w szczegdlnosci zainteresowany procesami wzrostu
i rozwoju organizmow roslinnych oraz udziatu w tych procesach trans-
portu czasteczek przez btone biologiczng. Od 1998 roku kieruje i rozwi-
ja wtasna grupe badawcza, ktdrej celem jest poznanie mechanizmu
dziatania, funkcji oraz regulacji akwaporyn. Nadzoruje réwniez projekt
badawczy majacy na celu opracowanie wydajnej platformy hodowli

Dnia 9 pazdziernika 2024 na podsta-
wie Zarzadzenia nr 37/10/2024 powotano
Miedzynarodowy Zespdt Doradczy Dyrek-
tora Instytutu Chemii Bioorganicznej Pol-
skiej Akademii Nauk w Poznaniu w nowym
sktadzie.

Poprzedni Zespodt powotany zostat wiele lat
temu jako gremium Swiatowej klasy, znako-
mitych naukowcdw, reprezentujgcych dzie-
dziny nauki uprawiane w ICHB PAN. Za-
daniem Zespotu jest doradzanie Dyrektorowi
ICHB PAN w sprawie strategii naukowego
rozwoju Instytutu.

Na przestrzeni lat, tematyka badarn prowa-
dzonych w Instytucie ulegta pewnej trans-

formacji. Do badan z pogranicza chemii
bioorganicznej oraz biologii molekularnej,
dotgczyty takie specjalnosci naukowe jak
biomedycyna, genomika, neurobiologia
czy biologia systemowa. W zwigzku z tym
Dyrektor Instytutu dr hab. Luiza Handschuh,
prof. ICHB PAN, po zasiegnieciu opinii Rady
Naukowej, podjeta decyzje o powotaniu no-
wego sktadu Miedzynarodowego Zespotu
Doradczego.

Z przyjemnoscig zawiadamiamy, ze
w kadencji trwajgcej od 09.10.2024 r. do

08.10.2028 r. cztonkami Miedzynarodowego
Zespotu Doradczego zgodzili sie zostac:

A\ komodrkowe;.

Prof. Sandrine Etienne-Manneville
Institut Pasteur-CNRS, Paryz, Francja

Profesor Etienne-Manneville sprawuje role dyrektora naukowego
w CNRS oraz kieruje zaréwno Zaktadem Dynamiki Komoérkowej w Fiz-
jologii i Patologii, jak i Laboratorium Polarnosci Komodrkowej, Migracji
i Raka. Z wyksztatcenia immunolog, specjalizuje sie w badaniach roli
czasteczek adhezyjnych w procesach aktywacji polaryzacji komodrek
w warunkach fizjologicznych oraz patologicznych, a takze mecha-
nizmow regulatorowych migracji astrocytéw w glejaku w kontekscie
procesdw zapalnych.

Prof. Janez Plavec

Slovenian NMR Centre, National Institute of Chemistry, Ljubljana, Stowenia

Chemik, stypendysta Programu Fulbrighta na uczelni Georgia Institute
of Technology, Atlanta, USA. Od 1996 roku Kierownik Stowenskiego Cen-
trum NMR w Ljublianie. Przewodniczacy Rady Dyrektorow Konsorcjum
Srodkowoeuropejskiej Infrastruktury Badawczej CERIC-ERIC oraz prze-
wodniczgcy Rady Republiki Stowenii odpowiedzialnej za przyznawanie
nagrdd za wybitne osiggniecia w nauce i badaniach. Profesor Plavec zaj-
muje sie badaniami dynamiki uktaddw biomakroczgsteczkowych oraz
interakcji matych czasteczek i jondw metali z DNA i RNA. Specjalista
w badaniach strukturalnych nukleotyddéw i biatek.

Prof. Paola B. Arimondo
Institut Pasteur, Université Paris Cité, CNRS, Paryz, Francja

Profesor Arimondo jest z wyksztatcenia chemikiem i biofizykiem, pro-
wadzi badania z pogranicza chemii i biologii, starajac sie opracowac
oryginalne narzedzia chemiczne przydatne w poznawaniu mecha-
nizmow molekularnych choroéb cztowieka. Od 2018 roku jest zatozycielka
i kierownikiem Zaktadu Epigenetycznej Chemii Biologicznej (EpiChBio)
w Instytucie Pasteura, specjalizujgcym sie projektowaniu i wykorzystywa-
niu nowych narzedzi chemicznych do badania procesu nieprawidtowej
metylacji w komdrkach nowotworowych oraz opracowywaniu strategii
terapeutycznych ukierunkowanych na te mechanizmy.

Prof. Nikolaus Rajewsky

Max Delbriick Center and the Humboldt University, Berlin, Niemcy

Profesor Rajewsky jest biologiem systemowym, specjalizujgcym sie
w badaniach funkcji RNA oraz regulacji ekspresji gendéw w procesach re-
generacyjnych i patofizjologii cztowieka. Jest zatozycielem i kierownikiem
Berlin Institute for Medical Systems Biology (MDC-BIMSB) oraz koordy-
natorem europejskiego konsorcjum ,LifeTime”, sktadajgcego sie z 90
instytucji badawczych i ponad 70 firm, ktérego zadaniem jest zrozumie-
nie molekularnych mechanizmoéw progresji chorédb cztowieka. Laure-
at licznych nagrdd, wiaczajac jedng z najbardziej prestizowych nagréd
w Niemczech - nagrode ,Leibniza”, przyznawang wybitnym naukowcom
za wyjatkowe osiggniecia w dziedzinie badan naukowych.
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WIZJA ORAZ

STRATEGIA

WIZJA ICHB PAN

W  najblizszych latach Instytut
powinien stac sie jednym z wioda-
cych europejskich centréw nauko-
wych  zajmujacych sie inter-
i transdyscyplinarnymi badaniami
organizmow zywych na réznych
poziomach ich organizaciji.

Cecha wyrdzniajgcg ICHB PAN
na tle innych krajowych i zagrani-
cznych jednostek naukowych jest
i nadal powinna byc¢ jego interdy-
scyplinarnosé, powinnismy zatem
stara¢ sie jg wzmacnia¢ i dbad
o rownomierny rozwodj badan
prowadzonych w zakresie nauk
chemicznych, biologicznych i infor-
matycznych.

Nasza aktywnos$é naukowa powi-
nna w sposob szczegdlny koncen-
trowacd sie na obszarach wspdlnych
dla tych dziedzin nauki.

ROZWOJU

BIOLOGIA
MOLEKULARNA

STRUKTURALNA
BIOCHEMIA

BIOLOGIA
SYSTEMOWA
SYNTETYCZNA

CHEMIA
OBLICZENIOWA BIOINFORMATYKA

W ICHB PAN prowadzone sg badania i prace rozwojowe
w dziedzinie nauk chemicznych, biologicznych i informatycznych

CELAMI STRATEGICZNYMI ICHB PAN SA:

1 utrzymanie wiodgcej na terenie kraju pozycji Instytutu w dziedzinie nauk o zyciu;

1 wzmochienie interdyscyplinarnosci badan, jako elementu wyrdzniajgcego Instytut

na tle innych jednostek;

I wzmochienie miedzynarodowej pozycji oraz konkurencyjnosci ICHB PAN;

I wzmocnhienie i dalszy rozwdj potencjatu badawczego jednostki.

HISTORIA ICHB PAN

Poczatkéw historii Instytutu nalezy szu-
ka¢ w potowie lat 50. ubiegtego wieku,
kiedy to w obrebie poznanskich uczel-
ni dziataty dwie specjalistyczne pracow-
nie Polskiej Akademii Nauk: Pracownia
Alkaloidow kierowana przez prof. Jerzego
Suszke oraz Pracownia Biochemii Roslin,
ktorej kierownikiem byt prof. Stefan
Barbacki. W roku 1969 doszto do potacze-
nia obu pracowni i utworzenia Zaktadu
Stereochemii Produktéw Naturalnych PAN,
afiliowanego przy warszawskim Instytucie
Chemii Organicznej PAN. Na czele nowej
placowki stanat prof. Maciej Wiewidrowski.

Poczatkowo prowadzone w Zaktadzie
badania koncentrowaty sie gtownie wokot
réznorodnych  probleméw  zwigzanych
z chemiag strukturalng alkaloidéw. Kroétko
jednak po jego powstaniu prof. Wiewiéro-
wski zdecydowat sie na radykalng zmiane
dotychczasowej tematyki na bardziej
perspektywiczng dotyczacg chemii
i biologii kwasdéw nukleinowych. Do

dzisiaj jest ona wiodacym nurtem badaw-
czym Instytutu. W roku 1974 Zaktad prze-
niesiony zostat z Collegium Chemicum
Uniwersytetu im. Adama Mickiewicza do
nowej siedziby przy ul. Z. Noskowskiego.
Kilkunastoosobowa grupa doktorantéw
skupiona wokodt prof. Wiewidrowskiego
stata sie zalazkiem kadry naukowej
placowki. Zaktad prowadzit intensywna
wspodtprace z renomowanymi placowkami
zagranicznymi, w ktérych jego pracownicy
odbywali dtugoterminowe staze naukowe.

W  roku 1980 Zaktad Stereochemii
Produktéw Naturalnych PAN, nadal kiero-
wany przez prof. Macieja Wiewidrowskiego,
uzyskat samodzielno$é¢ i zmienit nazwe
na Zaktad Chemii Bioorganicznej PAN.
W nowopowstatej placowce znalazto za-
trudnienie 44 pracownikdw, w tym 19
pracownikow naukowych. W uznaniu dla
wybitnych osiggnie¢ naukowych i orga-
nizacyjnych placéwki, 6 Ilutego 1988 r.
Prezes Rady Ministrow podjat decyzje,

15
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na mocy ktorej Zaktad przeksztatcony zos-
tat w Instytut Chemii Bioorganicznej Pol-
skiej Akademii Nauk (ICHB PAN). W tym
momencie kadra naukowa Instytutu liczyta
54 pracownikéw, w tym 10 profesorow
i docentdw, tgcznie Instytut zatrudniat 121
0séb. W strukturze Instytutu wyrdznio-
no 9 wyspecjalizowanych pracowni bada-
wczych. Réwniez w 1988 roku, w zwigzku
z przejsciem prof. Macieja Wiewidrowskiego
na emeryture, na stanowisko dyrektora
ICHB PAN powotany zostat prof. Andrzej
B. Legocki. Na pierwszego przewodni-
czycego Rady Naukowej ICHB PAN wybra-
no prof. Jerzego Pawetkiewicza.

Kolejne lata to okres dalszego dynamiczne-
go rozwoju ICHB PAN. W roku 1992 odda-
no do uzytku nowy budynek Poznanskiego
Osrodka Nauki oraz nowoczesng szklarnie.
Pierwsza inwestycja zostata sfinansowa-
na przez Komitet Badan Naukowych, dru-
ga przez Fundacje Wspodtpracy Polsko-
Niemieckiej. W roku 1993 utworzono
afiliowane przy Instytucie Poznanskie Cen-

S e BT TN Y

trum Superkomputerowo-Sieciowe (PCSS),
kierowane przez prof. Jana Weglarza i jego
zastepce dr. Macieja Stroinskiego.

Od roku 1993 ICHB PAN posiada uprawnie-
nia do nadawania stopnia naukowego do-
ktora i doktora habilitowanego w dziedzinie
chemii, w zakresie chemii lub biochemii.
W zwigzku z tym w roku 1994 powota-
no Srodowiskowe Studium Doktoranckie.
W roku 1995 ICHB PAN zatrudniat juz
150 pracownikdw, w tym 78 na stanowi-
skach naukowych (m.in. 10 profesordw
i 6 docentow) oraz 25 pracownikow PCSS.
Studium Doktoranckie liczyto 28 stuchaczy.

W roku 2003 prof. Andrzejowi B. Lego-
ckiemu powierzono zaszczytng funkcje
Prezesa Polskiej Akademii Nauk. Nowym
dyrektorem ICHB PAN zostat prof. Woj-
ciech T. Markiewicz, ktéry pozostawat
na tym stanowisku przez dwie cztero-
letnie kadencje do 30 listopada 2011 r.
W wyniku wspolnej inicjatywy ICHB PAN
i Politechniki Poznanskiej, w roku 2011 roz-
poczeto swojg dziatalnos¢ Europejskie
Centrum Genomiki i Bioinformatyki. W tym
samym roku nowym dyrektorem ICHB PAN
na trzy kolejne kadencje zostat prof. Marek
Figlerowicz.

W 2014 roku Ministerstwo Nauki i Szkol-
nictwa Wyzszego przyznato ICHB PAN
prestizowy status KNOW - Krajowego
Naukowego Osrodka Wiodacego w nau-
kach biologicznych.

W 2015 roku otwarta zostata nowa siedzi-
ba PCSS. Stanowi jg Centrum Badawcze
Polskiego Internetu Optycznego (CBPIO),
mieszczgce sie w kompleksie budynkdw
przy ul. Jana Pawta Il 10 w Poznaniu. Do-
datkowo ICHB PAN zakupit zabytkowa
kamienice potozonag w bezposrednim
sasiedztwie centrum konferencyjnego przy

ul. Wieniawskiego 21/23. Zgodnie z planem
w budynku tym umieszczono Centrum
Innowacyjnosci i Edukacji Spotecznej ICHB
PAN.

W 2016 roku ICHB PAN otrzymat europejskie
wyroznienie ,,HR Excellence in Research”,
a rok pdézniej w ramach parametryzacji jed-
nostek naukowych przeprowadzonej przez
Ministerstwo Nauki i Szkolnictwa Wyzszego
za lata 2013-2016 najwyzsza kategorie A+.

W 2019 roku pie¢ jednostek zawarto umowe
dotyczgcag powotania Poznanskiej Szkoty
Doktorskiej Instytutéw Polskiej Akademii
Nauk. Liderem konsorcjum zostat ICHB
PAN, a w jego sktad weszty Instytut Den-
drologii PAN, Instytut Fizyki Molekularnej
PAN, Instytut Genetyki Cztowieka PAN
oraz Instytut Genetyki Roslin PAN. Réwno-
czesnie zakonczona zostata rekrutacja do
Srodowiskowego Studium Doktoranckiego
ICHB PAN. W tym samym roku Central-
na Komisja ds. Stopni i Tytutdw przyznata
ICHB PAN uprawnienia do nadawania sto-
pnia doktora i doktora habilitowanego
w dyscyplinie nauki biologiczne. 1 lipca
2019 r. na stanowisko Petnomocnika Dyrek-
tora ds. PCSS powotany zostat drinz. Cezary
Mazurek, a na stanowisko jego zastepcy
dr hab. Krzysztof Kurowski.

w7 sy Gy
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W 2020 roku kilkanascie dni od pojawie-
nia sie pierwszego przypadku COVID-19
w Polsce, w ICHB PAN utworzona zostata
Wirusowa Grupa Wsparcia (WGW), ktdéra
udzielita wszechstronnej pomocy Woje-
wodzkiej Stacji  Sanitarno-Epidemiolo-
gicznej w Poznaniu w wykonywaniu testow
diagnostycznych, a zaraz potem rozpoczeta
opracowywanie witasnych testéw genety-
cznych wykrywajgcych zakazenie SARS-
CoV-2. Dzieki nawiazaniu wspotpracy z kra-
jowymi firmami bardzo szybko rozpoczeto
produkcje testow MediPAN, uniezalezniajgc
nasz kraj od dostaw zagranicznych. Testy
opracowane w ICHB PAN zaliczaty sie do
najczulszych, najszybszych i najtanszych
dostepnych na polskim rynku. Wszyscy
cztonkowie WGW uhonorowani zostali, na-
danymi w trybie nadzwyczajnym, wysokimi
odznaczeniami panstwowymi.

ICHB PAN jest jednym z krajowych lideréow
w pozyskiwaniu grantéw krajowych i za-
granicznych, w tym szczegdlnie europej-
skich. W roku 2004, 2010, 2016, 2018
i 2020 ICHB PAN zostat wyrdzniony nagroda
,Krysztatowej Brukselki” przyznawang za
wybitne osiggniecia w realizacji i promocji
programoéw badawczych i innowacyjnych
Unii Europejskiej.
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W 2022 roku Minister Edukacji i Nau-
ki ogtosit wyniki kategoryzacji krajowych
jednostek naukowych za lata 2017-2021.
ICHB PAN uzyskat kategorie A+ w dyscy-
plinach nauki biologiczne, A+ w dyscyplinie
nauki chemiczne oraz A w dyscyplinie in-
formatyka techniczna i telekomunikacja.
W tym samym roku ICHB PAN stat sie

witascicielem zespotu patacowo-parkowe-
go w Turwi, ktory stanowié bedzie zamiej-
scowag filie instytutowego Centrum Innowa-
cyjnosci i Edukacji Spotecznej. Ponadto
zostata podpisana umowa o przystapie-
niu PCSS do IBM Quantum Network, na
mocy ktérej w Poznaniu powstat pierwszy
w Europie Srodkowo-Wschodniej wezet
obliczen kwantowych.

W roku 2023 PCSS wygrato konkurs na in-
stalacje w Poznaniu jednego z pierwszych
szesciu europejskich komputerow kwan-
towych.

Pod koniec 2023 roku Prezes Polskiej
Akademii Nauk powotat dr hab. Luize
Handschuh, prof. ICHB PAN na stanowisko
dyrektora ICHB PAN, na czteroletnig ka-
dencje od grudnia 2023 do listopada 2027
roku.

Po kilkuletnim remoncie willi przy ul.
Wieniawskiego 21/23, 3 wrzesnia 2024 roku
odbyto sie uroczyste otwarcie Centrum
Innowacyjnosci i Edukacji Spotecznej ICHB
PAN (CIES).

30 grudnia 2024 roku Dyrektor ICHB PAN,
dr hab. Luiza Handschuh, prof. ICHB PAN,
powotata mgr. inz. Roberta Pekala na
Petnomocnika Dyrektora ds. PCSS. Z kolei
w lutym 2025 roku na Zastepce Petno-
mocnika Dyrektora ds. PCSS zostata
powotana mgr Urszula Grygier-Sobon.

Obecnie Instytut Chemii Bioorganicznej
PAN jest jedng z czotowych polskich
placéwek naukowych. Szczegdlng cecha
ICHB PAN jest unikatowa w skali kraju
i Europy interdyscyplinarnos¢ - Instytut
prowadzi inter- i transdyscyplinarne bada-
nia w obszarze chemii, biologii, bioinfor-
matyki i informatyki.

KROTKA BIOGRAFIA
ZALOZYCIELA ICHB PAN

PROFESORA
MACIEJA
WIEWIOROWSKIEGO

Prof. Maciej Wiewidrowski (1918-2005) - polski
chemik, cztonek rzeczywisty PAN, jeden z naj-
wybitniejszych polskich naukowcdw drugiej
potowy XX wieku. Promotor kilkudziesieciu
magistrow i trzydziestu osSmiu doktorow,
z ktorych wiekszos¢ uzyskata tytuty profesor-
skie.

Urodzit sie 24 sierpnia 1918 r. w Bagatelce koto
Wrzesni. Studia chemiczne na Uniwersytecie
Poznanskim rozpoczat majgc 18 lat; przerwat
je wybuch Il wojny swiatowej, w trakcie ktorej
walczyt w szeregach AK. Po wojnie ukonczyt
studia i rozpoczat prace naukowa w Wyzszej
Szkole Ekonomicznej w Poznaniu. W 1950 r.
pod kierunkiem prof. J. Suszki uzyskat stopien
doktora, a w 1954 r. stopiern docenta i objat
kierownictwo Katedry Chemii Ogodlnej WSE.

Po powrocie z zagranicznych stazy nauko-
wych stat sie pionierem i propagatorem no-
woczesnych metod analizy instrumentalnej
w Polsce. W 1959 r. otrzymat tytut profesora
nadzwyczajnego i objat kierownictwo Zakta-
du Stereochemii i Spektrochemii Organicznej
UAM. W 1969 r. uzyskat tytut profesora zwy-
czajnego; w tym samym roku zostat dyrek-
torem Instytutu Chemii UAM.

Juz w 1955 r. rozpoczat wspotprace z Polskag
Akademig Nauk. Powierzono mu kierowa-
nie Laboratorium Biochemicznym Zaktadu
Hodowli Roslin PAN (1955-60) i Pracownia
Biochemii i Struktury Alkaloidow Instytutu
Biochemii i Biofizyki PAN (1960-69). W roku
1969 objat kierownictwo Zaktadu Stereo-
chemii Produktéw Naturalnych PAN (ZSPN
PAN), a 5 lat pdzniej przeprowadzit Zaktad do
siedziby przy ul. Z. Noskowskiego 12.

Wkrdtce po utworzeniu ZSPN PAN Profesora
zafascynowat nowy obszar badan - chemia
kwasow nukleinowych. Organizowane przez
prof. Wiewidrowskiego konferencje doty-
czace tej tematyki Sciggaty do Poznania naj-
znamienitszych naukowcow z catego sSwiata,
m.in. C.B. Reese’a, F. Cramera, N.J. Leonarda,
H. Kostera (Kiekrz 1974), H. Vorbrlggena,
E. Ohtsuke, W. Saengera, J. Van Booma czy
R. L. Letsingera (Dymaczewo 1976). W 1984
r. prof. Wiewidrowski byt przewodniczacym
komitetu organizacyjnego Miedzynarodowe-
go Sympozjum Chemii Produktéw Naturalnych
IUPAC w Poznaniu, a w latach 1985-1988 pre-
zesem Polskiego Towarzystwa Chemicznego.

W lipcu 1980 r. ZSPN PAN uzyskat samodziel-
nos¢ i zmienit nazwe na Zaktad Chemii Bio-
organicznej PAN. Prof. Wiewiérowski kierowat
tym Zaktadem do chwili jego przeksztatcenia
w Instytut w 1988 roku. Kréotko po tym wy-
darzeniu przeszedt na emeryture.

Najwazniejsze funkcje petnione przez prof.
Wiewidrowskiego to: prorektor UAM ds. nauki
(1968-73), cztonek Prezydium PAN (1969-83),
wiceprezes PAN (1981-83), przewodniczacy
Centralnej Komisji Kwalifikacyjnej do Spraw
Kadr Naukowych (1973-79). Sposrod licznych
odznaczen i wyrdéznien wymieni¢ nalezy ty-
tut doktora honoris causa Akademii Eko-
nomicznej w Poznaniu (1986) i Krzyz Koman-
dorski z Gwiazda Orderu Odrodzenia Polski
(2000).

Prof. Wiewidrowski zmart 30 marca 2005 r.
w Poznaniu. Jego dorobek to nie tylko liczne
publikacje, ale przede wszystkim szkota, ktdrg
stworzyt oraz warsztat badawczy, ktéry po-
zostawit swoim uczniom i kolejnym pokole-
niom naukowcow.
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INSTYTUT
W LICZBACH

Obecnie w ICHB PAN zatrudnionych
jest okoto 800 pracownikow, 41 dokto-
rantdw wykonuje swoje prace doktorskie
w ramach Poznanskiej Szkoty Doktorskiej
Instytutow PAN. W obrebie Instytutu dzia-
ta 28 zaktadoéw naukowych oraz 13 pra-
cowni specjalistycznych. W strukturze
PCSS funkcjonuje 16 dziatdw skupionych
w 4 pionach.

Lalal e

Rada Naukowa ICHB PAN ma uprawnie-
nia do nadawania stopnia doktora i stop-
nia doktora habilitowanego w dziedzinie
nauk scistych i przyrodniczych, w dyscypli-
nach: nauki chemiczne i nauki biologiczne.
Stopien doktora habilitowanego nadano juz
ponad 40, a doktora ponad 260 osobom.

CALKOWITA LICZBA
PRACOWNIKOW
W 2024

35
71
84

15
34
72
64
72
97

32

259
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55
55

55

63

1986 R
1987 RIS
1988 EE
1989 BRI
1990 EEX
38
1992 EEB
1993 K
1994 K3
1995 EIY
1996 KBS
1997 KB
1998 KRR
1999 I3
2000 KRR
2001 2
2002 KN
2003 B3
[ 179 |
1
1
85
89
2010 B
2011 BN 577

1991

LICZBA PRACOWNIKOW W ICHB PAN | PCSS
1980-2024

POLSKA

ROZNORODNOSC NARODOWOSCIOWA
PRACOWNIKOW | DOKTORANTOW
ICHB PAN ORAZ PCSS

2024

2024

2012 ECEEN 286
2013 2 (265
2014 EEE (254

2015 S 57
2016 EFN 255

2017 XN (c
2018 XN 206

2019 EZE 530
2020 [EEANN 57
2021 EZZNN 18
2022 EFNN (i¢0
2023 VI 57
2024 ETNE (i

I IBCH PAN
PCSS

bo
X

PROPORCJE PLCI
W ICHB PAN | PCSS
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NAKELADY FINANSOWE

NA DZIALALNOSC INSTYTUTU W LATACH 2010-2024

776 470 000 zt

20 min
2024

2023
2022

2021
2020
2019
2018
2017
2016
2015
2014
2013
2012
2011
2010

ICHB PAN jest jednym z krajowych lide-
row w pozyskiwaniu grantéw krajowych
i zagranicznych. Rocznie realizowanych
jest w ICHB PAN okoto 200 projektow
naukowych. Za wybitne osiggniecia w rea-
lizacji i promocji programoéw badawczych

100 min

SUBWENCJE
GRANTY

i innowacyjnych Unii Europejskiej ICHB
PAN zostat 5-krotnie wyrdézniony nagroda
,Krysztatowej Brukselki”. Efektem realizacji
licznych projektéw sg publikacje, ktérych
liczba siega 200 rocznie.

Kazdego roku ponad 50 studentdéw studidow
pierwszego i drugiego stopnia odbywa
praktyki w ICHB PAN, czes$¢ z nich wykonu-
je swoje prace dyplomowe pod kierunkiem
pracownikow Instytutu.

3664

PUBLIKACJE NAUKOWE
POWSTALE W INSTYTUCIE
W LATACH 1974-2024

ICHB PAN jest organizatorem i wspodtorga-
nizatorem licznych krajowych i miedzynaro-
dowych konferencji oraz spotkann nauko-
wych. Rocznie organizowanych jest ponad
15 takich wydarzen. Wsrod cyklicznych wy-
mieni¢ mozna m.n. Nauke na wakacjach
(w Juracie), Tydziers moézgu, Noc Naukowcow.

1974 -1983 1984 -1993

1994 - 2003

2004 - 2013 2014 - 2024
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KSZTALCENIE

DOKTORANTOW

POZNANSKA SZKOLA DOKTORSKA
INSTYTUTOW PAN

psd-ipan.ichb.pl/

Poznanska Szkote Doktorska Instytutéow
Polskiej Akademii Nauk (PSD IPAN) prowa-
dzg wspdlnie Instytut Chemii Bioorgani-
cznej PAN, Instytut Dendrologii PAN,
Instytut Fizyki Molekularnej PAN, Instytut
Genetyki Cztowieka PAN, Instytut Genetyki
Roslin PAN.

t;"

W e

INSTYTUT CHEMII BIGDRGANICINE]
POLSKIES ARADEMIINAUE

QF -
@LAN /""

INSTYTUT GENETYKI ROSUN INSTYTUT GENETYRI CILOWIERA.
POLSKIES ARADEMII ALK POLSKIE] AKADEME NALK,
relnictwo nawki
1agrodnictw madyczne

J@ W

INSTYTUT DENDROLOGH INSTYTUT FIZYK] MOLEKULARNED
POLSKIE! CHEMIN ALK POLSKIE] AKADEMIINAUK

mauki
fizyczne

Ksztatcenie doktorantow odbywa sie
w nastepujgcych dyscyplinach:

1 nauki biologiczne (ICHB PAN, ID PAN),
1 nauki chemiczne (ICHB PAN),

1 nauki medyczne (IGCz PAN),

1 nauki fizyczne (IFM PAN),

1 rolnictwo i ogrodnictwo (IGR PAN),

1 naukilesne (ID PAN).

Rekrutacja do PSD IPAN odbywa sie w try-
bie ciggtym, w rytmie pozyskiwania srod-
kdow na realizacje projektéw naukowych,
a ogtoszenia o naborze nowych doktorantéw
zamieszczane sg m.in. na stronie internetowej
PSD IPAN, EURAXESS oraz na stronach in-
ternetowych instytutdw wspdtprowadzg-
cych Szkote Doktorska.

Przepisy regulujace rekrutacje oraz funk-
cjonowanie Szkoty zamieszczone sg w Regu-
laminie PSD IPAN, Regulaminie Rekrutacji
do PSD IPAN oraz w Programie Ksztatcenia.
Mozna sie z nimi zapoznac¢ m.in. na stronie
internetowej lub na stronach BIP poszcze-
gdlnych instytutéw.

Zajecia prowadzone sg przez wykwalifiko-
wanych wyktadowcow potrafigcych nie tylko
dzieli¢ sie wiedzg, ale takze pasjg do nauki.

dr hab.

MARIOLA
DUTKIEWICZ

prof. ICHB PAN
psd-ibch@ibch.poznan.pl

tel. +48 61852 85 03
wewn: 1195, 1431, 1121

| IFM
uiD
IGR
mIGCz
m ICHB

2019 2020 2021 2022 2023 2024

Liczba doktorantow PSD IPAN w latach 2019-2024

Wyniki badan wchodzacych w zakres prac
doktorskich publikowane sg w czasopismach
O zasiegu miedzynarodowym o wysokim
wspotczynniku oddziatywania, a srodki na
stypendia oraz badania pozyskiwane sg
z grantéw instytucji finansujgcych nauke.

Wedtug stanu na 31 grudnia 2024, w PSD
IPAN ksztatci sie 90 doktorantéw: ICHB PAN
- 7 chemikdéw, 41 biologdéw; ID PAN - 7 bio-
logéw, IFM PAN - 3 fizykédw molekularnych;
IGR PAN - 12 agrobiologéw, IGCz PAN - 20
biologéw medycznych. Wiekszo$¢ uczest-
nikow ksztatcenia stanowig kobiety. 25 dok-
torantéw pochodzi spoza Polski, z krajow
takich jak: Albania, Indie, Kamerun, Liban,
Nigeria, Pakistan, Turcja, Ukraina, Wietnam,
Hiszpania, Iran, oraz Wielka Brytania.

Zrzeszamy mitodych, ambitnych, za-
fascynowanych nauka mtodych ludzi
w celu zdobywania wiedzy i doswiadczenia
w Poznanskiej Szkole Doktorskiej Instytutow
Polskiej Akademii Nauk, a tym samym do
rozwijania swoich pasji oraz kariery naukowej
w naszych instytutach.
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PROJEKTY
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ECBiG - EUROPEJSKIE CENTRUM BIOINFORMATYKI
| GENOMIKI - MOSAIC 3D
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DIAGNOSTYKI NOWOTWOROW
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PROJEKTY STRATEGICZNE

ECBIiG - EUROPEJSKIE CENTRUM
BIOINFORMATYKI | GENOMIKI

MOSAIC 3D

Europejskie Centrum Bioinformatyki i Geno-
miki (ECBiG) nalezy do strategicznych infra-
struktur badawczych w kraju. Podstawowa
misjg ECBIG jest opracowywanie, wdrazanie
i komercjalizacja nowych technologii bioin-
formatycznych i multiomicznych, stuzgcych
prowadzeniu badan naukowych oraz rozwo-
jowi diagnostyki i terapii medycznych.

Postep technologiczny w zakresie genomiki
populacyjnej, biologii molekularnej i syste-
mowej, pozwala przetamywad bariery nau-
kowe zwigzane z opracowywaniem nowych,
personalizowanych  podej$¢  terapeuty-
cznych. Wcigz jednak rozwdj nowych lekow
jest procesem kosztownym i niepewnym,
a wiele potencjalnych lekdw nigdy nie trafia
do uzycia. Jednym z powoddéw wysokiego

odsetka niepowodzen jest niewystarczajgca
ilos¢ informaciji uzyskiwanych z tradycyjnych
modeli stosowanych w fazie przedklinicznej
badan nowych terapeutykdw (modele in vi-
tro 2D oraz zwierzece). Wiele terapii, ktére
poczatkowo wydaja sie obiecujgce w testach
in vitro, nie wykazuje zamierzonego efektu in
vivo z powodu ograniczen w zakresie odw-
zorowania ztozonego srodowiska ludzkiej
tkanki. Dodatkowo modele zwierzece, chod
bardziej ztozone, czesto wykazujg rdéznice
miedzygatunkowe, ktdére ograniczajg ich
przydatnos¢ w procesie walidacji terapii
przeznaczonych dla ludzi. Wykorzystanie
zwierzat wigze sie rownie z ograniczong
liczba probek oraz z szeregiem wyzwan
natury etycznej i praktycznej.

Istnieje zatem potrzeba wprowadzania
nowych, zaawansowanych modeli przed-
klinicznych oraz metod ich analiz, ktdre
pozwalatyby na lepsze, bardziej precyzyjne
odzwierciedlenie procesdéw biologicznych
i przewidywanie wynikow badan klinicznych.
Ulepszone modele zmniejszytoby ryzyko
zaréwno odrzucenia wartosciowych kandy-
datdw na leki na wczesnym etapie, jak i inwe-
stowania w terapie, ktére nie przejda badan
klinicznych. W rezultacie koszty zwigzane
Z procesem rozwoju nowych lekdéw statyby
sie zdecydowanie nizsze.

Odpowiedzig na te wyzwania jest
infrastruktura badawcza tworzo-
na w projekcie ECBiIG-MOSAIC 3D
(FENG.02.04-IP.04-0012/24). Bedzie ona
stanowita srodowisko umozliwiajagce uzys-
kiwanie zaawansowanych przestrzennych
modeli uktaddw biologicznych (in vitro-3D)

oraz ich cyfrowych blizniakdw (in silico-3D),
ktére wykorzystane zostang w badaniach
translacyjnych dotyczgacych chordb onko-
logicznych i kardiologicznych.

W ramach projektu, zasoby ECBIG zostang
poszerzone nie tylko o najnowoczesniejsza
aparature do hodowli, analiz przyzyciowych
oraz biobankowania komoadrek, ale rowniez
o unikatowe linie komodrkowe wyprowa-
dzone z materiatu biologicznego pozyska-
nego od pacjentdw z wybranymi chorobami
kardiologicznymi i onkologicznymi. Stwo-
rzona zostanie takze platforma ustugowa
wspierajgca opracowywanie i wykorzystanie
cyfrowych blizniakdow modeli komdrkowych
i tkankowych w badaniach biomedycznych.

Opracowane w ramach projektu narzedzia
pozwolg na wielopoziomowe modelowa-
nie rozwoju standw patologicznych i efek-
tow terapii w zywych uktadach komodrko-
wych oraz w ich cyfrowych odpowiednikach,
otwierajac nowe mozliwosci w badaniach
biomedycznych oraz wspierajgc rozwoj
spersonalizowanych terapii.

Projekt jest realizowany przez ICHB PAN
i afiliowane przy nim Poznanskie Centrum
Superkomputerowo-Sieciowe. Kierownikiem
projektu jest prof. dr hab. Marek Figlero-
wicz. Projekt jest wspodtfinansowany w ra-
mach Programu Fundusze Europejskie dla
Nowoczesnej Gospodarki 2021-2027
(FENG), Dziatanie 2.4 Badawcza Infrastruk-
tura Nowoczesnej Gospodarki.

Fundusze Europejskie Rzeczpospolita  Dofinansowane przez
diaNowoczesnej Gospodarii [ PO Unig Europejska
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PROJEKTY STRATEGICZNE
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Komorki ludzkie obserwowane po&i mikroskopem fI_uorescehcyjnym.
Zrédte: ICHB PAN . oo .

TECHNOLOGIA UKIERUNKOWANE)
ANALIZY POJEDYNCZYCH
KOMOREK NA POTRZEBY
DIAGNOSTYKI NOWOTWOROW

INTERCEPT - WSTEP DO ROZWOJU KOMORKOWEJ MEDYCYNY

INTERCEPTYWNE)

Pomimo znaczacego postepu jaki dokonat
sie w ostatnich latach w onkologii, wyjat-
kowa ztozonos¢ komérkowa nowotwordéw
nadal pozostaje jednym z najpowazniej-
szych wyzwan utrudniajacych ich sku-
teczng diagnostyke i terapie. Pojedynczy

nowotwdr sktada sie z wielu populacji
komorek, charakteryzujacych sie odmien-
nymi mutacjami somatycznymi i programa-
mi transkrypcyjnymi. Ta réznorodnosé spra-
wia, ze dobdr precyzyjnego i skutecznego
podejscia terapeutycznego staje sie wyjat-

kowo trudny. Petne zrozumienie ztozono-
$ci choréb nowotworowych - zaréwno na
poziomie pojedynczych komodrek, jak i in-
dywidualnych pacjentéw - stwarza zatem
ogromne mozliwosci poprawy skuteczno-
$ci terapii onkologicznych.

Obecnie stosowane standardowe techni-
ki diagnostyczne, oparte na tgcznej ana-
lizie (ang. bulk) wielu komodrek oraz serii
oddzielnych testéw, umozliwiajg uzyskanie
usrednionego obrazu molekularnego cho-
roby. Nie oddaja jej petnej réznorodnosci.
W efekcie moze dochodzi¢ do postawienia
mniej trafnych diagnoz, wyboru nieopty-
malnych terapii, wydtuzenia czasu leczenia
oraz wzrostu kosztow opieki zdrowotnej,
co stanowi obcigzenie zaréwno dla pac-
jentdw, jak i catego systemu ochrony zdro-
wia. Kluczowe staje sie wiec opracowanie
nowoczesnych, precyzyjnych technologii
diagnostycznych, ktére umozliwia analize
nowotwordw na poziomie pojedynczych
komorek.

Dostepne obecnie technologie analizy
pojedynczych komodrek oferujg ogromne
mozliwosci badawcze, ich zastosowanie
w praktyce klinicznej jest jednak ograni-
czone z uwagi na wysokie koszty, ztozonos¢
techniczng oraz nadmiar generowanych
danych, z ktoérych tylko czes¢ ma istotne
znaczenie w diagnostyce i terapii. Projekt
INTERCEPT (UoF/02-WIB-3/2023-004) ma
na celu uproszczenie i udoskonalenie metod
analizy pojedynczych komoérek, aby mogty

Emulsja W/O widziana pod mikroskopem.
Zroédto: ICHB PAN

one stac¢ sie standardowym testem medy-
cznym. W ramach projektu zostanie opra-
cowana innowacyjna technologia analizy
wybranych gendw i transkryptow w pojedy-
nczych komadrkach, niezalezna od systemow
mikroprzeptywowych. Bedzie ona stanowié
podstawe do rozwoju celowanych testow
diagnostycznych. Pierwsze prototypy
testéw zostang stworzone z mysla o diag-
nostyce ostrej biataczki szpikowe] (AML)
oraz przewlektej biataczki limfocytowej
(CLL).

Projekt INTERCEPT jest finansowany w ra-
mach programu Wirtualny Instytut Badaw-
czy ze Srodkdow Funduszu Polskiej Nauki
(2024—2029). Zespot badawczy, kierowa-
ny przez prof. dr. hab. Marka Figlerowicza,
tworza biolodzy, chemicy i bioinformatycy
Z Instytutu Chemii Bioorganicznej Polskigj
Akademii Nauk.

ZI tukasiewicz

PORT Polski Osrodek
Rozwoju Technologii
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PROJEKTY STRATEGICZNE

PLATFORMA DO PROJEKTOWANIA,
SYNTEZY ORAZ TESTOWANIA

TERAPEUTYKOW

| SZCZEPIONEK RNA

Juz od momentu narodzin technologii RNA
nieodtagcznie towarzyszyty jej ogromne
oczekiwania zwigzane 2z praktycznym
wykorzystaniem terapeutycznych oraz
szczepionkowych RNA w medycynie. Po-
mimo ze uzyskiwane wyniki byty bardzo
obiecujace, nie od razu doprowadzity do
wdrozenia nowej klasy terapeutykdéw. Przez
lata do nierozwigzanych w satysfakcjonujg-
cy sposdb problemdéw zaliczyé nalezato: (i)
zapewnhienie odpowiednio wysokiej specy-

ficznosci dziatania terapeutycznych RNA,
(ii) istnienie efektywnych metod dostar-
czania lekéw RNA i (iii) brak procedur
zapewnhiajacych bezpieczne stosowanie
terapeutycznych/szczepionkowych RNA.
Z tych tez wzgleddéw obecnie dopuszczo-
nych do uzycia jest zaledwie kilkanascie
terapeutycznych RNA. Na duzj skale tech-
nologia RNA zostata zastosowana dopiero
w 2020 roku do wytworzenia szczepionek
podczas pandemii COVID-19.

W ostatnich latach, rozwdj technologii
RNA oraz jej zastosowanie zardwno
w terapii, jak i profilaktyce medycznej zos-
tato powszechnie uznane za jedno z naj-
wiekszych globalnych wyzwan naukowych.
Dlatego tez ta witasnie dziedzina badan
zostata wyrdzniona w ostatnich latach dwo-
ma Nagrodami Nobla: w 2023 r. za bada-
nia nad modyfikacjami chemicznymi, ktére
umozliwity opracowanie szczepionek RNA,
a w 2024 r. za badania nad mikroRNA, ktére
sg uniwersalnymi regulatorami ekspres-
ji gendw, stad moga by¢ wykorzystywane
w celach terapeutycznych.

Pod koniec 2021 roku rozpoczeto w ICHB
PAN realizacje 6-letniego projektu przyzna
nego w ramach konkursu Agencji Badan
Medycznych na rozwdj innowacyjnych
rozwigzan terapeutycznych z wykorzysta
niem technologii RNA. Dtugoterminowym
celem naszego projektu jest stworzenie
uniwersalnej platformy do projektowa-
nia, syntezy i testowania nowatorskich
terapeutykéw oraz szczepionek RNA.

Aby stworzy¢ te platforme, opracowujemy:

1 bazy danych i narzedzia bioinformaty-
czne do projektowania terapeutycznych
/szczepionkowych RNA,

1 procedury umozliwiajagce synteze
chemiczngienzymatyczng terapeutycz-
nych /szczepionkowych RNA,

1 optymalne metody dostarczania kaz-
dego rodzaju RNA do komodrek i orga-
nizmow,

I metody oceny kandydatéw na terapeu-
tyczne/szczepionkowe RNA w hodow-
lach komdrkowych,

1 metody przedklinicznej oceny kandy-
datdéw na terapeutyczne/szczepionkowe
RNA w modelach zwierzecych.

Koncowym produktem powstatym w wyni-
ku realizacji projektu bedzie zatem zarow-
no unikatowa platforma technologiczna
stuzgca do projektowania i wytwarzania
terapeutycznych/szczepionkowych
RNA, jak i zestaw potencjalnych lekow.
Projekt pt. ,Stworzenie uniwersalnej plat-
formy szybkiego reagowania, bazujacej na
technologii RNA, zapewniajacej bezpie-
czenstwo lekowe i epidemiologiczne kraju”
powstat w ramach konsorcjum z ICHB PAN
z zaktadami Polpharma S.A. Projekt taczy
doswiadczenie ICHB PAN w badaniach nad
RNA i mozliwosci produkcyjne najwiekszej
firmy farmaceutycznej w Polsce.

Kierownikiem merytorycznym projektu jest
prof. Marek Figlerowicz. W realizacje pro-
jektu zaangazowane sg zespoty kierowane
przez: Marcina Chmielewskiego, Macieja
Figla, Agnieszke Fiszer, Luize Handschuh,
Marte Olejniczak, Katarzyne Rolle, Marte
Szachniuk, Anne Urbanowicz oraz Pawta
Zmore.

Projekt nr 2021/ABM/05/00004-00
dofinansowany ze srodkdw budzetu pans-
twa od Agencji Badan Medycznych

- (3
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PROJEKTY STRATEGICZNE

CENTRUM BIOLOGII CHEMICZNEJ

ERIC ICHB PAN

Projekt realizowany jest m.in. w ramach
inicjatywy POL-OPENSCREEN wpisanej
w 2014 roku na Mape Drogowa Polskiej Infra-
struktury Badawczej. Jego celem jest stwo-
rzenie, a nastepnie udostepnianie unikatowej
infrastruktury oraz ekspertyzy w zakresie
biologii chemicznej, zaréwno srodowisku
naukowemu, jak i biznesowemu, w kraju
i na swiecie. W ramach tego przedsiewziecia
ICHB PAN tworzy najbardziej zaawansowany
w Polsce system do identyfikacji biologicznie
aktywnych substancji na drodze wysoko-
przepustowej analizy setek tysiecy zwigzkéw
chemicznych (tzw. bibliotek).

W momencie przystagpienia Polski jako
cztonka-zatozyciela do sieci EU-OPEN-
SCREEN ERIC (ang. European Research
Infrastructure Consortium), ICHB PAN
spetnit rygorystyczne wymogi stawiane
przez miedzynarodowy zespdt ekspertow
i uzyskat status partnera (tzw. Partner Site)
tego konsorcjum, jako jedna z trzech pol-
skich jednostek (obok Instytutu Biologii
Medycznej PAN w todzi - lidera projek-
tu POL-OPENSCREEN oraz Instytutu
Biochemii i Biofizyki PAN w Warszawie).
W 2018 roku Ministerstwo Nauki i Szkol-
nictwa Wyzszego przyznato polskim

przedstawicielom w EU-OPENSCREEN
celowg dotacje finansowa na rozbudowe
i uruchomienie infrastruktury badawczej.
Kierownikiem przyznanego grantu z ramie-
nia ICHB PAN byt prof. Marek Figlerowicz.
Dzieki otrzymanej dotacji powotano
w ICHB PAN Centrum Biologii Chemicznej
ERIC, ktorego kierownikiem zostat
dr hab. Jacek Kolanowski. Centrum
posiada specjalistyczne i unikatowe na
skale $wiatowa laboratoria (Pracownia
Testéow i Obrazowania Molekularnego
- kierownik dr Dorota Kwiatek oraz Pra-
cownia Chemii Medycznej - kierownik
dr Dorota Jakubczyk), a jego kadre stanowi
interdyscyplinarny zespotekspertéw zwielo-
letnim doswiadczeniem miedzynarodowym.
Centrum Biologii Chemicznej w ramach
konsorcjum POL-OPENSCREEN realizuje
obecnie dwa kluczowe projekty infrastruk-
turalne:
1DFENG.02.04-1P.04-0010/24-00
POL-OPENSCREEN - Polska Platforma In-
frastruktury Skriningowej dla Chemii Bio-
logicznej. Projekt wspotfinansowany ze
Srodkoéw Europejskiego Funduszu Rozwoju
Regionalnego w ramach 2 priorytetu dziata-
nia 2.4 Badawcza Infrastruktura Nowocze-
snej Gospodarki program Fundusze Eu-
ropejskie dla Nowoczesnej Gospodarki

2) Projekt POL-OPENSCREEN 2.0 - Utrzy-
manie, Rozwoj i Udostepnianie Polskiej
Platformy Infrastruktury Skriningowej dla
Chemii Biologicznej w Kontekscie Uczest-
nictwa w Konsorcjum na Rzecz Infrastruk-
tury Badawczej EU-OPENSCREEN ERIC
finansowany w ramach programu ,Wspar-
cie udziatu polskich zespotéw naukowych

w miedzynarodowych projektach infra-
struktury badawcze;j.

W ramach swoich dziatarh Centrum oferuje
dostep do ekspertyzy i infrastruktury oraz
wsparcie merytoryczne w zakresie:

1 opracowywania testdw molekularnych
i wykonywania wysokoprzepustowych
badan przesiewowych na modelach bio-
chemicznych i komadérkowych, w oparciu
o detekcje luminescencyjng oraz wielo-
parametryczne obrazowanie wysoko-
przepustowe;

I chemii medycznej, w tym optymalizacji
zwigzkdw bioaktywnych z wykorzysta-
niem chemioinformatyki oraz syntezy,
semi-syntezy i biosyntezy dedyko-
wanych bibliotek zwigzkow;

1 rozwoju nowych technologii oraz
testowania;

1 opracowywania not aplikacyjnych;

I howoczesnej aparatury badawczej;

I konsultingu merytorycznego przy
wypracowywaniu pomystéw i plandéw
badawczych oraz przygotowywaniu
projektow B+R.

Celem Centrum na kolejne lata jest adap-
towanie najnowoczesniejszych i najbardziej

wiarygodnych testéw i technologii do
identyfikacji i optymalizacji zwigzkow bio-
aktywnych i odkrywania mechanizmow

ich dziatania. Dodatkowo planujemy ciggte
rozszerzanie portfolio ustug we wspdtpra-
cy z osrodkami akademickimi i partnerami
biznesowymi w Polsce i na $wiecie.

Fundusze Europejskie Rzeczpospolita Dofinansowane przez
dla Nowoczesnej Gospodarki - Polska Unig Europejska
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ZAKEAD BADAN
STRUKTURALNYCH
RNA

krystalografia RNA | choroby neurodege-
neracyjne wywotywane ekspansjg sekwencji
powtarzajgcych sie | RNA cryoEM | RNA
microED | kompleksy RNA-ligand |
stabilnosc¢ struktur spinkowych RNA

KIEROWNIK
dr hab. Agnieszka Kiliszek,
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tel. +48 61852 85 03 (1278)
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OBSZAR BADAWCZY

Gtéwnym obszarem prowadzonych badan
jest analiza strukturalna czasteczek RNA
oraz ich komplekséw z biatkami lub
nisko-czasteczkowymi zwigzkami.

Badane czasteczki RNA zwigzane s z cho-
robami cztowieka, takimi jak choroby neu-
rodegeneracyjne o podtozu genetycznym,
nowotworowe oraz wirusowe. Badamy
rowniez RNA o istotnym znaczeniu w fiz-
jologii cztowieka np. fragmenty mRNA oraz
niekodujace RNA. Analiza strukturalna ma
na celu uzyskanie odpowiedzi na fundamen-
talne zagadnienia dotyczace powigzania
struktury z funkcja RNA oraz na poszerze-
niu wiedzy dotyczgcej racjonalnego pro-
jektowania i udoskonalania syntetycznych
zZwigzkéw o potencjale terapeutycznym
i aplikacyjnym.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE REALIZOWANE PROJEKTY
1 Analiza strukturalna (krysta- Analiza krystalograficzna komplekséw RNA-ligand.
lografia, microED i cryoEM) W  kierunku racjonalnego projektowania czastec-

zek wiodacych w rozwoju terapii choréb neurodege-
neracyjnych (NCN OPUS, Kierownik projektu: dr hab.
Agnieszka Kiliszek)

czasteczek RNA zwigzanych
z chorobami neurodegenera-

cyjnymi. . .
. | ok . Enzymy szlaku biosyntezy L-metioniny jako nowe cele
! RaCJ.ona ne prOJ'e towanie po- molekularne dla chemoterapii przeciwgrzybowej (NCN
tencjalnych lekéw na podsta- OPUS, Kierownik projektu: Prof. Wojciech Rypniewski)

wie struktur przestrzennych Opracowanie metodologii umozliwiajacej stabiliza-

komplekséw RNA-ligand. cie RNA w formie spinki do badan krystalografi-
1 Opracowanie metody stabi- cznych (NCN SONATA BIS, Kierownik projektu: dr hab.
lizacji struktur spinkowych Agnieszka Kiliszek)

RNA w warunkach krystali-
zacyjnych; synteza nukleoty-
dowych i nienuk|eotydowych Unliganded Liganded structure RNA-RNA contact
structure — A-form Z-like-form formation

tacznikdow RNA.

1 Okreslenie wptywu mody-
fikacji nukleotydowych na
strukture trzeciorzedowg RNA.

NCD

1 Analiza strukturalna i termo-
dynamiczna kwadruplekséw
RNA.

1 Analiza krystalograficzna kom-
plekséw egzonukleaz z tera-
peutycznymi oligomerami.

Structural
rearrangement

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE
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ZAKEADY NAUKOWE

ZAKtAD BIOCHEMII
RYBONUKLEO-
PROTEIN

biatka wigzace kwasy nukleinowe |
regulatorowe RNA | regulacja ekspres;ji
gendw | rybonukleazy typu Dicer |
kompleks polimerazy RNA wirusa
SARS-CoV-2

- A .
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Zardwno pre-miRNA, jak
i G- kwadrupleksy kotwiczone
sg w tym samym rejonie Dicer

OBSZAR BADAWCZY

Rola RNA i DNA w regulacji aktywnosci
biatek wigzacych kwasy nukleinowe oraz
mechanizmy stojgce za aktywnoscia i spe-
cyficzna funkcja tych biatek.

Obecnie gtéwnym obiektem naszych badan
sg rybonukleazy typu Dicer. Biatka te znane
sg przede wszystkim z ich kluczowej roli
W procesie biogenezy krotkich regula-
torowych RNA: miRNA oraz siRNA. W os-
tatnich latach pojawia sie coraz wiecej do-
niesien opisujgcych udziat rybonukleaz Dicer
w procesach komodrkowych niepowigzanych
ze Sciezkami biogenezy miRNA i siRNA, np.
W procesie apoptozy czy naprawie pekniec
DNA. Poprzez identyfikacje komdrkowych
RNA i DNA wigzanych przez ludzka rybo-
nukleaze Dicer, zgtebiamy role wybranych
komplekséw Dicer*RNA oraz Dicer<DNA
w procesach biologicznych zachodzacych
w komodrkach cztowieka. Ponadto, poprzez
wykorzystanie  inhibitorédw  celowanych,
selektywnie oddziatujgcych z danymi kom-
ponentami kompleksu biatko*RNA, badamy
specyficzng aktywnosdé biatek (na przyktadzie
biatek typu Dicer oraz kompleksu polimera-
zowego wirusa SARS-CoV-2) oraz znaczenie
danej czasteczki RNA dla funkcjonowania
komorki (na przyktadzie biatek typu Dicer).

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Strukturalne i funkcjonalne as-
pekty oddziatywan biatko-kwas
nukleinowy.

Rola RNA/DNA w regula-
cji aktywnosci i funkcji biatek
wigzacych kwasy nukleinowe
(na przyktadzie biatek typu
Dicer).

Endogenne regulatory aktyw-
nosci rybonukleaz typu Dicer.
Projektowanie i testowanie in-
hibitorow rybonukleaz typu
Dicer w wybranych modelach
badawczych.

Uktady modelowe do badania
aktywnosci komplekséw poli-
merazowych (na przyktadzie
kompleksu polimerazowego
wirusa SARS-CoV-2).

REALIZOWANE PROJEKTY

Bliskie spotkania trzeciego stopnia: co dzieje sie kiedy
rybonukleaza Dicer napotyka w komorce RNA i DNA
przyjmujace struktury G-kwadruplekséw (NCN, OPUS,
kierownik projektu: A. Kurzyrska-Kokorniak)

Otrzymanie dwoéch wariantéw rybonukleazy Dicer or-
ganizmu modelowego Xenopus laevis - przygotowa-
nie do badan aktywnosci biochemicznych i analiz
strukturalnych (NCN, MINIATURA 8, kierownik projek-
tu: A. Szczepanska)

Opracowanie wysokoprzepustowego systemu umoz-
liwiajacego szybka ocene aktywnosci biologicznych
zwigzkow nakierowanych na kompleks replikacyjny
SARS-CoV-2, wytypowanie zwigzkéw o najwyzszym
potencjale terapeutycznym i ocena ich cytotoksy-
cznosci wobec komérek ludzkich (NCBIR, Program
Operacyjny Inteligentny Rozwdj 2014-2020 Szybka
Sciezka, projekt realizowany w konsorcjum, lider pro-
jektu: ideas4biology Sp. z o. 0., kierownik zadan z ra-
mienia ICHB PAN: A. Kurzynska-Kokorniak)

Komorki HEK293 wt* Komorki HEK293 z mutacja w genie DICERT*

* Zdjecia zostaty zarejestrowane dzieki wykorzystaniu ekspertyzy i infrastruktury Centrum Biologii Chemicznej ICHB PAN na wysokoprzepustowym
mikroskopie Opera Phenix zakupionym z funduszy Ministerstwa Edukacji i Nauki (decyzja DIR/WK/2018/06) przyznanych w ramach projektu POL-OPEN-
SCREEN - Polska Platforma Skriningowa dla Chemii Biologicznej).
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BIOINFORMATYKI
STRUKTURALNEJ

predykcja i analiza struktury RNA |
motywy strukturalne | algorytmy dla
biologii molekularnej | bazy danych
i aplikacje internetowe

KIEROWNIK
prof. dr hab. inz.
Marta X. Szachniuk

mszachniuk@cs.put.poznan.pl
tel. +48 61665 30 30

portal.ichb.pl/
z-d-bioinformatyki-strukturalnej/

OBSZAR BADAWCZY

Molekularna biologia obliczeniowa i bio-
informatyka. Prowadzone badania kon-
centrujg sie na zagadnieniach zwigzanych
z analizg struktur bioczasteczek oraz ich
oddziatywaniach z akcentem na RNA. Im-
plikuje to formutowanie nowych wyzwan
bioinformatycznych, ktérych rozwigzywa-
nie stanowi gtéwny nurt dziatalnosci
Zaktadu.

Celem naszych badan jest modelowanie
ztozonych problemdw z zakresu biologii
strukturalnej oraz opracowanie i implemen-
tacja efektywnych algorytmdéw kombina-
torycznych pozwalajacych je analizowad.
W badaniach wykorzystujemy najnowsze
metody i technologie informatyczne oraz
prowadzimy eksperymenty in silico komple-
mentarne do doswiadczen laboratoryjnych.
Wizytdwka i najwazniejszym osiggnieciem
Zaktadu jest RNApolis - wirtualne

REALIZOWANE PROJEKTY

Modelowanie struktury RNA ukie-
runkowane na motywy funkcjo-
nalne (NCN, OPUS, kierownik pro-
jektu: M. Szachniuk)

Przewidywanie struktur 3D RNA
z wykorzystaniem generatywnych
sieci przestawnych (NCN, Pre-
ludium Bis, kierownik projektu:
M. Szachniuk)

RiNApolis

a virtual laboratory of RNA bioinformatics

RNAComposer RNA FRABASE

RN Apdbee RNAsslo
RNAspider RbAloops
RNAlyzer RN Athor
RN Aftive RN Avista
R Assess RMNAfitme

laboratorium bioinformatyki RNA skupiajace
ponad 20 narzedzi obliczeniowych dedyko-
wanych czasteczkom RNA. Badamy réwniez
struktury kwadruplekséw. W ramach projek-
tu SpaceTetrado opracowalismy baze danych
G4 oraz narzedzia do analizy, klasyfikacji
i wizualizacji ich struktur.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Rozwodj RNApolis - wirtualnego laboratorium bio-
informatyki RNA

I Rozwdj SpaceTetrado - kolekcji systemdw oblicze-
niowych dedykowanych bioinformatyce kwadru-
pleksow

1 Modelowanie struktur 2D i 3D RNA

I Analiza komparatywna danych strukturalnych

1 Adnotacja i klasyfikacja motywdw strukturalnych
obecnych w RNA, m.in. pseudoweztdw i kwadru-
pleksow.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Zok T et al. ONQUADRO: a database of experimentally determined
quadruplex structures, NAR 2022; 50:D253-D258

Luwanski K et al. RNAspider: a webserver to analyze entangle-
ments in RNA 3D structures, NAR 2022; 50:W663-W669

Gren BA et al. Knotted artifacts in predicted 3D RNA structures,
PLoS Comp Biol 2024; 20:21011959

Schneider et al. When will RNA get its AlphaFold moment? NAR
2023; 51:9522-9532

Mackowiak M et al. RNAtango: analysing and comparing RNA 3D
structures via torsional angles, PLoS Comp Biol 2024; 20:e1012500

Bu F et al. RNA-Puzzles Round V: blind predictions of 23 RNA
structures, Nature Methods 2025; 22:399-411
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BIOINZYNIERII
KWASOW
NUKLEINOWYCH

modyfikowane oligonukleotydy | termo-
dynamika niekanonicznych DNA i RNA |
G-kwadrupleksy | aptamery | alternatywny
splicing | terapia przeciwnowotworowa

KIEROWNIK
prof. dr hab.

Anna Pasternak
apa@ibch.poznan.pl

tel. +48 61852 85 03 (1279)

portal.ichb.pl/
z-d-bioinzynierii-kwasow-nukleinowych/

Badania nad G-kwadrupleksami
i aptamerami o aktywnosci
przeciwzakrzepowej

OBSZAR BADAWCZY

Projektowanie, otrzymywanie oraz chara-
kterystyka nowych narzedzi molekularnych
opartych na kwasach nukleinowych i ich
analogach.

Réznorodnosé¢ modyfikacji chemicznych
daje niemal nieograniczong mozliwosé
kontrolowanego modulowania  wtasci-
wosci fizykochemicznych i biologicznych
oligonukleotydow, ktdére mogg nastepnie
znalez¢ zastosowanie jako uzyteczne i wy-
soce specyficzne narzedzia diagnostyczne
oraz terapeutyczne.

Nasza gtéwna dziatalnos¢ skupia sie wokot
G-kwadrupleksow i aptamerow o akty-
whnosci przeciwnowotworowej i przeciw-
zakrzepowej. Ponadto rozwijamy badania
nad regulacja alternatywnego splicingu
w komadrkach nowotworowych oraz badamy
wptyw modyfikowanych chemicznie gap-
merdw pod katem ich zdolnosci do indukcji
ukierunkowanej degradacji mRNA. Opra-
cowujemy takze nowatorskie narzedzia
molekularne zdolne do rozplatania G-kwa-
druplekséw w obrebie istotnych biolo-
gicznie celdéw terapeutycznych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Charakterystyka fizykochemiczna oraz biolo-
giczna nowych narzedzi molekularnych opartych na

kwasach nukleinowych i ich analogach

1 Projektowanie sekwencyjnie selektywnych oligo-
nukleotyddw nakierowanych na oddziatywanie

z G-kwadrupleksami

I Regulacja alternatywnego splicingu w nowo-

tworowych liniach komoérkowych

1 Poszukiwanie nowych aptameréw o zwiekszonym

potencjale dziatania przeciwzakrzepowego

1 Badania in vitro wtasciwosci antyproliferacyjnych

chemicznie modyfikowanych G-kwadruplekséw

Charakterystyka G-kwadrupleksow
o potencjale przeciwnowotworowym

REALIZOWANE PROJEKTY

Aptamer wiazacy trombine
o zwiekszonej réznorodnosci
chemicznej jako potencjalny lek
przeciwzakrzepowy i chemiotera-
peutyk (NCN, OPUS, kierownik
projektu: W. Kotkowiak)

Nowe bispecyficzne koniugaty
G-kwadrupleksow jako poten-
cjalne leki przeciwnowotworowe
(NCN, PRELUDIUM, kierownik pro-
jektu: C. Roxo)

Oligonukleotydy tworzace try-
pleksy jako nowe narzedzia do
rozplatania struktury G-kwadru-
pleksu oraz selektywnej inhibi-
cji transkrypcji onkogenu c-Myc
(NCN, OPUS, kierownik projektu:
A. Pasternak)

T T T T

AZ

W -

Regulacja alternatywnego splicingu
w komodrkach nowotworowych

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Kotkowiak W et al. Thermodynamic, anticoagulant and antiproliferative properties of thrombin binding aptamer

containing novel UNA derivative. Mol. Ther. Nucl. Acids 2018; 2;10:304-316

Kotkowiak W et al. Improved RE31 analogues containing modified nucleic acid monomers: thermodynamic, struc-

tural and biological effects. J. Med. Chem. 2018; 62(5), 2499-2507

Roxo C et al. G-Quadruplex-Forming Aptamers—Characteristics, Applications, and Perspectives. Molecules 2019;

24(20):3781

Roxo C et al. G4 Matters—The Influence of G-Quadruplex Structural Elements on the Antiproliferative Properties of

G-Rich Oligonucleotides. Int. J. Mol. Sci. 2021; 22: 4941

Bartys N et al. Optimization of Bifunctional Antisense Oligonucleotides for Regulation of Mutually Exclusive Alterna-

tive Splicing of PKM Gene. Molecules 2022; 27, 5682

Kotkowiak W et al. Physicochemical and antiproliferative characteristics of RNA and DNA sequence-related G-qua-

druplexes. ACS Med. Chem. Lett. 2022; 14(1):35-40
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ZAKLAD BIOLOGII
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NERWOWYCH

ataksja rdzeniowo-mdzdzkowa |
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selektywna wrazliwos$¢ neurondéw |

epigenetyka

KIEROWNIK
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Mapowanie cech réznicujgcych
komorek Purkiniego

OBSZAR BADAWCZY

Mechanizmy molekularne i procesy komor-
kowe ttumaczace selektywna wrazliwosé
neurondéw w chorobach neurodegenera-
cyjnych oraz skuteczne terapie chronigce te
wrazliwe komorki.

Gtéwnym obszarem naszych zaintereso-
wan sg komorki Purkiniego, ktore obumie-
rajg w ataksjach rdzeniowo-mdzdzkowych.
t3czac badania na modelach zwierzecych
wraz z podejsciami bioinformatycznymi,
dazymy do lepszego zrozumienia pod-
staw proceséw neurodegeneracyjnych.
W szczegdlnosci koncentrujemy sie na
rozszyfrowaniu roli zmian epigenetycznych
w ksztattowaniu selektywnej wrazliwosci
komorek Purkiniego w kontekscie ataksji
rdzeniowo-madzdzkowej typu 7.

UMAP_2

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Rozwdj i optymalizacja proto-
kotu selektywnej izolacji jader
komorek Purkiniego.

Analiza zmian  epigenety-
cznych, w tym modyfika-
cji histondw, w komorkach
Purkiniego pochodzacych
Zz mysich modeli ataks-
i rdzeniowo-moézdzkowych,
przy uzyciu metod badania
catych populacji komorek jak
i pojedynczych komorek.

Badania dostepnosci chroma-
tyny w komorkach Purkiniego
dotknietych ataksja.

Integracja bioinformatyczna
danych transkrypcyjnych i epi-
genetycznych w celu identy-
fikacji molekularnych réznic
miedzy zdrowymi a chorymi
komorkami.

Opracowywanie narzedzi wy-
korzystujacych sztuczng in-
teligencje do identyfikacji
molekaularnych fenotypow
w degenerujagcych komorkach
Purkiniego.

Mysie komorki Purkiniego

REALIZOWANE PROJEKTY

Zgtebienie proceséw neurodegeneracyjnych z wyko-
rzystaniem bezposredniego profilowania selektywnie
wrazliwych neurondw (NCN Sonata, kierownik pro-
jektu: P.M. Switonski)

Multioamiczna charakterystyka proceséw neurode-
generacji w Zebrin-1l pozytywnych i Zebrin-Il negaty-
wnych komérkach Purkiniego (NCN Preludium, kie-
rownik projektu: G. Adamek)

ACCURACY

08 g : wmﬂ/mm%m

il

Klasyfikacja Al jader komorek Purkiniego

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Bartelt L et al. Dysregulation of zebrin-Il cell subtypes in the
cerebellum is a shared feature across polyglutamine ataxia mouse
models and patients Sci Transl Med. 2024 Nov 6;16(772):eadn5449

Bartelt L. et al. Antibody-assisted selective isolation of Purkinje
cell nuclei from mouse cerebellar tissue Cell Rep Methods. 2024
Jul15;4(7):100816

Switonski PM & La Spada AR, Spinocerebellar Ataxia Type 7: From
Mechanistic Pathways to Therapeutic Opportunities, Trials for Cer-
ebellar Ataxias, 2023, ISBN: 9783031243448, publisher Springer
Cham, Pages 433-467

Switonski PM et al. Altered H3 histone acetylation impairs high-fi-
delity DNA repair to promote cerebellar degeneration in spinocer-
ebellar ataxia type 7, Cell Reports, 2021, 37(9):110062

Stoyas CA et al. Nicotinamide Pathway-Dependent Sirt1 Activation
Restores Calcium Homeostasis to Achieve Neuroprotection in
Spinocerebellar Ataxia Type 7, Neuron, 2020, 105(4):630-644.e9

Switonski PM et al. A new humanized ataxin-3 knock-in mouse
model combines the genetic features, pathogenesis of neurons
and glia and late disease onset of SCAZ/MJD, Neurobiology of
Disease, 2015, 73:174-188
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grupy guanidynowej
w metforminie i argininie
przez m5CpG w DNA

OBSZAR BADAWCZY

Poszukiwanie nowych znacznikdw mo-
lekularnych choréb nowotworowych oraz
opracowanie nowych strategii terapeuty-
cznych dla glejakéw mdézgu o wysokim sto-
pniu ztosliwosci.

Naszym celem jest zrozumienie roli mody-
fikacji epigenetycznych, gtdéwnie metylacji
DNA, w rdoznych procesach komdrkowych,
takich jak réznicowanie i $mier¢ komorki.
Metylacja DNA to marker epigenetyczny,
ktory okresla gdzie i kiedy geny ulegaja
ekspresji, zaréowno w prawidtowych komor-
kach, jak i nowotworowych. Wiadomo, ze
metylacja DNA, ktéra powoduje repres-
je gendw, moze byc¢ kontrolowana przy
pomocy niskoczgsteczkowych zwigzkéw
chemicznych. Celem badan zaktadu jest
analiza wptywu matych czasteczek na akty-
wacje gendw wyciszanych przez metylac-
je DNA. Koncentrujemy sie na poszukiwa-
niu nowych zwigzkéw lub selekcji znanych
lekdw, ktére mogg skutecznie zmieniad
metylacje DNA w komdrkach guza mozgu.
Rozszerzenie wykorzystania specyficznych
lekdw do terapii innych chordb jest obecnie
coraz czesciej stosowane w medycynie.

Mechanizm rozpoznawania

REALIZOWANE PROJEKTY

Wykorzystanie zwigzkéw matoczasteczkowych w epi-
genetycznej terapii ztosliwych glejakdw mézgu. (NCN,

OPUS, kierownik projektu: M. Z. Naskret-Barciszewska)
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Oddziatywania Hoogsteen metforminy i argininy z guanozyng w DNA

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Barciszewska AM et al. Juglone in Combination with Temozolo-
mide Shows a Promising Epigenetic Therapeutic Effect on the
Glioblastoma Cell Line. IJMS, 2023, 24, 6998

Barciszewska AM et al. Cross-reactivity between histone demeth-
ylase inhibitor valproic acid and DNA methylation in glioblastoma
cell lines. Front Oncol. 2022, 12

Barciszewska AM et al. Total DNA methylation changes reflect
random oxidative DNA damage in gliomas. Cells 2019,8,1065.

Barciszewska AM et al. A New Epigenetic Mechanism of Temo-
zolomide Action in Glioma Cells. PLoS One 10(8), e0136669 (2015)

Barciszewska AM et al. The Degree of Global DNA Hypomethyl-
ation in Peripheral Blood Correlates with that in Matched Tumor
Tissues in Several Neoplasia. PLoS One 9(3), €92599 (2014)

Barciszewska AM et al. Mechanistic Insights on Metformin and
Arginine Implementation as Repurposed Drugs in Glioblastoma
Treatment. IJMS 2024; 25(17): 9460
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® Gwiazdziak anaplastyczny
® Glejak wielopostaciowy

5]
i

=
L

s

L L L] L]
a 50 100 150 200 250

8-oxo-dG/DNA [x104]

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Analiza zawartosci 8-okso-
guanozyny i m5C w DNA wy-
izolowanego z guzéw modzgu.
Ocena cytotoksycznosci wy-
branych  zwigzkdéow  (kwas
walproinowy, temozolomid,
juglon, deksametazon, met-
formina, kannabidiol, tetrahy-
drokannabinol) oraz ich wpty-
wu na proliferacje komorek.
Wykorzystanie wybranych
niskoczasteczkowych zwigz-
kéw w terapii guzow mozgu.
Indukcja komdrek macie-
rzystych (SCM), oznaczenie
markerdw pluripotenciji, trak-
towanie linii  komorkowych
wybranymi zwigzkami w wy-
branym zakresie stezen oraz
temozolomidem wraz z wy-
branymi zwigzkami.

Ocena zawartosci 5-metylo-
cytozyny w DNA wyizolowa-
nego z nasion drzew liscias-
tych.

® Gwiazdziak pilocytarny/ fibrylarny
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OBSZAR BADAWCZY

Genomika w tym szczegdlnie genomika
populacyjna oraz archeogenomika; zasto-
sowanie genomiki w badaniach biomedy-
cznych; udziat RNA w regulacji proceséw
réznicowania i starzenia komorek.

W ostatnich latach nasze zaintereso-
wania koncentrujg sie wokdt zagadnien
zwigzanych ze zmiennoscia i rdéznorod-
noscia genetyczng populacji zamieszku-
jacych na terenie centralnej i wschodniegj
Europy w pierwszym tysigcleciu naszej
ery oraz w czasach wspodtczesnych. Bada-
nia populacji wspdtczesnych ukierunko-
wane s3 takze na poznanie genetycznych
uwarunkowan chorob cztowieka. W ramach
naszego drugiego wiodacego nurtu ba-
dawczego zajmujemy sie szerokim spek-
trum problemdéw dotyczacych biogenezy,
edycji, transportu i funkcji RNA w proce-
sach ksztattujgcych trajektorie rozwo-
jowe réznych typow komorek. Zdobywang
wiedze i doswiadczenia wykorzystujemy
do budowania nowych systemowych po-
dejs¢ umozliwiajgcych precyzyjne opisa-
nie specyficznych standow fizjologicznych
i patologicznych na poziomie pojedyn-
czych komorek. Finalnie uzyskane infor-
macje stuza do tworzenia modeli obrazuja-
cych wyzsze poziomy organizacji zycia.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Archeogenomika - historia biologiczna populacji
zamieszkujacych Europe SrodkowoWschodnia

1 Zmienno$¢ genetyczna wspodtczesne] populacji
zamieszkujgcej na terenie Polski

1 Multiomika w badaniach chordb cztowieka

1 Edycja RNA/DNA w regulacji proceséw biologi-
cznych

1 Trajektorie rdéznicowania komodrek, ich poznanie
i projektowanie

1 Transkryptomika przestrzenna

I Modelowanie chordb in vitro oraz in silico

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Budzko L., et al., AID/APOBEC: an expanding repertoire of targets
and functions; accepted for publication in Trends in Biochemical
Sciences;. 2025, in press

Majewska AM, et al. Secreted novel AID/APOBEC-like deaminase 1
(SNADT1) - a new important player in fish immunology. Frontiers in
Immunology, 2024,; 15, 10.3389/fimmu.2024.1340273

Stolarek | et al. Genetic history of East-Central Europe in the first
millennium CE. Genome Biology 2023; 24, 173

Ciecierski L et al. Human AGEs: an interactive spatio-temporal vi-
sualization and database of human archeogenomics. Nucleic Acids
Research 2023; 51, 5,: W269--W273

Ehrlich H, et al. Arrested in Glass: Actin within Sophisticated Ar-
chitectures of Biosilica in Sponges. Advanced Science 2022,; 9, 11,
:2105059

Zmienko A et al. AthCNV: A Map of DNA Copy Number Variations
in the Arabidopsis Genome. Plant Cell 2020; 32(6),: 1797--1819

Rajewsky N, et al. LifeTime and improving European healthcare
through cell-based interceptive medicine. Nature 2020; 587(7834),
:377-386

REALIZOWANE PROJEKTY

Rozwdj uniwersalnej platformy
szybkiego reagowania, opartej na
technologii RNA, zapewniajacej
krajowe bezpieczenstwo lekowe
i epidemiologiczne (ABM, projekt
realizowany w konsorcjum, lider
projektu: Warszawskie Zaktady
Farmaceutyczne Polpharma S.A,,
kierownik projektu: M. Figlero-
wicz)

Platforma obliczeniowa do op-
tymalizacji sciezek rozwojowych
komodrek w celu uzyskania popu-
lacji jednorodnych (NCBIR, LIDER,
kierownik projektu: I. Stolarek)

INTERCEPT - Technologia ukie-
runkowanej analizy pojedynczych
komodrek na potrzeby diagnostyki
nowotworéw - wstep do rozwo-
ju komérkowej medycyny inter-
ceptywnej (WIB, Sie¢ Badawcza
t ukasiewicz PORT, kierownik pro-
jektu: M. Figlerowicz)

ECBiG - Europejskie Centrum
Bioinformatyki i Genomiki - MO-
SAIC 3D (OPI, Program Fundusze
Europejskie dla Nowoczesnej Gos-
podarki 2021-2027 (FENG), kie-
rownik projektu: M. Figlerowicz)

Algorytm do personalizacji le-
czenia raka jajnika na podstawie
przestrzennego modelu tran-
skryptomicznego tkanki guza
o rozdzielczosci jednokomorko-
wej (Fundacja na rzecz Nauki Pol-
skiej, FIRST TEAM, kierownik pro-
jektu: M. Zaborowski)

U zarania panstwowosci srod-
kowoeuropejskich na przyktadzie
Czech i Polski. Dynastie - elity -
spoteczenstwa (koniec IX - Xl
wiek) (NCN, OPUS LAP, projekt
realizowany w konsorcjum, lider
projektu: M. Figlerowicz)
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Strategia
Capture Long-
read Sequenc-
ing (CLS) do
automatycznej,
wysokiej jakosci
anotacji tran-
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OBSZAR BADAWCZY

Biologiczne znaczenie dtugich niekodujg-
cych RNA (IncRNA) wewnatrz komorki.

Wykorzystujgc  kompleksowe  podejs-
cie, ktore integruje metody obliczeniowe
i eksperymentalne, dgzymy do poszerzenia
wiedzy na temat biologicznych rdél diugich
niekodujagcych RNA wewnatrz komorki.
Wyniki tych badan stanowig podstawe do
dalszych odkryé¢, w tym mechanizmow
regulacyjnych i znaczenia funkcjonalnego
INcRNA, przyczyniajac sie do szerszego
zrozumienia ich biologii RNA oraz poten-
cjalnych implikacji w zdrowiu i chorobie.
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Przyktad nowej, alternatywnej wersji transkryptu INCRNA nespr u danio pregowanego

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Projekty badawcze zespotu kon-
centrujg sie na czterech gtdwnych
obszarach:

Identyfikacja IncRNA w geno-
mach kregowcow.

Analiza ewolucyjnej zachowa-
wczosci IncRNA.

Funkcjonalna charakterystyka
IncRNA in vivo.

Opracowanie narzedzi bio-
informatycznych do analizy
IncRNA w skali catego genomui.

Human - chr 12

chr 16

chr 10

Mouse

Syntenia pomiedzy chromosomem 12 cztowie-
ka i myszy. Kolory na chromosomie cztowieka
wskazujg obszary homologiczne z czesciami
chromosomu mysiego o tym samym kolorze

REALIZOWANE PROJEKTY

Identyfikacja nowych, dtugich niekodujagcych RNA
u Danio pregowanegdo, czyli rzucanie nowego Swiatta
na ciemng materie genomu (NCN, OPUS, kierownik
projektu: B. Uszczyriska-Ratajczak)

Funkcjonalne czy niefunkcjonalne? Analiza pozycyj-
nie zachowanych ortologéw dtugich niekodujacych
RNA w genomach kregowcéw w rozdzielczosci sub-
komérkowej (NCN, SONATA BIS, kierownik projektu:
B. Uszczynska-Ratajczak)

Gra w ogony: Zrozumienie roli przetwarzania 3’-konca
diugich niekodujacych RNA podczas rozwoju danio
pregowanego (NCN, PRELUDIUM, kierownik projektu:
M. Kwiatkowska)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Lagarde J et al. High-throughput annotation of full-length long
noncoding RNAs with capture long-read sequencing, Nature
Genetics, 2017, 49(12), 1731-1740

Uszczynska-Ratajczak B et al. Towards a complete map of the
human long non-coding RNA transcriptome, Nature Reviews
Genetics, 2018,19(9), 535-548

Lagarde J et al. Extension of human IncRNA transcripts by RACE
coupled with long read high-throughput sequencing (RACE-Seq)
Nature Communications, 2016, 17(7), 12339

The ENCODE Project Consortium, Expanded Encyclopedias of
DNA Elements in the Human and Mouse Genomes, Nature, 2020,
699-710

The ENCODE Project Consortium, Perspectives on ENCODE, Na-
ture, 2020, 583(7818), 693-698

Carbonell-Sala S et al. CapTrap-seq: a platform-agnostic and
quantitative approach for high-fidelity full-length RNA sequenc-
ing. Nat Commun 2024; 15, 5278,
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Mapa cryo-EM roslinnego biatka HISNS5, ktére jest celem
molekularnym projektowania herbicyddw

OBSZAR BADAWCZY

Biologia strukturalna, oddziatywanie biatek
z matymi czasteczkami, innymi biatkami
oraz DNA i RNA.

Poza pogtebianiem wiedzy, wyniki naszych
badan pozwalajg to na racjonalne projek-
towanie zwigzkow bioaktywnych, takich jak
leki czy herbicydy. Naszymi gtownymi obiek-
tami badawczymi sg biatkowe cele terapii
antynowotworowych oraz roslinne biatka
kluczowe dla rozwoju nowoczesnego rolnic-
twa. Dzieki krystalografii makromolekularnej
i mikroskopii krioelektronowej (Cryo-EM),
uzupetnionych metodami biofizycznymi,
biochemicznymi i bioinformatycznymi, wno-
simy nowe spojrzenie w fascynujacy S$wiat
biomolekut.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Poznawanie struktur biatek
i kwasdw nukleinowych.

1 Zastosowanie badan struktural-
nych do projektowania lekdow
przeciwnowotworowych.

1 Molekularne podstawy od-
dziatywan biatek z mato-
i wielkoczasteczkowymi part-
nerami, ze szczegdlnym uw-
zglednieniem czynnikow tran-
skrypcyjnych.

1 Zastosowanie badan struk-
turalnych do projektowania
herbicyddw blokujgcych szlaki
metaboliczne.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Tran LH & Ruszkowski M. ARR1and AHP
interactions in the multi-step phosphore-
lay system. Frontiers in Plant Science
2025;16:1537021

Pokrywka K et al. Controlling enzyme ac-
tivity by mutagenesis and metal exchange
to obtain crystal structures of stable
substrate complexes of Class 3 L -aspara-
ginase. FEBS Journal 2025, 17338

Witek W et al. Structural, kinetic, and
evolutionary peculiarities of HISN3, a plant
5’-ProFAR isomerase. Plant Physiology
and Biochemistry 2024; 215:109065

Grzechowiak M et al. Legume-type gluta-
mate dehydrogenase: Structure, activity,
and inhibition studies. International Jour-
nal of Biological Macromolecules 2024;
278:134648

Ruszkowski M et al. Cryo-EM reconstruc-
tions of BMV-derived virus-like particles
reveal assembly defects in the icosahedral
lattice structure. Nanoscale 2022; 14:3224

Loch Jl et al. Crystal structures of the elu-
sive Rhizobium etli L-asparaginase reveal
a peculiar active site. Nature Communica-
tions 2021;12:6717

Struktura krystaliczna czynnika transkrypcyjnego
WRKY18 w kompleksie z DNA

REALIZOWANE PROJEKTY

Poszukiwanie inhibitoréw ludzkiej reduktazy &1-pyrro-
lino-5-karboksylanu (PYCR1) jako czasteczek wioda-
cych w rozwoju nowych lekéw antynowotworowych
(NCN, OPUS, kierownik projektu: M. Ruszkowski)

Nowe L-asparaginazy jako potencjalne srodki tera-
peutyczne i cele molekularne dla zwalczania infekcji:
badania strukturalne i funkcjonalne enzymdéw o pod-
woéjnym znaczeniu dla projektowania lekéw (NCN,
OPUS, kierownik projektu: M. Jaskdlski)

Zagadkowa struktura ludzkich czynnikéw transkryp-
cyjnych GRHL regulujgcych procesy nowotworzenia
(NCN, SONATINA, kierownik projektu: M. Rutkiewicz)

Projektowanie i rozwdj inhibitorow hydroksymety-
lotransferazy serynowej-2 (SHMT2) blokujacych
wzrost nowotworu (NCN, SONATA BIS, kierownik pro-
jektu: M. Ruszkowski)

Molekularne podstawy dziatania czynnikéw transkryp-
cyjnych WRKY jako kluczowych regulatoréw odpo-
wiedzi roslin na stres (NCN, OPUS, Kierownik projektu:
M. Grzechowiak)

Wiagzanie chemioterapeutyku pemetreksed do mitochondrialnej
izoformy hydroksymetylotransferazy serynowej

59


https://portal.ichb.pl/z-d-biologii-zaklad-biologii-strukturalnej-eukariontow/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40084109/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40084109/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40084109/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/40084109/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39754186/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39754186/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39754186/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39754186/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39754186/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39186852/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39186852/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39186852/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39186852/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39142482/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39142482/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39142482/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39142482/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/39142482/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35156989/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35156989/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35156989/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/35156989/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34795296/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34795296/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34795296/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34795296/

ZAKEADY NAUKOWE

ZAKEAD BIOLOGII
STRUKTURALNEJ
ORGANIZMOW
PROKARIOTYCZNYCH

krystalografia | krio-EM | enzymologia
strukturalna | antybiotykoopornosc¢ |
komorkowe procesy metylacyjne

KIEROWNIK

dr hab. Krzysztof Brzezinski,
prof. ICHB PAN

kbrzezinski@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1125)
portal.ichb.pl/

z-d-biologii-strukturalnej-organizmow-
prokariotycznych/

Powierzchnia hydrolazy S-adenozylo-L-homocysteiny
ukazujgca rzadkie roznice sekwencyjne (pokazane na
czerwono) wsrdd wariantéw enzymu obecnego w szczepach
Pseudomonas aeruginosa

OBSZAR BADAWCZY

Opracowanie inhibitoréw enzymoéw za-
angazowanych w regulacje proceséw mety-
lacji u patogennych mikroorganizmow.

W badaniach wykorzystujemy metody
chemii i biologii strukturalnej, w tym bio-
krystalografie, mikroskopie elektronowag
w warunkach kriogenicznych, spektrosko-
pie NMR oraz inne techniki z pogranicza
mikrobiologii, biochemii i biofizyki.
Naszym celem jest opracowanie silnych
i selektywnych inhibitorow, ktore zakto-
cajg podstawowe procesy biochemi-
czne zachodzgce we wszystkich zywych
komorkach, tworzac nowa grupe zwigzkdéw
o witasciwosciach przeciwbakteryjnych.
W szczegdlnosci koncentrujemy sie na
mechanizmach regulacji procesdw mety-
lacyjnych zaleznych od S-adenozylo-L-me-
tioniny (SAM), w ktorych SAM jest donorem
grupy metylowej dla szeregu substratow,
w tym zwigzkdw matoczasteczkowych
oraz makromolekut. Ponadto w kregu
naszych zainteresowan jest analiza struk-
turalna zwiazkdw matoczasteczkowych
i materiatdw niekrystalicznych.

REALIZOWANE PROJEKTY

Hamowanie aktywnosci hydrola-
zy S-adenozylo-L-homocysteiny
z Pseudomonas aeruginosa po-
przez wptyw na dynamike enzymu
(NCN, SONATA BIS, kierownik pro-
jektu: K. Brzezinski)

Bazujace na podstawie informacji

strukturalnej opracowanie inhibi-
toréw demetylaz histonéw dia te-

rapii przeciwnowotworowej (NCN,
SONATA, kierownik  projektu:
P.H. Matecki)

Krysztaty hydrolazy S-adenozylo-L-homocysteiny
z Thermotoga maritima

"---:.. ‘/
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GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Enzymologia strukturalna biatek pochodzacych
z patogennych organizméw i zaangazowanych
w procesy metylacyjne, w tym hydrolazy S-ade-
nozylo-L-homocysteiny oraz reduktazy metyleno-
tetrahydrofolianu

Opracowanie gatunkowo-specyficznych inhibi-
torédw  hydrolazy S-adenozylo-L-homocysteiny
wptywajgcych na dynamike biatek

Zastosowanie wysokoprzepustowych badan bio-
krystalograficznych w projektowaniu inhibitoréw
Badania krystalograficzne matoczasteczkowych
zwigzkdw biologicznie czynnych

Badania dyfrakcyjne (bio)materiatéw niekrystali-
cznych z wykorzystaniem promieniowania rentge-
nowskiego

Krysztaty hydrolazy S-adenozylo-L-ho-
mocysteiny z Pseudomonas aeruginosa

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Malecki PH et al. Biochemical and Structural Insights into an Unusual, Alkali Metal-independent S-adenosyl-L-
homocysteine Hydrolase from Synechocystis sp. PCC 6803. Acta Cryst. 2022; D78:865

Wozniak K & Brzezinski K. Biological Catalysis and Information Storage Have Relied on N-Glycosyl Derivatives
of B-D-Ribofuranose since the Origins of Life. Biomolecules. 2023; 13, 782

Brzezinski K. S-adenosyl-L-homocysteine hydrolase: a structural perspective on the enzyme with two Ross-

mann-fold domains. Biomolecules. 2020; 10:1682

Gawel M et al. A closer look at molecular mechanisms underlying inhibition of S-adenosyl-L-homocysteine hydro-
lase by transition metal cations. Chemical Communications 2024; 60:11504-11507

Woijtulewski S et al. A new look at two polymorphic crystal structures of dibenzoylmethane: Relationship between
the Crystal Packing and the Hydrogen Atom Position revealed by Quantum Chemistry and Quantum Crystallogra-

phy Methods. Acta Cryst. 2020; B76, 95:966
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OBSZAR BADAWCZY

Struktura, funkcja i dynamika biomolekut,
w szczegolnosci kwasdéw nukleinowych.
W Dbadaniach wykorzystujemy gtéwnie
metody biomolekularnej spektroskopii NMR,
wspieranej przez inne techniki biofizyczne
i biochemiczne, takie jak np. spektroskopia
UV i CD czy metody elektroforetyczne.

Efektem prowadzonych badan jest po-
znanie z rozdzielczoscia atomowa struk-
tur przestrzennych waznych funkcjonalnie
czasteczek RNA i DNA. Jest to niezbedne
do zrozumienia zaleznosci pomiedzy struk-
turg a funkcjg tych uktadow. Do gtéwnych
nurtow badan realizowanych w Zaktadzie
naleza poszukiwanie regut rzadzacych
zwijaniem sie G-kwadrupleksdéw, analiza
uktaddw typu dupleks-kwadrupleks jako
potencjalnych narzedzi regulacji ekspresji
gendw oraz poznanie molekularnych pod-
staw dziatania funkcjonalnych czasteczek
DNA takich jak DNAzymy i aptamery.

REALIZOWANE PROJEKTY

Badanie zaleznosci pomiedzy
sekwencjag DNA a strukturg jako
punkt wyjscia do projektowania
G-kwadruplekséw o okreslonej to-
pologii - zintegrowane podejscie
taczace symulacje molekularne
i metody eksperymentalne (NCN,
OPUS, Konsorcjum z Politech-
nikg Gdanska, kierownik projektu:
J. Czub, kierownik zadar z ramie-
nia ICHB PAN: Z. Gdaniec)

Badania strukturalne DNAzymoéw
8-17 i I-R2 metodami NMR (NCN,
SONATA, kierownik  projektu:
W. Andratoj¢)

Synteza i badania strukturalne/
biofizyczne modelowych oligo-
meréw mRNA/Mt-tRNA w celu
okreslenia roli modyfikowanych
nukleozydédw (m5C, hm5C, f5C,
ca5C, ml1G) w translacji i choro-
bach cztowieka (NCN, OPUS, Kon-
sorcjum z Politechnika t-6dzka, kie-
rownik projektu: G. Leszczyriska,
kierownik zadarh z ramienia ICHB:
W. Andratojé¢)

Oligonukleotydy wigzace lanta-
nowce (OWL) jako znaczniki para-
magnetyczne w spektroskopii
NMR kwaséw  nukleinowych
(NCN, OPUS, kierownik projektu:
W. Andratoj¢)

Strategia przeciwnowotworowa
bazujagca na indukowaniu kwa-
druplekséow. Wtasciwosci struk-
turalne i biologiczne komplekséw
ligand-RNA/mRNA. (NCN, SONA-
TA, kierownik projektu: D. Gudanis)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Poszukiwanie regut rzadzacych zwijaniem sie
G-kwadrupleksow

I Analiza strukturalna i funkcjonalna hybryd RNA
typu dupleks-kwadrupleks

1 Badania strukturalne funkcjonalnych czasteczek
DNA - DNAzymow i aptamerdow

1 Rozwdj metod paramagnetycznego NMR

1 Projektowanie i synteza ligandéw selektywnych
wzgledem kwadrupleksow RNA/DNA

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Andratoj¢ W et al. Solution Structure of a Lanthanide-binding
DNA Aptamer Determined Using High Quality pseudocontact shift
restraints. Chem. Eur. J.,, 2022, 202202114

Gudanis D et al. Impact of a Single Nucleotide Change or Non-Nu-
cleoside Modifications in G-Rich Region on the Quadruplex-Du-
plex Hybrid Formation. Biomolecules, 2021, 11, 1236

Andralojc W et al. The origin of the high stability of 3’-terminal
uridine tetrads: contributions of hydrogen bonding, stacking
interactions, and steric factors evaluated using modified oligonu-
cleotide analogs. RNA 2020, 26, 2000-2016

Wieruszewska J. et al. The 8-17 DNAzyme can operate in a single
active structure regardless of metal ion cofactor, Nat. Commun.
2024;15:4218
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Detekcja mRNA w ludzkich neuronach HD

OBSZAR BADAWCZY

Réznorodnosé¢ funkcji i dysfunkcji RNA
w kontekscie sekwencji powtarzajacych sie
i choréb neurodegeneracyjnych.

Nasze badania koncentruja sie na powtdrze-
niach tréjnukleotydowych (gtdwnie CAG)
i ich ekspansji zwigzanej z chorobami poli-
glutaminowymi (poliQ), m.in. chorobg Hun-
tingtona (HD) i ataksjami rdzeniowo-mdzdz-
kowymi (SCA).

Celem badann jest doktadne opisanie
nowych molekularnych szlakéw pato-
genezy choréb poliQ, ze szczegdlnym
uwzglednieniem szlakdw zaleznych od RNA
oraz zmian poziomu réznych typdéw RNA.
Badamy funkcjonowanie zmutowanego
MRNA zawierajgcego ekspansje powtdrzen
CAQG, jako ze jest on bardzo obiecujgcym
celem dla narzedzi oligonukleotydowych
w podejsciach terapeutycznych. Interesu-
je nas rowniez okreslenie funkcji ciggdéw
powtdrzen w prawidtowych RNA, w tym
w niekodujacych RNA.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Markery toksycznosci RNA
i biatek w chorobach poliQ

1 Otrzymanie i charakterysty-
ka nowych modeli dla choréb
neurodegeneracyjnych

1 Rola niekodujacych RNA
w patogenezie chordb poliQ

1 Badanie translacji RAN i alter-
natywnych zdarzenn poliade-
nylacji dla RNA zawierajacych
ciggi powtorzen

1 Projektowanie i testowanie
oligonukleotydowych strategii
terapeutycznych dla chordéb
neurodegeneracyjnych

Biatka RAN w modelu SCA3

REALIZOWANE PROJEKTY

Funkcja i dysfunkcja ciggéw powtdrzen w transkryp-
tach niekodujacych i kodujgcych biatka (NCN, OPUS,
kierownik projektu: A. Fiszer)

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego reagowania,
opartej na technologii RNA, zapewniajacej krajowe
bezpieczenstwo lekowe i epidemiologiczne (Agencja
Badan Medycznych, projekt realizowany w konsorcjum,
lider projektu: Warszawskie Zaktady Farmaceutyczne
Polfa S.A., kierownik projektu: M. Figlerowicz, kierownik
zadania: A. Fiszer)

MyRIAD: Wykorzystanie mikroRNA i informatycznych
narzedzi dla diagnozy i leczenia choroby Alzheimera
i demenciji (UPND, kierownik projektu: A. Fiszer, lider
konsorcjum: K. Goljanek-Whysall, University of Galway)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Wozna-Wysocka M et al. Insights into RNA-mediated pathology in
new mouse models of Huntington’s disease. FASEB Journal 2024;
38:270182

Joachimiak P et al. Allele-specific quantitation of ATXN3 and HTT
transcripts in polyQ disease models. BMC Biology 2023; 21:17

Nowak B et al. Atrophin-1 function and dysfunction in dentatoru-
bral-pallidoluysian atrophy. Movement Disorders 2023; 38:526-536

Ciesiolka A et al. Artificial miRNAs targeting CAG repeat expan-
sion in ORFs cause rapid deadenylation and translation inhibition
of mutant transcripts. Cellular and Molecular Life Sciences 2021;
78:1577-1596

Jazurek-Ciesiolka M. et al. RAN translation of the expanded CAG
repeats in the SCA3 disease context. Journal of Molecular Biology
2020; 432:166699

Ciolak A et al. Generation of human iPS cell line IBCHIO02-A from
spinocerebellar ataxia type 3/Machado-Joseph disease patient’s
fibroblasts. Stem Cell Research 2020; 45:101796
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OBSZAR BADAWCZY

Chemiczna synteza biopolimerdéw ze szcze-
gdélnym uwzglednieniem kwaséw nuk-
leinowych, peptydéw, weglowodandw oraz
ich modyfikacji.

Tworzymy nowe, funkcjonalne materiaty
polimerowe, wykazujgce potencjat apli-
kacyjny np. jako nosniki lekéw czy podtoza
w chemicznej syntezie na fazie statej.
Wszystkie otrzymywane przez nas czaste-
czki s doktadnie charakteryzowane
z wykorzystaniem metod analizy struktu-
ralnej i masowe;.

Posiadamy szerokie doswiadczenie
w chemicznej syntezie modyfikowanych
kwasow nukleinowych (RNA i DNA) zaréow-
no w fazie statej jak i ciektej. Prowadzimy
badania naukowe nakierowane na synteze
czasteczek chemicznych opartych o tech-
nologie termowrazliwg, oraz polimeréw
biologicznych. Do opracowanych przez nas
narzedzi termowrazliwych nalezg termo-
metry molekularne, polimery czy znaczni-
ki fluorescencyjne. Przyktadem natomiast
funkcjonalnych biopolimerdw moga byé
poliaminosacharydy, takie jak chityna, gdzie
chemiczna modyfikacja przeksztatca je
w materiaty biokompatybilne.

(T

REALIZOWANE PROJEKTY

Opracowanie wielkoskalowej syntezy kwaséw nuk- |
leinowych z wykorzystaniem podiozy hybrydowych
(NCBIR, Program Operacyjny Inteligentny Rozwoj 2014-
2020 Szybka Sciezka, projekt realizowany w konsor-
cjum, lider projektu: FutureSynthesis sp. z 0.0., kierow-
nik zadan z ramienia ICHB PAN: M.K. Chmielewski)

Wdrozenie metody wytworzenia 5’trifosforylowanych
kwaséw nukleinowych (NCBIR, TANGO, kierownik pro-
jektu: M.K. Chmielewski)
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GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Chemiczna synteza biopo-
limerédw oraz ich modyfikacji,
takich jak kwasy nukleinowe,
peptydy, polisacharydy, lipidy.
Zastosowanie termowrazli-
wosci w syntezie chemicznej.
Termolabilnos¢ do projek-
towaniu grup ochronnych,
znacznikéw fluorescencyj-
nych, katalizatorow o aktyw-
nosci termozaleznej oraz ter-
mouwalnianych polimerdw.
Jakosciowo-ilosciowa analiza
instrumentalna z wykorzysta-
niem elektroforezy kapilarnej
typu PVA, wysokosprawnej
chromatografii kolumnowej
HPLC z detektorami UV-Vis,
fluorescencyjnym i Corona,
analiza MALDI.

Synteza nowych funkcjo-
nalnych biomateriatéw, takich
jak modyfikowana chityna.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Paluch M et al. "Pyridin-2-yl-substituted smart polymers sensitive to thermally triggered side group cyclization”
European Polymer Journal, 2023 186, 15 March, 111865 DOI:10.1016/j.eurpolymj.2023.111865

Brzezinska J et al. From CPG to hybrid support: Review on the approaches in nucleic acids synthesis in various
media, Bioorganic Chemistry, 2023, 140, 106806 doi: 10.1016/}.bioorg.2023.106806

Krygier D et al.. “Microwave-Dependent Thermo-Release Approach for Oligonucleotides 5’-Phosphorylation” Organ-

ic Letters, 2024, 26 (6), 1134-1137 DOI: 0l-2023-03924t.R1

Wiesner M et al. ,Low bias charge transport in DNA” Sci Rep, 2024,14, 22405. DOI: 10.1038/s41598-024-74133-w

Trzcinski S et al. ,Hybrid Supports for Oligonucleotide Synthesis: Controlled Pore Glass Derivatives with Branched
Amine-Ended Polyether or Polyimine” Chemistry - A European Journal, 2024, 30, 202403086 DOI: 101002/

chem.202403086

Abrahamsson A et al. “Linker Design Principles for the Precision Targeting of Oncogenic G-Quadruplex DNA with
G4-Ligand-Conjugated Oligonucleotides” Bioconjugate Chemistry 2025, 36, 724-736 DOI: 10.1021/acs.biocon-

jchem.5c00008
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OBSZAR BADAWCZY

Poznanie struktury drugorzedowej na-
tywnych RNA oraz ich trwatosci termo-
dynamicznej determinujacej proces
fatdowania. Wykorzystanie oligonukle-
otydéw RNA jako skutecznych narzedzi
terapeutycznych.

RNA jest jedna z najwazniejszych bio-
molekut koniecznych dla rozwoju komoarek,
w ktérych spetnia réznorodne funkcje bio-
logiczne, strukturalne i regulatorowe. RNA
jest takze czasteczky uwiktang w szereg
choréb cztowieka. Szczegdlnie wazne dla
réznorodnych funkcji natywnych RNA sa
modyfikowane nukleotydy. Najczestszy-
mi z nich s N6-metyloadenozyna oraz
pseudourydyna. W sposdb specyficzny
wptywajg one na trwatos¢ termodyna-
miczng natywnych RNA a przez to takze
na ich strukture drugo- i trzeciorzedowa.
Niektore z modyfikacji RNA, szczegdlnie
N1-metylopseudourydyna, stata sie bardzo
uzytecznym  sktadnikiem  szczepionek
RNA poprzez istotng poprawe ich funkcji
biologicznych i immunologicznych. Takie
cechy modyfikowanych szczepionek RNA
sprawiaja, ze sg one obiektem intensy-
wnych badan nad opracowaniem nowych
szczepionek  przeciwwirusowych  oraz
przeciwnowotworowych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Badania strukturalne kwasow
nukleinowych.

1 Chemiczna synteza oligonuk-
leotydow.

1 Trwatos$¢ termodynamiczna
RNA.

1 Wykorzystanie naturalnych
i modyfikowanych oligonuk-
leotyddw w celach terapeu-
tycznych.

1 Oznaczenie parametrow ter-

modynamicznych do prze- REALIZOWANE PROJEKTY
widywania fatdowania sie
RNA. Parametry termodynamiczne i reguty fatdowania sie

RNA w warunkach komérkowych (in vivo-like). Prze-
widywanie fatdowania sie RNA dla lepszego poznania
ich struktury i funkcji w komorkach ssaczych (NCN,
OPUS, kierownik projektu: R. Kierzek)

Termodynamika modyfikowanych RNA. Wptyw mo-
dyfikacji RNA na strukture i funkcje naturalnych RNA
oraz transkrybowanych in vitro szczepionkowych
MRNA (IVT mRNA) (NCN, OPUS, kierownik projek-
tu: R. Kierzek)

Wptyw niskoczasteczkowych ligandéw, specyficznie
oddziatujacych z potréjng heliss RNA MALATI, na
Potrsjna helisa RNA oraz przykiady tvs_/o_rzenie I_(omple_ksu MALAT1/ METTL16 (NCN,
specyficznie oddziatujacych z nia ligandéw Miniatura, kierownik projektu: A. Ruszkowska)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Piasecka J et al. RNA Secondary Structure Motifs of the Influenza A Virus as Targets for siRNA-Mediated RNA Inter-
ference. Molecular Therapy-Nucleic Acids, 19, 627 (2020)

Soszynska-Jozwiak M et al. Universal and strain specific structure features of segment 8 genomic RNA of influenza
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Soszynska-Jozwiak M et al. Secondary Structure of Subgenomic RNA M of SARS-CoV-2; Viruses-Basel, 14, 322
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Kierzek E et al. Secondary Structure Prediction for RNA Sequences Including N6-methyladenosine; Nature Commu-
nications, 13,1271 (2022)

Czapik T et al. Structural variants and modifications of hammerhead ribozymes targeting influenza A virus con-
served structural motifs; Molecular Therapy - Nucleic Acids, 29, 64 (2022)

Magner D et al. A Structural Potential of Rare Trinucleotide Repeat Tracts in RNA; International Journal of Molecular
Sciences, 23, 5850 (2022)
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OBSZAR BADAWCZY

Chemia analogéw nukleozydéw i nukle-
otyddw, ukierunkowana na poszukiwania
nowych zwigzkéw o unikatowych wtasci-
wosciach, zwtaszcza w kontekscie zastoso-
wan medycznych.

Prowadzimy badania nad metodami syn-
tezy i witasciwosciami analogdw nukleo-
tydow, ze szczegdlnym uwzglednieniem
H-fosfoniandéw i réznorodnych pochodnych
ze zmodyfikowanym centrum fosforowym.
Badania te obejmujg takie zagadnienia,
jak stereochemia analogdéw nukleotydodw,
badania mechanistyczne czy Sledzenie
Sciezek metabolicznych pronukleotydow.
W obszarze chemii medycznej fragment
nukleozydowy stanowiag zazwyczaj zwiaz-
ki o znanej aktywnosci przeciwwirusowej
i przeciwnowotworowej. Modyfikacje grup
fosforanowych, bedace przedmiotem
naszego zainteresowania, majg na celu po-
lepszenie aktywnosci biologicznej, ominie-
cie sciezek pozwalajacych patogenom na
wymknieciesie zastosowanejterapiiorazob-
nizenie niekorzystnych skutkdéw ubocznych.
Integralng czes$¢ powyzszych prac sta-
nowig badania mechanistyczne nad
nowymi analogami nukleotyddw, w ktérych
jeden lub wiecej atomoéw tlenu grup fos-
foranowych zastgpionych zostaje atomami
siarki, selenu, azotu i in. Poniewaz mody-
fikacje takie generujg nowe centra stereo-
genne na atomie fosforu, integralng czescia
tych prac sg badania stereochemiczne.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Prosta chemia...

Badania podstawowe nad
metodami syntezy i wtasciwos-
ciami H-fosfonianéw nukleozy-
doéw i ich analogow.

Projektowanie i synteza
nowych zwigzkéw nukleoty-
dowych (np. pronukleotydow)
o potencjalnej aktywnosci
przeciwwirusowej lub przeciw-
nowotworowe.

Badania sciezek metabo-
licznych pronukleotyddéw
w roznych srodowiskach.

Chemia i stereochemia P-chi-
ralnych analogdéw nukleoty-
doéw, w tym opracowywanie
nowych podejs¢ syntetycznych
do otrzymywania tego typu
zZwigzkow w sposob stereokon-
trolowany.
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OBSZAR BADAWCZY

Patomechanizm i podejscia terapeuty-
czne w chorobach neurodegeneracyjnych
i neuromiesniowych zwigzanych z ekspan-
sjami powtdrzen mikrosatelitarnych.

W szczegdlnosci skupiamy sie na roz-
szyfrowaniu molekularnych podstaw pato-
genezy dystrofii miotonicznej typu 1 (DM1)
i typu 2 (DM2). Nasze badania koncentruja
sie na charakterystyce znanych i identyfi-
kacji nowych biomarkerow w dystrofiach
miotonicznych oraz na wysokoprzepus-
towych testach przesiewowych niskocza-
steczkowych  zwigzkdéw, ostabiajgcych
molekularnag toksycznos¢ w DM2. Dodat-
kowo badamy mechanizmy odpowie-
dzialne za niekanoniczny splicing introndw,
ich losy oraz funkcje w chorobach neurode-
generacyjnych i neuromiesniowych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Terapeutyczne targety (toksyczne RNA) w ludzkich fibroblastach DM i DM2

1 Poszukiwanie nowych mar-

kerow DMT i DM2. REALIZOWANE PROJEKTY
1 Badania przesiewowe zwigz-

kdéw niskoczasteczkowych osta-
biajgcych patomechanizm DM2.
Wyjasnienie biologicznej roli
kolistych RNA w patogenezie
DML1.

Przetwarzanie intronéw zawie-
rajgcych ekspansje powtoérzen
mikrosatelitarnych  w choro-
bach neuromiesniowych.
Niekanoniczny splicing in-
tronow.

Molekularny mechanizm i kon-
sekwencje retencji intronéw
w dojrzatych transkryptach.

Wyjasnienie molekularnych przyczyn i skutkéw pod-
wyzszonego poziomu ekspresji kolistych RNA w dys-
trofii miesniowej typu pierwszego (DMT1); (NCN, OPUS,
kierownik projektu: M. Wojciechowska)

Wysokoprzepustowe testy przesiewowe w celu wy-
selekcjonowania niskoczasteczkowych zwigzkéw
chemicznych ostabiajacych patogeneze dystrofii mio-

tonicznej typu drugiego (DM2); (NCN, OPUS, kierown-
ik projektu: M. Wojciechowska)

Niekanoniczny splicing pre-mRNA jest zaangazowany
w edytowanie zmutowanego allelu CNBP w dystrofii
miesniowej typu drugiego (DM2); (NCN, Preludium
Bis, kierownik projektu: M. Wojciechowska)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE
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Medicago truncatula

OBSZAR BADAWCZY

Btonowe transportery ABC (ang. ATP bin-
ding cassette protein) w modelowej roslinie
bobowatej Medicago truncatula.

Transportery ABC tworzg jedng z naj-
liczniejszych i najszerzej rozpowszechnio-
nych rodzin biatkowych. Badamy ich role
w dystrybucji zaréwno wyspecjalizowanych
metabolitdw jak i fitohormondw. Uzyskane
wyniki stanowia wktad w lepsze rozumienie
ewolucji adaptacyjnej transporteréw ABC
oraz poznanie molekularnych determinant
bedacych jej skutkiem. Majg one takze po-
tencjat dla biologii translacyjnej i moga
przyniesé¢ korzysci producentom roslin.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Identyfikacja oraz klasyfikacja
roslinnych biatek ABC
Funkcjonalna charakterystyka
podrodziny ABCG u Medicago
truncatula

Rola biatek ABCG w dys-
trybuciji fenylopropanoidow
i oddziatywaniach bobowatych
z mikroorganizmami

Transport cytokinin i ich rola
w morfogenezie Fabaceae
Zalezny od biatek btonowych
transport fitohormondw
w odpowiedzi na stresy bioty-
czne i abiotyczne

Poznanie szlakdéw sygnatowych
zaangazowanych w proces doj-
rzewania i kietkowania nasion

Struktura btonowego biatka ABCG

Medicago
truncatula.
Kwiat,
zarodek,
brodawka
korzeniowa

REALIZOWANE PROJEKTY

Charakterystyka funkcjonalna transporteréw ABCG
obecnych w nasionach Medicago truncatula (NCN,
OPUS, kierownik projektu: M. Jasinski)

Nowe mechanizmy dziatania biatka MFT, warunku-
jace wrazliwos$¢ nasion Medicago truncatula na kwas
abscysynowy podczas kietkowania (NCN, OPUS,
kierownik projektu: J. Banasiak)

Zwiazek pomiedzy stymulacjg aktywnosci ATPazowej
a transportem na przyktadzie selektywnego trans-
portera ABCG z Medicago truncatula (NCN, PRELU-
DIUM, kierownik projektu: K. Pakuta)

Transportery ABCG w dystrybucji fenylopropanoidéw
u Medicago truncatula uniwersalnosc vs. specjalizacja
(NCN, OPUS, kierownik projektu: M. Jasirski)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Jarzyniak K et al. Early stages of legume-rhizobia symbiosis are
controlled by ABCG-mediated transport of active cytokinins.
Nature Plants 2021; 7:428-436

Banasiak J, Jasinski M. ATP-binding cassette transporters in non-
model plants. New Phytologist 2022; 233:1597-1612

Pakuta K et al. Restriction of access to the central cavity is a major
contributor to substrate selectivity in plant ABCG transporters.
Cellular and Molecular Life Sciences 2023; 80:105

Banasiak J et al. A roadmap of plant membrane transporters in
arbuscular mycorrhizal and legume-rhizobium
symbioses. Plant Physiology 2021; 187:2071-2091

Biata W et al. Medicago truncatula ABCGI10 is a transporter of
4-coumarate and liquiritigenin in the medicarpin biosynthetic
pathway. Journal of Experimental Botany 2017; 68:3231-3241

Pawela A et al. MtABCG20 is an ABA exporter influencing root
morphology and seed germination of Medicago truncatula. The
Plant Journal 2019; 98: 511-523
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Lokalizacja potencjalnie funkcjonalnych mutacji w domenach
funkcjonalnych genéw miRNA

OBSZAR BADAWCZY

Identyfikacja i analiza funkcjonalnych kon-
sekwencji wariantéw genetycznych.

W kregu naszych zainteresowan znajduja
sie warianty réznego typu - od substytu-
cji pojedynczych nukleotyddw do duzych
rearanzacji chromosomalnych, od dzie-
dzicznych wariantéw germinalnych do
mutacji somatycznych, od powszechnych
polimorfizméw do prywatnych mutacji,

REALIZOWANE PROJEKTY

Identyfikacja mutacji aktywuja-
cych raka w niekodujacych czes-
ciach genéw kodujacych biatka
i w genach dtugich niekodujacych
RNA (NCN OPUS 20, kierownik
projektu: P. Koztowski)

Wptyw nowotworowych mutaciji
somatycznychwgenachmiRNAnna
funkcjonowanie tych czasteczek
i ich potencjalng role w nowotwo-
rach (NCN SONATA 16, kierownik
projektu: P. Gatka-Marciniak)

W poszukiwaniu aberracji mety-
lacji DNA zwigzanych z podat-
noscia na raka jajnika (NCN
OPUS 26, kierownik projektu:
M. Suszynska)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Badanie mutacji w genie MIR142 w nowotworach
Krwi.

Analiza wariantdbw genetycznych i zmian
epigenetycznych (metylacji promotoréow) w wy-
selekcjonowanych genach zwigzanych z predys-
pozycja do raka jajnika.

Identyfikacja i charakterystyka mutacji somaty-
cznych w genach miRNA i w genach biogenezy
mikroRNA.

Opracowanie nowych metod analiz genety-
cznych.
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wsze, identyfikacji nowych wariantow ge-
netycznych i epigenetycznych oraz gendéw
ryzyka odgrywajgcych role w dziedzicznej

genetycznej predyspozycji do nowotwordw,
zwtaszcza raka piersiijajnika, a takze rzadkich
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OBSZAR BADAWCZY

Genomika strukturalna, zmiennos¢ gene-
tyczna roslin, powigzania pomiedzy geno-
typem a fenotypem.

Obiektem naszych zainteresowan jest po-
limorfizm liczby kopii gendéw kodujacych
biatka i mikroRNA, polimorfizm sekwen-
cji powtdérzonych w genomie, jak réwniez
mechanizmy jego powstawania oraz wptyw
na zrdoznicowanie ekspresji gendéw oraz
fenotyp. Badamy takze wptyw obecno-
$ci transpozondéw na wzorce metylacji ge-
nomowego DNA oraz udziat duplikacji ge-
nomowych w adaptacji i ewolucji gatunku.
Nasze gtdwne modele roslinne to Arabi-
dopsis thaliana oraz Medicago truncatula.
W badaniach taczymy podejscia ekspery-
mentalne i bioinformatyczne, w tym se-
kwencjonowanie DNA/RNA w technologii
krotkich i dtugich odczytéw oraz badania
asocjacyjne catego genomu. Tworzymy
nowe zasoby genomiczne, miedzy inny-
mi internetowy katalog zmiennosci liczby
kopii gendw u Arabidopsis (http://athcnv.
ibch.poznan.pl/).

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I Zmiennos¢ sekwencji powto-
rzonych w genomie i mecha-

nizmy biorgce udziat w
powstawaniu

1 Udziat polimorfizmu liczby
kopii gendw w ksztattowaniu

odpowiedzi roslin na stres

1 Powigzania pomiedzy metabo-
lizmem niekodujgcych RNA
a akumulacja wariantéw

strukturalnych

1 Rola zmian strukturalnych oraz
epigenetycznych w adaptacji

roslin do zmian klimatu

1 Wptyw Zmiennosci struk-
turalnej wysp symbiotycznych
w genomie Medicago na proces
brodawkowania

REALIZOWANE PROJEKTY

Rola transpozondéw i epigenetycznej regulacji eks-
presji gendw w procesie wyksztatcania brodawek
korzeniowych u Medicago truncatula (NCN, Preludium
BIS, kierownik projektu: A. Zmienko)

Podtoze genetyczne odpornosci wybranych eko-
typow rosliny modelowej A. thaliana na fitopatogen
Pectobacterium carotovorum (NCN, Preludium, kie-
rownik projektu: A. Satyr)

Ocena roli genéw BARS1 oraz BARS2, kodujgce-
go nowa cyklaze oksydoskwalenu, w naturalnym
zréznicowaniu wzrostu i adaptacji Arabidopsis do
warunkoéw srodowiska (NCN, OPUS, kierownik projek-
tu: A. Zmienko)

Badanie zachowawczosci uktadu hotspotéw cross-
ing-over i regulacja ich aktywnosci w regionach przy-
centromerowych (NCN, SONATINA, kierownik projek-
tu: M. Szymanska-Lejman)
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NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Marszalek-Zenczak M et al. Analysis of Arabidopsis non-reference accessions reveals high diversity of metabolic
gene clusters and discovers new candidate cluster members. Front Plant Sci. 2023; 14:1104303

Samelak-Czajka A et al. Differences in the intraspecies copy number variation of Arabidopsis thaliana conserved
and nonconserved miRNA genes. Funct Integr Genomics. 2023; 23:120

Zmienko A et al. AthCNV: A Map of DNA Copy Number Variations in the Arabidopsis Genome. Plant Cell. 2020;

32:1797-1819

Samelak-Czajka A et al. MLPA-based Analysis of Copy Number Variation in Plant Populations. Front. Plant Sci.

2017, 8:222

Zmienko A et al. Copy number polymorphism in plant genomes. Theor Appl Genet. 2014; 127: 1-18
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Aktywnosé przeciwwirusowa dwoch najbardziej skutecznych
niemodyfikowanych siRNA w tescie IFA, w pordwnaniu z kon-
trola negatywna (K1) i lipofektaming (LF)

OBSZAR BADAWCZY

Poznanie struktur drugorzedowych i trze-
ciorzedowych RNA oraz ich kompleksow
z biatkami, innymi RNA i niskoczasteczko-
wymi ligandami.

Celem badan jest nie tylko poznanie stru-
ktury RNA, ale takze wykorzystanie uzy-
skanej wiedzy do modulowania funkcji
aktywnosci funkcjonalnej RNA, w tym takze
patogennych RNA zwigzanych z cho-
robami cztowieka. Obiektami badawczy-
mi sg m.in wirusy grypy oraz SARS-CoV-2.
Interesuje nas struktura wirusowego RNA
i  konserwatywne motywy strukturalne
0 znaczeniu funkcjonalnym. Badania Zakta-
du nakierowane sg takze na projektowanie
i zastosowanie krotkich modyfikowanych
oligonukleotyddéw oraz ich biokoniugatéw
jako sond strukturalnych i funkcjonalnych.
Rozwijamy rdwniez strategie inhibitorowe
oparte na oligonukleotydach oraz nisko-
czasteczkowych ligandach.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Genomika strukturalna wiruséw
RNA, w tym wirusdw grypy
i SARS-CoV-2

Struktura drugorzedowa i trze-
ciorzedowa RNA oraz ich kom-
plekséw

Modulowanie aktywnosci funk-
cjonalnej RNA

Inhibicja i regulacja namnazania
wirusdw RNA
Niskoczasteczkowe ligandy
wigzace sie z RNA
Modyfikowane oligonukleotydy
- strategie antysensowe i mikro-
macierzowe

Nosniki oligonukleotydowe
i biokoniugaty

Systemy CRISPR/Cas jako stra-
tegie inhibicji namnazania wi-
rusow RNA

Analiza termodynamiczna
i porownawcza RNA,
Przewidywanie struktury drugo-
rzedowej RNA

Badania funkcjonalnych moty-
wow strukturalnych RNA
Modyfikacje RNA

siRNA 613 Control

Przyktadowe zdjecia z mikroskopu fluorescen-
cyjnego przedstawiajace hodowle komadrek
MDCK zakazonych wirusem grypy w tescie IFA
i efekt dziatania siRNA 613

REALIZOWANE PROJEKTY

Udziat struktury RNA wirusa grypy typu A w regulacje
jego replikacji. Wysokoprzepustowa analiza ligandéw
niskoczasteczkowych nakierowana na inhibicje repli-
kacji wirusa grypy (NCN, OPUS, kierownik projektu:
E. Kierzek)

Antywirusowe strategie nakierowane na RNA: Pe-
ptydowe kwasy nukleinowe (PNA) tworzace trypleksy
oraz ich koniugaty z niskoczasteczkowymi ligandami
specyficzne do konserwatywnych motywoéw struk-
turalnych RNA wirusa grypy typu A oraz SARS-CoV-2
(NCN, OPUS, kierownik projektu: E. Kierzek)

Dtugie niekodujace RNA - nowy cel terapii antygry-
powej (NCN, SONATA, kierownik projektu: M. Soszyn-
ska-Jozwiak)

Sekwencje bogate w reszty G w genomie wirusa gry-
py typu A - cechy strukturalne i potencjalna funk-
cja biologiczna w cyklu replikacyjnym wirusa (NCN,
SONATA, kierownik projektu: M. Szabat)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Michalak P et al., Conserved Structural Motifs of Two Distant AV
Subtypes in Genomic Segment 5 RNA. Viruses 2021, 13, 525

Soszynska-Jozwiak M et al., Universal and strain specific structure
features of segment 8 genomic RNA of influenza A virus - appli-
cation of 4-thiouridine photocrosslinking. Journal of Biological
Chemistry 2021, 297, 6, 101245

Soszynska-Jozwiak M et al., Secondary Structure of Subgenomic
RNA M of SARS-CoV-2. Viruses 2022, 14, 322

Mirska B et al., In vivo secondary structural analysis of Influenza A
virus genomic RNA. Cellular and Molecular Life Sciences 2023, 80,
136

Kierzek E et al.,, Secondary Structure Prediction for RNA Sequenc-
es Including N6-methyladenosine. Nature Communications 2022,
13,1271

Szabat M et al,, A Test and Refinement of Folding Free Energy
Nearest Neighbor Parameters for RNA Including N6-Methylade-
nosine. Journal of Molecular Biology 2022, 167632

Baliga-Gil A et al. Targeting sgRNA N secondary structure as a
way of inhibiting SARS-CoV-2 replication. Antiviral Research 2024;
105946

Yildirim | et al. Experimental and computational investigations
of RNA duplexes containing N7-regioisomers of adenosine and
LNA-adenosine, Nucleic Acids Research 2025; 53, gkael222
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Dystrybucja wektora wirusowego AAV5-GFP
w mdzgu myszy po iniekcji do prazkowia

OBSZAR BADAWCZY

Choroby neurodegeneracyjne wywoty-
wane ekspansjg krotkich powtdrzen tan-
demowych typu (CAG)n. Mechanizmy
prowadzace do niestabilnosci tych se-
kwencji oraz rola naprawy DNA w tych pro-
cesach.

W badaniach wykorzystujemy technologie
CRISPR-Cas do tworzenia nowych modeli
chorob, do indukcji dwuniciowych peknie¢
DNA oraz w eksperymentach wielkoska-
lowych do identyfikacji gendéw zwigzanych
z niestabilnoscig powtdrzen CAG. Naszym
celem jest opracowanie podejscia te-
rapeutycznego polegajgcego na wyko-
rzystaniu mechanizmoéw naprawy DNA do
kontrolowanego skracania zmutowanych
ciggdw powtdrzen lub do ograniczenia ich
ekspansiji.

Waznym celem naszych badan jest réwniez
rozwdj technologii interferencji RNA
w zakresie sztucznych mikroRNA (amiR-
NA) wykorzystywanych do wyciszania
ekspresji gendw docelowych w podejsciach
terapeutycznych.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Badanie mechanizmoéw odpo-
wiedzialnych za niestabilnosé
sekwencji mikrosatelitarnych

1 Badanie mechanizmdw na-
prawy dwuniciowych pekniec¢
DNA w regionach mikrosateli-
tarnych

1 Rozwijanie technologii edycji
genomdow oraz metod oce-
ny jej efektywnosci i specy-
ficznosci

1 Wykorzystanie technologii
edycji genomow do tworzenia
modeli chordb oraz w terapii
choréb genetycznych

1 Wykorzystanie sztucznych
miRNA w terapii chordéb czto-
wieka

Barwienie immunofluorescencyjne moézgu
myszy na obecnos¢ markera GFAP po iniekcji
wektora AAV5

REALIZOWANE PROJEKTY

Ocena skutecznosci i bezpieczenstwa metod edy-
cji genomu w anemii sierpowatej (Komisja Europej-
ska, EDITSCD-HOP-ON, kierownik projektu:
M. Olejniczak)

Poszukiwanie nowych celéw terapeutycznych w cho-
robach poliglutaminowych (NCN OPUS, kierownik
projektu: M. Olejniczak)

Allelo-selektywna terapia dla choréb poliglutami-
nowych z wykorzystaniem technologii interferen-
cji RNA (NCN PRELUDIUM BIS, kierownik projektu:
M. Olejniczak)

Mikroskopowa identyfikacja biatek zaangazowanych
w naprawe DNA w regionach powtdrzen CAG (NCN
PRELUDIUM, kierownik projektu: M. Nowaczyk)

Wykorzystanie sztucznych miRNA w terapii choroby
Huntingtona (NCN PRELUDIUM, kierownik projektu:
A. Kotowska-Zimmer)

Znaczenie polimorfizmu dtugosci ciggéw CAG
w patogenezie choréb nowotworowych (MEiN PERLY
NAUKI, kierownik projektu: M. Karwacka)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Dabrowska M et al. gEva-CRISPR: a method for quantitative
evaluation of CRISPR/Cas-mediated genome editing in target and
off-target sites. Nucleic Acids Res. 2018, 46:e101

Dabrowska M et al. Precise excision of the CAG tract from the
Huntingtin Gene by Cas9 Nickases, Front Neurosci. 2018, 12:75

Sledzinski P et al. Paving the way towards precise and safe CRISPR
genome editing. Biotechnology Adv. 2021; 49:107737

Sledzinski P et al. CRISPR/Cas9-induced double-strand breaks in
the huntingtin locus lead to CAG repeat contraction through DNA
end resection and homology-mediated repair. BMC Biol 2024;
22:282

Kotowska-Zimmer A et al. A CAG repeat-targeting artificial miRNA
lowers the mutant huntingtin level in the YAC128 model of Hun-
tington’s disease. Molecular Therapy NA 2022; 28: 702-715

Kotowska-Zimmer A et al. Universal RNAI triggers for the specific
inhibition of mutant huntingtin, atrophin-1, ataxin-3 and ataxin-7
expression. Molecular Therapy NA 2020, 19:562-571
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OBSZAR BADAWCZY

Metabolizm wtdérny roslin modelowych
i uprawnych. W szczegdlnosci skupiamy
sie na szlakach metabolicznych petnigcych
funkcje w oddziatywaniach roslin z mikro-
organizmami.

Jednym z gtédwnych obiektéw naszych
badan jest metabolizm  tryptofanu
w roslinie modelowej Arabidopsis thaliana
i spokrewnionych gatunkach Brassicace-
ae. Zajmujemy sie réwniez metabolizmem
wtérnym modelowej trawy Brachypodium
distachyon oraz jeczmienia. Badamy pro-
file metabolitdow wtdérnych powstajgcych
w roslinach w odpowiedzi na obecnosc¢
patogennych Iub pozytecznych mikro-
organizmoéw. W  przypadku gatunkow
modelowych analizujemy tez metabolomy
linii mutantow z defektami w wybranych
genach, aby zidentyfikowaé¢ role ko-
dowanych przez nie enzymdw w szlakach
metabolicznych. Badamy réwniez fenotypy
mutantéw w oddziatywaniach z mikroorga-
nizmami, co pozwala na okreslanie funkcji
poszczegdlnych metabolitow. Wykorzystu-
jemy tez narzedzia biologii syntetycznej,
aby modyfikowac szlaki metabolizmu wtor-
nego tryptofanu.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Szlaki metabolizmu tryp-
tofanu oraz ich funkcja
w systemie immunologi-
cznym rosliny modelowej
Arabidopsis thaliana.

1 Biologia syntetyczna meta-
bolizmu wtdérnego tryptofa-
nu w roslinach.

1 Szlakimetaboliczne zwigzane
z odpornoscia jeczmienia na
stresy abiotyczne i biotyczne.

1 Rola roslinnych metabo-
litdw wtérnych w stymulacji
wzrostu indukowanej przez
mikroorganizmy endofity-
czne.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Czerniawski P et al. Loss of MYB34 Tran-
scription Factor Supports the Backward
Evolution of Indole Glucosinolate Biosyn-
thesis in a Subclade of the Camelineae
Tribe and Releases the Feedback Loop in
This Pathway in Arabidopsis. Plant & Cell
Physiol. 2023, 64:80-93

Singh G et al. Specialized metabolites as
versatile tools in shaping plant-microbe
associations. Mol. Plant, 2023, 16:
122-144

Pislewska-Bednarek et al. Glutathione
Transferase U13 Functions in Patho-
gen-Triggered Glucosinolate Metabolism.
Plant Physiol. 2018, 176:538-551

Sugiyama R et al. Retrograde sulfur
flow from glucosinolates to cysteine
in Arabidopsis thaliana. PNAS 2022,
118:2017890118

Basak AK et al. ER body-resident myrosi-
nases and tryptophan specialized metab-
olism modulate root microbiota assembly.
New Phytol. 2024; 241:329-342

REALIZOWANE PROJEKTY

Molekularne podstawy modyfikacji i aktywacji glu-
kozynolanéw w odpornosci roslin Brassicaceae na in-
fekcje (NCN OPUS, kierownik projektu: P. Bednarek)

Miedzygatunkowa inzynieria szlakébw metaboli-
cznych jako narzedzie w badaniu funkcji metabolitéw
wtérnych w systemie immunologicznym roslin (NCN
OPUS, kierownik projektu: P. Bednarek)

Opis kluczowych mechanizméw koordynacji i prio-
rytyzaciji odpowiedzijeczmienia nha jednoczesne stresy
biotyczne i abiotyczne - podejscie multiomiczne (NCN
OPUS, kierownik projektu: A. Piasecka)

Wptyw subkomoérkowej lokalizacji wybranych en-
zymow na specyficznosé ich funkcji w biosyntezie
i metabolizmie bioaktywnych zwigzkéw wytwa-
rzanych przez rodliny z rodziny Brassicaceae (NCN
OPUS, kierownik projektu: P. Bednarek)
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Struktura hybrydowego modelu inwazji glejaka
w barwieniu immunofluorescencyjnym

OBSZAR BADAWCZY

Znaczenie RNA w chorobach nowo-
tworowych, w szczegdlnosci w guzach
madzgu.

Badamy wptyw réznych typdw RNA, np.
MiRNA i circRNA na mikrosrodowisko gle-
jaka oraz ich funkcje w rozwoju i progres-
ji. nowotworu. Zainteresowani jestesmy
szczegolnie  zmianami zachodzacymi
w obrebie macierzy zewnatrzkomarkowej
i rola RNA w jej przebudowie. Prowadzimy
rowniez badania zmierzajace do identy-
fikacji czasteczek RNA o szczegdlnym
znaczeniu klinicznym (markery diagnosty-
czne, czasteczki terapeutyczne). Tworzy-
my i wykorzystujemy innowacyjne modele
do badan progresji nowotworu: organoidy
oraz sferoidy pochodzace od pacjentéow
z glejakiem.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Rola ncRNA w funkcjonowa-
niu komodrek macierzystych
nowotworu

Identyfikacja RNA i biatek
zaangazowanych w procesy
migracji i inwazji lidentyfik-
acja czasteczek o potencjale

REALIZOWANE PROJEKTY

Biodrukowane organoidy nowotworowe utworzone
z komorek pacjenta do predykcyjnych badan toksyko-
logicznych i opracowywania nowych lekéw (NCN-MI-
NATURA, PI: Dariusz Wawrzyniak)

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego reagowan-
ia, opartej na technologii RNA, zapewniajgcej krajowe
bezpieczenstwo lekowe i epidemiologiczne (Agencja

diagnostycznym, prognostyc- Badan Medycznych, projekt realizowany w konsorcjum,
znym i terapeutycznym lider projektu: Warszawskie Zaktady Farmaceutyczne
1 Opracowanie i charakterysty- Polfa S.A., kierownik projektu: M. Figlerowicz, kierownik
ka nowych modeli opartych zadania: K. Rolle)
o pierwotne linie komorkowe Walczac z inwazyjnoscia glejaka: Kompleksowe pro-
pochodzace od pacjentow filowanie transkryptomu glejaka wielopostaciowego
z glejakiem (GBM) W przestrzeni i czasie na podstawie organoidowego
1 Opracowanie nowych strategii modelu inwazji nowotworowej (NAWA- Canalleto, PI:
terapeutycznych wykorzystu- Katarzyna Rolle, we wspodtpracy z prof. Stefanig Bor-
jacych RNA toluzzi, Zaktadu Medycyny Molekularnej Uniwersytetu
w Padwie)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Latowska-tysiak J et al., Transcriptome-wide analysis of circRNA and RBP profiles and their molecular relevance for
GBM. Mol Oncol. 2025

Wawrzyniak O et al. Exploring microRNA signatures in pediatric non-infectious uveitis: meta-analysis and molecular
profiling of patient samples. J Appl Genet. 2024

Ciesielska K et al. Diastereoselective synthesis and biological evaluation of new fluorine-containing a-aminophos-
phonates as anticancer agents and scaffold to human urokinase plasminogen activator inhibitors. 2025. Eur J Med
Chem
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niekodujgce RNA | miRNA | koliste RNA
| regulatorowe RNA | uktad nerwowy |
przysadka mozgowa
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OBSZAR BADAWCZY

Regulatorowe RNA i procesy lezace u pods-
taw regulacji ekspresji genéw w neuronach,
komodrkach glejowych mézgu oraz komor-
kach uktadu neuroendokrynnego. Badania
molekularne taczymy z biologia komorki,
neurobiologig i biologig systemowa.

Badamy, w jaki sposdb regulatorowe RNA,
zwtaszcza mikroRNA, cyrkularne (koliste)
RNA i dtugie niekodujgce RNA, wptywa-
ja na ekspresje gendw kodujacych biatka.
Jestesmy zainteresowani specyficznoscia
komodrkowa regulatorowych RNA oraz ich
oddziatywaniem z biatkami. Fascynuje nas
rozpoznanie procesow regulacji ekspres-
ji gendw w réznych typach i podtypach
komodrek modzgu i przysadki mozgowe.
Naszym uktadem modelowym jest mysz
i kultury komorkowe.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE REALIZOWANE PROJEKTY

1 Wzorce ekspresji niekodu- Komoérkowo-specyficzna ekspresja niekodujg-
jacych RNA w komodrkach cych RNA w przysadce mdézgowej i ich rola w regu-
uktadu nerwowego i neuro- lacji ekspresji gendw (NCN, OPUS, kierownik projektu:
endokrynnego, réznych M. Piwecka)
typachipodtypach komorek. Implikacje funkcjonalne cyrkularnych (kolistych) RNA

1 Subkomdrkowa lokalizacja w neuronach i mézgu (NCN, SONATA BIS, kierownik
regulatorowych RNA. projektu: M. Piwecka)

1 Oddziatywania RNA-biatko. Badanie nowych funkcji niekonwencjonalnej miozyny

1 Tworzenie sieci regula- dziatajagcej w modzgu ssakéw (NCN Miniatura, PI:

torowych pomiedzy nie- W. Wendlandt-Stanek)

kodujgcymi RNA oraz ich
wptyw na geny kodujgce
biatka.

1 Funkcje niekodujacych RNA.

1 Deregulacja niekodujgce-
go transkryptomu w pato-
logiach uktadu nerwowego
i neuroendokrynnego.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Piwecka M et al. Single-cell and spatial transcriptomics: deciphering brain complexity in health and disease. Nature
Reviews Neurology 2023, 19(6):346-362

Piwecka M et al. Loss of a mammalian circular RNA locus causes miRNA deregulation and affects brain function.
Science 2017, 357(6357):eaam8526. DOI: 10.1126/science.aam8526

Kolinski M et al. RNA-protein interactomes as invaluable resources to study RNA viruses: Insights from SARS CoV-2
studies. Wiley Interdiscip Rev RNA 2022,13(6):e1727

Zacharjasz J et al. Micromanaging the neuroendocrine system - A review on miR-7 and the other physiologically
relevant miRNAs in the hypothalamic-pituitary axis. FEBS Lett. 2024; 598(13):1557-1575

Cerda-Jara CA et al. miR-7 controls glutamatergic transmission and neuronal connectivity in a Cdrlas-dependent
manner. EMBO Rep. 2024;25(7): 3008-3039
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proteomika | spektrometria mas |
przewlekta choroba nerek (CKD) |
choroba sercowo-naczyniowa (CVD) |
nowotwory uktadu krwiotworczego
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llosciowe analizy proteomiczne

OBSZAR BADAWCZY

Biatka uczestniczace w rozwoju i progresiji
stanéw patofizjologicznych cztowieka, ze
szczegdlnym uwzglednieniem miazdzy-
cy zwigzanej z przewlekta choroba nerek
(CKD-A) oraz nowotworow uktadu krwio-
tworczego.

Specjalizujemy sie w wielkoskalowych
analizach proteomu opartych o techni-
ki spektrometrii mas i ich zastosowaniu
w biomedycznych badaniach translacyj-
nych. Profilowanie biatek, ktérych po-
ziom ulega zaburzeniu w wyniku choroby,
anastepniebioinformatycznaanaliza obser-
wowanych zmian, umozliwia dostrzezenie
efektu fizjologicznego na poziomie komor-
ki, tj. szlakéw sygnatowychiprocesdéw zabu-
rzonych w danym stanie patologicznym.

Uzyskane wyniki uzupetnione
badaniami na innych poziomach
,omicznych” oraz analizami funk-
cjonalnymi badanych komorek
in vitro i in vivo, przyczyniajg sie
do rozszyfrowania molekularne-
go wzorca badanej choroby oraz
czynnikow odpowiedzialnych
za jej rozwdj i progresje. Ponad-
to interesuje nas zastosowanie
proteomiki w medycynie pre-
cyzyjnej oraz poznanie tzw. cech
,osobniczych” determinujgcych
podatnos¢ na leczenie i jego po-
tencjalny wynik.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Badania profili  biatkowych
w trakcie rozwoju CKD-A
oraz mechanizmu lezacego
u podtoza progres;ji tej choroby.

1 Analiza zwigzkéw pomiedzy
stresem oksydacyjnym a prze-
wlektym stanem zapalnym
w CKD i CVD.

1 Opracowanie przesiewowych
i celowanych podejs¢ pro-
teomicznych w  badaniach
biomedycznych.

I Badanie mechanizmu opor-
nosci komodrek na inhibitory
proteasoméw w  szpiczaku
mnogim.

1 Identyfikacja biomarkeréw
biatkowych opornosci na che-
mioterapie.

REALIZOWANE PROJEKTY

KompleksowaanalizafosfoproteomicznakomoérekNKT
w kontekscie roli mechanizméw fosforylacji w pro-
gresji miazdzycy w przewlektej chorobie nerek (NCN,
OPUS, kierownik projektu: M. tuczak)

Proteomiczna ocena komorki szpiczaka plazmocy-
towego celem okreslenia biatek oraz szlakéw syg-
natowych zaangazowanych w nabyta opornosé¢ na
inhibitory proteasoméw (NCN, OPUS, kierownik pro-
jektu: D. Dytfeld)
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Identyfikacja biatek metodami spektrometrii mas

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Watral J et al. Comprehensive proteomics of monocytes indicates

oxidative imbalance functionally related to inflammatory response
in chronic kidney disease-related atherosclerosis. Frontiers in Mo-

lecular Biosciences 2024, doi: 10.3389/fmolb.2024.1229648

Ehrlich H et al. Arrested in Glass: Actin within Sophisticated
Architectures of Biosilica in Sponges. Advanced Science 2022;
€2105059

Kubicki T et al. Bortezomib- and carfilzomib-resistant myeloma
cells show increased activity of all three arms of the unfolded
protein response. Am J Cancer Res 2022;12(7): 3280-3293

Tracz J et al. Proteomic Profiling of Leukocytes Reveals Dysregula-
tion of Adhesion and Integrin Proteins in Chronic Kidney Dis-
ease-Related Atherosclerosis. Journal of Proteome Research 2027,
20, 6, 3053-3067
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OBSZAR BADAWCZY

Korelacja pomiedzy strukturg i funkcjg RNA,
replikacja wirusébw RNA, RNA w procesach
chorobowych, terapeutyczne mRNA.

Badania prowadzone w Zaktadzie koncen-
truja sie na poznaniu dynamiki strukturalnej
RNA w ztozonych s$rodowiskach komor-
kowych przy uzyciu najnowoczesniejszych
technologii biochemicznych i bioinfor-
matycznych. Majg one na celu wyjasnienie
wptywu struktury RNA na jego transport,
translacje i degradacje w komdrce. Ana-
lizujemy réwniez do zrozumienia, w jaki
sposob ztozone wielofunkcyjne genomy
RNA zwijaja sie in vivo i w jaki sposdb ele-
menty strukturalne RNA regulujg replika-
cje endogennych retroelementéw. Ponadto
badamy czynniki, ktére moga wptywac na
strukture RNA, w tym rybosomy i biatka
wirusopodobne. Jestesmy rdéwniez zaan-
gazowani w rozwaj przetomowej technologii
produkcji mMRNA w mikroorganizmach.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Mapowanie struktury RNA
i rozwdj] narzedzi bioin-
formatycznych do analizy
danych strukturalnych RNA.

1 Wielkoskalowa charaktery-
styka strukturalna transkryp-

tomoéw i tworzenie bazy
danych o strukturze mRNA.
1 Badanie roli struktury

w funkcjonowaniu RNA.

1 Badanie interakcji biatek
Gag-pochodnych z RNA.

1 Genomika strukturalna i funk-
cjonalna retrotranspozondéw
LTR (Ty1, Ty3).

1 Opracowanie platformy
do bioprodukcji terapeuty-
cznych mRNA.

REALIZOWANE PROJEKTY

Analiza struktury RNA w komodrce
i jej kompartmentach w skali tran-
skryptomowej oraz identyfikacja
wptywu czynnikéw komérkowych
na strukture RNA w S. cerevisiae
(NCN, OPUS, kierownik projektu:
K. Pachulska-Wieczorek)

Drozdzowe fabryki bioprodukcji
mMRNA. YSCRIPT, (Pathfinder EIC,
kierownik projektu: Ch. Pichon,
kierownik projektu z ICHB PAN:
K. Pachulska-Wieczorek)

Badanie  struktury genomo-
wego RNA Ty3 podczas retro-
transpozycji w drozdzach (NCN,
PRELUDIUM, kierownik projektu:
A. Andrzejewska-Romanowska)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Andrzejewska A et al. In vivo structure of the Tyl retrotransposon
RNA genome. Nucleic Acids Res. 2021; 49(5):2878-2893

Zawadzka M et al. Cell Compartment-Specific Folding of Tyl Long
Terminal Repeat Retrotransposon RNA Genome. Viruses. 2022;
14(9):2007

Gumna J et al. Retroviral-like determinants and functions required
for dimerization of Tyl retrotransposon RNA. RNA Biol. 2019;
16(12):1749-1763

Gumna J et al. RNA Binding Properties of the Tyl LTR-Retrotrans-
poson Gag Protein. Int J Mol Sci. 2021; 22(16):9103

Gumna J et al. RNAthor - fast, accurate normalization, visual-
ization and statistical analysis of RNA probing data resolved by
capillary electrophoresis. PLoS One. 2020; 15(10):e0239287

Mapping the structural landscape of the yeast Ty3 retrotrans-
poson RNA genome. Andrzejewska-Romanowska A, Gumna J,
Tykwinska E, Pachulska-Wieczorek K. Nucleic Acids Res. 2024 Sep
9;52(16):9821-9837. doi: 10.1093/nar/gkae494
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OBSZAR BADAWCZY

Oddziatywania pomiedzy wirusami a gos-
podarzami, ze szczegdlnym uwzglednie-
niem procesu wnikania patogena do komér-
ki, oraz opracowywanie nowych strategii
przeciwwirusowych.

Nasze badania koncentruja sie na analizie
proteolitycznej aktywacji hemaglutyniny
wirusa grypy oraz biatka kolca SARS-
CoV-2, a takze na poszukiwaniu nowych in-
hibitorow blokujgcych wnikanie wirusa do
whnetrza komorki. Ponadto w kregu naszych
zainteresowan znajduje sie analiza roéz-
norodnosci genetycznej patogendéw oraz
wptyw zmian w materiale genetycznym na
cykl replikacyjny wirusa, jego rozprzestrze-
nianie sie i oddziatywanie z komodrkami
gospodarza. Nasze zainteresowania nau-
kowe dotycza rowniez rozprzestrzeniania
sie wirusdw w ludzkiej populacji. Analizy
w tym zakresie prowadzimy z wykorzys-
taniem badan serologicznych i monitoringu
sciekow.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Badanie oddziatywan po-
miedzy wirusem a komorka-
mi gospodarza.
Identyfikacja czynnikéw ko-
morkowych  niezbednych
W procesie proteolitycznej
aktywacji hemaglutyniny wi-
rusa grypy oraz biatka kolca
koronawirusow.
Opracowywanie nowych
strategii przeciwwirusowych.
Okreslenie réznorodnosci
genetycznej patogendw.
Monitoring rozprzestrzenia-
nia sie wiruséw w populacji
na podstawie badan se-
rologicznych oraz epide-
miologii wykorzystujgcej
analize sciekdw.

Opracowywanie nowych
diagnostycznych testow
molekularnych dla choréb
zakaznych, pasozytniczych
i tropikalnych.

% SARS-CoV-2
1

Cykle replikacyjne wiruséw grypy oraz
korona wiruséw

REALIZOWANE PROJEKTY

Rozwdj uniwersalnej platformy szybkiego rea-
gowania, opartej na technologii RNA, zapewnia-
jacej krajowe bezpieczenstwo lekowe i epidemio-
logiczne (Agencja Badan Medycznych, projekt
realizowany w konsorcjum, lider projektu: Warsza-
wskie Zaktady Farmaceutyczne Polfa S.A., kie-
rownik projektu: M. Figlerowicz, kierownik zadania:
P. Zmora)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Nowak R et al. TMPRSS2-specific antisense oligonucleotides inhib-
it host cell entry of emerging viruses. Virology, 2024, 110218

Bieganski P, Gazecka M, et al. Organometallic-Erlotinib Conjugates
Active against Lung Cancer Cells and as Emerging Virus Entry
Inhibitors. Organometallics, 2024, 43, 20, 2505-2519

Pawetczyk A, Nowak R et al. Novel molecular consortia of canna-
bidiol with nonsteroidal anti-inflammatory drugs inhibit emerging
coronaviruses entry. Pathogens, 2023, 12(7), 951

Gazecka M et al. Mpox virus detection in the wastewater and the
number of hospitalized patients in the Poznan metropolitan area,
Poland. International Journal of Infectious Diseases, 2023, 133:75-
77

Lorent D et al. The Longitudinal Analysis on the Anti-SARS-CoV-2
Antibodies among Healthcare Workers in Poland-Before and
after BNT126b2 mRNA COVID-19 Vaccination. Vaccines, 2022,
10(10):1576

Lorent D et al. Prevalence of Anti-SARS-CoV-2 Antibodies in
Poznan, Poland, after the First Wave of the COVID-19 Pandemic.
Vaccines, 2021, 9(6):541
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PRACOWNIA
ANALIZ
POJEDYNCZYCH
KOMOREK

sekwencjonowanie RNA/ATAC
pojedynczych komorek | cytometria
przeptywowa | sortowanie komorek |
wysokoprzepustowe obrazowanie
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GENOMICS
Next GEM

OBSZAR BADAWCZY

Podejscia eksperymentalne oraz oblicze-
niowe ukierunkowane na wszechstronng
charakterystyke réznorodnego materiatu
biologicznego z rozdzielczoscia pojedyn-
czej komorki.

Wykonujemy profilowanie ekspresji gendw
i dostepnosci chromatyny, a takze sortowa-
nie komoérek oraz zaawansowane analizy
z wykorzystaniem klasycznej i obrazowej
cytometrii przeptywowej. Nasze bada-
nia obejmuja identyfikacje i opis hetero-
gennych lub rzadkich populacji komorek,
wykrywanie pecherzykow zewnatrzkomor-
kowych oraz wizualizacje procesdw i od-
dziatywan molekularnych.

WYPOSAZENIE

System Chromium Controller
(10x Genomics)

System Drop-Seq (Fluigent)
Cytometr przeptywowy
z obrazowaniem Amnis
ImageStreamX Mk Il (Cytek
Biosciences)

Sorter komoérek FACSAria Fu-
sion (Becton Dickinson)
Cytometr przeptywowy Gua-
va easyCyte 12HT (Cytek Bio-
sciences)

System do ilosciowego PCR
w kroplach QX200 (BioRad)
Analizator TapeStation 4150
(Agilent)

Licznik komodrek Countess
3 FL (Invitrogen)

Stacja pipetujgca epMotion
5073t (Eppendorf)

OFEROWANE UStUGI

1 Projektowanie i wykonanie analiz metoda klasy-
cznej i obrazowej cytometrii przeptywowej

I Rozszerzona analiza danych cytometrycznych
(w tym zastosowanie uczenia maszynowego do
analizy danych obrazowych)

I Sortowanie komodrek

1 Przygotowanie bibliotek do sekwencjonowania
RNA/ATAC pojedynczych komdrek

1 Analiza danych sekwencjonowania RNA/ATAC
pojedynczych komodrek

1 Kompleksowe doradztwo w zakresie badan
ukierunkowanych na pojedyncze komorki

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Bartelt LC et al. Antibody-assisted selective isolation of Purkinje
cell nuclei from mouse cerebellar tissue. Cell Rep Methods 2024; 4
(7):100816

Mieloch A et al. Biomimetic virus-like particles with magnetic core.
From bioactivity to an immunodiagnostic tool. Chemical Engineer-
ing Journal 2024; 485:149714

Stolarek | et al. Dimensionality reduction by UMAP for visualiz-
ing and aiding in classification of imaging flow cytometry data.
iScience 2022; 25(10):105142

Strybel U et al. A. Molecular Composition of Serum Exosomes
Could Discriminate Rectal Cancer Patients with Different Respons-
es to Neoadjuvant Radiotherapy. Cancers (Basel) 2022; 14(4)
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PRACOWNIA
ANALIZ STRUKTUR
SUBKOMORKOWYCH

wiasciwosci zwigzkow matoczasteczko-
wych | ekspresja genéw | oddychanie
komorkowe i glikoliza | obrazowanie

mikroskopowe i cytometryczne komorek

KIEROWNIK
prof. dr hab. Eliza Wyszko

lab.subcellular.struct@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1141)

portal.ichb.pl/
pracownia-analiz-struktur-subkomorkowych/

OBSZAR BADAWCZY

Analiza wtasciwosci biologicznych zwigz-
kéw matoczasteczkowych z wykorzysta-
niem modeli komérkowych i zwierzecych.

Badania wykonywane w Pracowni obej-
mujg analize cyklu komadrkowego, indukcji
Smierci komorkowej (np. autofagia, apop-
toza, nekroza, feroptoza), poziomu stresu
oksydacyjnego i oddychania komodrkow-
ego, analize metylacji i ekspresji gendéw
oraz monitorowanie w czasie rzeczywistym
proceséw migracji i proliferacji komorek
eukariotycznych.

Dziatalnos¢ naukowa Pracowni obejmu-
je badania pochodnych kwaséw nukle-
inowych o wtasciwosciach  przeciw-
nowotworowych i przeciwstarzeniowych.
Wykazalismy, ze rybozyd kinetyny indukuje
Smier¢ komoérek nowotworowych na drodze
autofagii, apoptozy i nekrozy poprzez akty-
wacje stresu oksydacyjnego. Pokazalismy,
ze pochodna cytozyny wykazuje wtasci-
wosci przeciwutleniajgce, przeciwstarze-
niowe i przeciwapoptotyczne w modelach
komoérkowych oraz w modelowych orga-
nizmach eukariotycznych (drozdze, pla-
narie, myszy). Badany zwigzek redukuje

liczbe komodrek senescentnych, OFEROWANE UStUGI
obniza poziom markeréw stresu
oksydacyjnego, uszkodzerh DNA
i lipidow oraz zwieksza aktyw-

Mikroskopia konfokalna:

I wizualizacja preparatow utrwalonych oraz przy-
zyciowych (komora srodowiskowa z zachowa-
nos¢ mitochondriow. niem warunkéw hodowlanych)

Wykorzystujgc technike biodruku 1 analiza preparatéw w 2D i 3D

1 analiza intensywnosci fluorescencji, FRET, FRAP
1 kolokalizacja

Cytometria przeptywowa:

1 cykl komdérkowy

1 zywotnos¢ komorek (apoptoza, nekroza)

1 analizy immunofluorescencyjne

1 stres oksydacyjny

stworzylismy komodrkowy mo-
del 3D raka watroby, do selekcji
matoczasteczkowych zwigzkow
o potencjale terapeutycznym.

WYPOSAZENIE System xCELLigence:
1 Analiza proliferacji i migracji komorek eukario-
Mikroskop konfokalny TCS SP5 tycznych w czasie rzeczywistym
wyposazony w lasery: biaty (470- I Termocykler LightCycler 480 II

670 nm, 1 nm), 405 nm, argonowy

I PCR w czasie rzeczywistym z wykorzy-
(458 nm, 476 nm, 488 nm, 496 nm,

staniem sond fluorescencyjnych

514 nm) 1 naliza pojedynczych mutacji metodg HRM
Cytometr przeptywowy FACSCal- I analiza poziomu metylacji oraz genotypowanie

ibur wyposazony w zielony (488 Oxygraph + system:

nm) i czerwony laser (635 nm) I Analiza zuzycia tlenu w organizmach (np. C. ele-

Termocykler LightCycler 480 II gans, S. cerevisiae), pojedynczych komadrkach lub
organellach (np. chloroplasty, mitochondria)

System xCELLigence RTCA .
Analizator Seahorse XFp:

Analizator Seahorse XFp I Przyzyciowa analiza glikolizy oraz oddychania
Analizator oddychania komadrko- mitochondrialnego w komorkach ssaczych
wego Oxygraph+ Wysokosprawna chromatografia cieczowa (HPLC):

1 Analiza obecnosci modyfikowanych skfadnikéw
kwasdw nukleinowych w komadrkach eukariotycznych.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Orlicka-Ptocka M et al. Circumventing the Crabtree effect: forcing oxidative phosphorylation (OXPHOS) via ga-
lactose medium increases sensitivity of HepG2 cells to the purine derivative kinetin riboside Apoptosis 2020; 25,
835-852

Orlicka-Ptocka M et al. Implications of Oxidative stress in glioblastoma multiforme following treatment with purine
derivatives. Antioxidants 2021; 10:950

Pawelczak P et al. Antiaging Effect of 4-N-Furfurylcytosine in Yeast Model Manifests through Enhancement of Mito-
chondrial Activity and ROS Reduction. Antioxidants 2022; 11:850

Rykowski S et al. Carboranyl-1,8-naphthalimide intercalators induce lysosomal membrane permeabilization and
ferroptosis in cancer cell lines. J. Enzyme Inhib. Med. Chem. 2023; 38:1

Rykowski S et al. Design of DNA Intercalators Based on 4-Carboranyl-1,8-Naphthalimides: Investigation of Their
DNA-Binding Ability and Anticancer Activity. Int. J. Mol. Sci. 2022; 23, 4598
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metagenomika | transkryptomika |
statystyka | big data | NGS

KIEROWNIK
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OBSZAR BADAWCZY

Zastosowanie zaawansowanych narzedzi
i metod bioinformatycznych do analizy
duzych zbioréw danych, w tym réznego
rodzaju danych NGS, np. z sekwencjonowa-
nia catego genomu, egzomu, RNA oraz se-
kwencjonowania metagenomicznego.

W obszarze genomiki skupiamy sie na
identyfikacji wariantébw  genetycznych,
w tym patogennych, analizie struktury
genomu oraz genomice pordwnawcze;.
We wspodtpracy z biologami i klinicysta-
mi badamy mutacje somatyczne w nowo-
tworach i odkrywamy potencjalne cele te-
rapeutyczne. Analizujemy wzorce ekspresji
gendw, alternatywne izoformy RNA oraz
regulatorowe sieci genow.

Z wykorzystaniem sekwencjonowania meta-
genomdw badamy sktad, rdéznorodnoscé
genetyczng oraz potencjat funkcjonalny
spotecznosci mikroorganizmméw zasiedlaja-
cych réznorodne srodowiska, takie jak gleba,

Remission probability

=
2

=]
b
&

0.00

[ 10 20 30 40 50
Remission time (Months)

woda, powietrze, przewodd pokar-
mowy czy skoéra. Naszym celem
jest zrozumienie ztozonych inter-
akcji pomiedzy mikroorganizmami
a takze miedzy mikroorganizmami
a organizmem gospodarza.

WYPOSAZENIE

Wysokiej klasy sprzet kom-
puterowy, ktéry umozliwia
efektywne przetwarzanie
duzych zbioréw  danych
i  wykonywanie ztozonych
operacji obliczeniowych.

Infrastruktura do wizuali-
zacji danych i komunikacji
Z serwerami zewnetrznymi.

OFEROWANE UStUGI

Analiza genomowa: oferujemy analize genomow
réznych organizmow, w tym ludzi, zwierzat, roslin
i mikroorganizmow. Wykorzystujemy podejscia
bioinformatyczne do identyfikacji wariantéw ge-
netycznych, analizy struktury genomu, analizy
poréwnawczej i badania zaleznosci ewolucyjnych.
Analiza ekspresji gendw: badamy wzorce
ekspresji gendw  przy uzyciu danych
z sekwencjonowania RNA. Stosujemy meto-
dy analizy rdznicowej ekspresji genow
i alternatywnych izoform RNA, identyfikujemy
biomarkery i modyfikacje koncéw RNA, prowa-
dzimy analizy sieci regulatorowych.

Analiza metagenomiczna: analizujemy mikrobio-
my réznych srodowisk, takich jak gleba, woda,
powietrze, przewdd pokarmowy i skoéra. Identy-
fikujemy gatunki, badamy sktad i funkcje spote-
cznosci drobnoustrojéw, zmiennos¢ genetyczng
i potencjalne interakcje pomiedzy mikroorga-
nizmami a gospodarzem.

Analiza danych klinicznych: zajmujemy sie
analiza danych klinicznych, w tym danych
z sekwencjonowania catego genomu lub egzomu
pacjentéw. Wykorzystujemy narzedzia bioinfor-
matyczne do identyfikacji patogennych wariantow
genetycznych, analizy mutacji somatycznych
W nowotworach, przeprowadzania rdznicowej
analizy ekspresji gendw oraz identyfikacji poten-
cjalnych celdw terapeutycznych.

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Szostak N et al. Exploring correlations between gut mycobiome and lymphocytes in melanoma patients undergoing
anti-PD-1 therapy. Cancer Immunol Immunother. 2025; 74(4):110

Huang Z et al. Varied prevalence and asymptomatic carriage of Cryptococcus gattii in the gut of Chinese popula-

tions. Lancet Microbe. 2025; 101086

Szostak N et al. Gut Mycobiota Dysbiosis Is Associated with Melanoma and Response to Anti-PD-1 Therapy. Cancer

Immunol Res. 2024;12(4):427-439

Szdéstak N et al. The emerging role of the gut mycobiome in liver diseases. Gut Microbes. 2023; 15(1):2211922
Szoéstak N et al. Host Factors Associated with Gut Mycobiome Structure. mSystems. 2023; 8(2):e0098622
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CHEMII MEDYCZNEJ

chemia medyczna | hit to lead |
synteza chemiczna | biosynteza |
produkty naturalne | chemioinformatyka
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Frakcje zawierajgce sondy fluorescencyjne rozdzielone
przy uzyciu chromatografii flash

OBSZAR BADAWCZY

Rozwdéj nowych metod tworzenia zwigz-
kéw bioaktywnych, gtéwnie do zastosowan
medycznych, ale takze rolniczych i prze-
mystowych. Swiadczenie ustug z zakresu
chemii medycznej.

Nasze wstepne badania nad chemicznym
programowaniem grzybéw z wykorzysta
niem Ramularia collocygni jako modelu,
doprowadzity do stworzenia i optymaliza
cji metody wytwarzania nowych analogéw
metabolitdw wtdrnych, o potencjalnej akty
whnosci biologicznej. Metoda ta jest obecnie
wdrazana do celéw ustugowych. Pracownia
oferuje dostep do ekspertyzy i infrastruk
tury do optymalizacji czasteczek bioakty
wnych, w tym do projektowania chemio
informatycznego, syntezy chemicznej, bio-
syntezy i semisyntezy bibliotek zwigzkdw,
zwtaszcza tych trudnych do uzyskania przy
uzyciu klasycznej chemii syntetyczne,;.

Rozdziat chromatograficzny nowych analogéw produktéw naturalnych

WYPOSAZENIE

Chromatograf Flash Biotage®
Selekt
Uktad LCMS-8040 Shimadzu

Izolaty Ramularia collo-cygni

OFEROWANE UStUGI

I Synteza chemiczna czasteczek aktywnych bio-
logicznie

1 Optymalizacja czasteczek - ,,hit to lead” - che-
mioinformatyczne projektowanie, synteza, bio-
synteza oraz semi-synteza zwigzkéw bioakty-
wnych

1 Dobdr juz istniejgcych bibliotek do testéw bio-
aktywnosci

1 Zautomatyzowane oczyszczanie, izolacja i iden-
tyfikacja zwiazkdw chemicznych - z materiatu
biologicznego lub reakcji enzymatycznych

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Gawel M et al. A closer look at molecular mechanisms underlying
inhibition of S-adenosyl-L-homocysteine hydrolase by transition
metal cations. Chem Comm 2024; 60:11504-11507

Btaszczyk L et al. Antisense RNA C9orf72 hexanucleotide repeat
associated with amyotrophic lateral sclerosis and frontotemporal
dementia forms a triplex-like structure and binds small synthetic
ligand. Nucleic Acids Res. 2024; 52:11

Ostrowski T* Bioactive furanyl- or thienyl-substituted nucleobas-
es, nucleosides and their analogues. Mini-Rev. Med. Chem. 2023;
23:633-650

Dussart F and Jakubczyk D* Biosynthesis of Rubellins in Ramularia
collo-cygni - Genetic Basis and Pathway Proposition. Int. J. Mol.
Sci. 2022; 23:3475
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OBSZAR BADAWCZY

Dysponujac wieloletnim doswiadczeniem
i bogatym zapleczem aparaturowym Pra-
cowhnia Genomiki uczestniczy w realizacji
projektédw dotyczacych przede wszystkim
genomiki cztowieka, w tym onkogenomiki,
archeogenomiki i genomiki populacyjnej.

Oprécz petnych genomdw badamy rowniez
eksomy, transkryptomy, mikrobiomy i wy-
brane geny. Wykrywamy mutacje, alter-
natywne transkrypty, okreslamy poziomy
ekspresji gendw kodujacych biatka oraz
krotkich  regulatorowych RNA. Stosuje-
my do tego celu nowoczesne technologie
wysokoprzepustowego sekwencjonowania,
zaréwno drugiej jak i trzeciej generacji. |zo-
lujiemy kwasy nukleinowe i przygotowujemy
biblioteki do sekwencjonowania przy po-
mocy automatycznych stacji pipetujgcych,
co pozwala nam zwiekszy¢ skale wykony-
wanych eksperymentow. Wspottworzymy
Genomiczng Mape Polski, badamy kopalne
DNA oraz zaleznosci pomiedzy genomem
a transkryptomem w procesie transformacji
nowotworowej. Naszym gtéwnym modelem
badawczym jest ostra biataczka szpikowa.

WYPOSAZENIE

Wysokoprzepustowe sekwe-
natory NovaSeq 6000, No-
vaSeq X, NextSeq 550 i MiS-
eq (lllumina)

Sekwenator do dtugich
odczytéw DNA technologig
SMRT - Sequel lle (Pacific
Biosciences)

Dwie automatyczne stacje
pipetujgce Biomek i5 (Beck-
man Coulter)

Aparat do ilosciowego emul-
syjnego PCR - QX200 Drop
let Digital PCR System (Bio-
Rad)

Aparat do ilosciowego PCR -
Rotor-Gene Q (Qiagen)
Bioanalyzer 2100 (Agilent)
Sonikator Bioruptor Next-
Gen (Diagenode)

GRUPA
TESTOWA

nmnn
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TA TA T4

arca
Qo
o I R ]
choc4 c4 Przygotowanie bibliotek
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Projektowanie eksperymentu

Sekwencjonowanie NGS

Analiza danych

ATGACCAC
CCACAATCTT AAGGTCGCAGATT

TCTTTTATG TAGATTAAGG
ATGATTTAG

|

ATGACCACAATCTTTTATGATTTAGATTAAGGTCGCAGATT

OFEROWANE UStUGI

Pracownia Genomiki oferuje wysokoprzepus-
towe sekwencjonowanie DNA z wykorzystaniem
dwdch rodzajow technologii, opartych na krétkich
(platforma llluminy) i dtugich odczytach (platfor-
ma Pac-Bio). Realizujemy projekty zaréwno we
wspotpracy naukowej jak i w formie ustug. Nasza
oferta obejmuje:

1 sekwencjonowanie petnych genomow na platformie
Iluminy (2x150 bp, pokrycie min 30x)

1 sekwencjonowanie transkryptoméw na platformie
lluminy (catkowite RNA, mRNA, RNA po rybode-
plecji, krétkie niekodujgce RNA)

1 sekwencjonowanie petnych genomow i transkrypto-
mow na platformie Pac-Bio (odczyty HiFi o dtugosci
do 25 000 pz, precyzja >99,9%)

1 planowanie i wycene eksperymentu z wykorzysta-
niem wysokoprzepustowego sekwencjonowania

I automatyczng izolacje DNA i RNA z powierzonego

materiatu

I ocene jakosciowg materiatu i przygotowanie bib-
liotek

1 analize wynikéw w zakresie uzgodnionym ze zlece-
niodawca

1 weryfikacje uzyskanych wynikédw z zastosowaniem
ilosciowego PCR

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Mirska B et al. The landscape of the COVID-19 pandemic in Poland
emerging from epidemiological and genomic data. Sci Rep. 2024;
1414416

Stolarek | et al. Genetic history of East-Central Europe in the first
millennium CE. Genome Biol. 2023; 24173

Szdéstak N et al. The standardisation of the approach to metage-
nomic human gut analysis: from sample collection to microbiome
profiling. Sci Rep. 2022; 12:8470.

Handschuh L et al. Transcript-Level Dysregulation of BCL2 Family
Genes in Acute Myeloblastic Leukemia. Cancers 2021; 13:3175

Handschuh L. Not Only Mutations Matter: Molecular Picture of
Acute Myeloid Leukemia Emerging from Transcriptome Studies. J
Oncol. 2019; 2019:7239206

Handschuh L et al. NPM1 alternative transcripts are upregulated in
acute myeloid and lymphoblastic leukemia and their expression
level affects patient outcome. J Transl Med. 2018; 16:232
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Ludzkie komodrki widoczne pod mikroskopem fluorescencyjnym.

Zrédto: PHKIT IBCH PAN

OBSZAR BADAWCZY

Zastosowanie kultur komoérkowych 2D i 3D
do badania molekularnych i komérkowych
podstaw proceséw rozwojowych, fizjologi-
cznych oraz patologicznych.

Pracownia realizuje badania na zlecenie,
a takze umozliwia samodzielne prowadze-
nie eksperymentéw przez uzytkownikéw.
Zapewniamy kompleksowg infrastruk-
ture oraz wsparcie techniczne do pracy
z komdrkami zwierzecymi, w tym z komorka-
mi ludzkimi i owadzimi. Dysponujemy spec-
jalistycznymi pomieszczeniami hodowlany-
mi dostosowanymi do pracy w warunkach
poziomu bezpieczenstwa biologicznego
2 (BSL-2), z wydzielonymi strefami do pracy
z wirusami i wektorami wirusowymi. Oferu-
jemy rowniez dostep do kolekcji linii komor-
kowych.

OFEROWANE UStUGI WYPOSAZENIE
1 Prowadzenie hodowli komor- Hodowla komérek
kowych pierwotnych i usta- 9 niezaleznych stanowisk do pracy w standardzie

lonych

1 Wyprowadzenie linii indu-
kowanych pluripotentnych
komorek macierzystych
z materiatu klinicznego

1 Ro&znicowanie i repro-
gramowanie komodrek macie-
rzystych

1 Analizy morfologii, elektro-
fizjologii, proliferacji, adhezji,
migracji, zywotnosci komorek

1 Analizy cytotoksycznosci

1 Testy na obecnos$¢ mykopla-
zmy

1 Biobankowanie linii komor-
kowych

1 Sterylizacja termiczna pozy-
wek, buforow, szkta i mate-
riatéw laboratoryjnych

1 Wsparcie w przygotowaniu
whioskdéw o finansowanie
badan obejmujgcych prace
z modelami in vitro

BSL-2 (w petni wyposazone komory laminarne
Alchem, Holten, Alpina), w tym 4 stanowiska do
pracy z wirusami

inkubatory CO, oraz CO,/O, (Memmert, Thermo
Scientific, Binder)

inkubatory bez kontroli CO, dedykowane do
hodowli komoérek owadzich

wytrzgsarki platformowe do hodowli zawie-
sinowych

Przygotowanie materiatu biologicznego

system do elektroporacji komodrek Lonza 4D-
Nucleofector X-Unit

wirédwki stotowe nisko- i wysokoobrotowe Eppen-
dorf (5702R, 5810R)

ultrawiréowki Beckman Coulter Optima XPN-80
i XPN-100

wirdwka szybkoobrotowa Beckman Coulter Avanti
JXN-26

kriostat Thermo Scientific CryoStar NX70

Analiza komoérek i nanoczastek

automatyczne liczniki komodrek: Bio-Rad TC20,
Invitrogen Countess 3 FL

mikroskop fluorescencyjny Leica DM IL LED FL
mikroskop odwrdcony Nikon Ti 2e z systemem
konfokalnym Crest X-Light, moduty do: STED,
FLIM i TIRF, analiz elektrofizjologii (patch-clamp)
oraz tworzenia mikroskalowych wzorcédw na
powierzchniach (micropatterning, Alveole PRI-
MO)

mikroskopy optyczne z kontrastem fazowym
Nikon Eclipse Ts2, Leica DM IL LED

analizator nanoczgstek Malvern Panalytical
NS300

Biobankowanie

Dewary do dtugoterminowego przechowywania
komorek w ciektym azocie, zamrazarki -80°C

Sterylizacja
Zestaw zmywarek i suszarek laboratoryjnych
oraz autoklawodw parowych

pracownia-hodowli-komorkowych-

i-tkankowych/ Preparat histologiczny raka jajnika.
Zrédto: PHKIT IBCH PAN
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OBSZAR BADAWCZY

Prowadzenie roslinnych kultur komorko-
wych i tkankowych, hodowla roslin w Scisle
kontrolowanych warunkach oraz optyma-
lizacja metod uzyskiwania roslin trans-
genicznych.

Pracownia zapewnia specjalistyczny sprzet
oraz warunki do wykonywania szerokiego
zakresu eksperymentéw na materiale ros-
linnym in vitro oraz in vivo. Specjalistyczna
infrastruktura pozwala na doktadng kon-
trole temperatury, wilgotnosci i oswietlenia
prowadzonych hodowli. W Pracowni stosu-
je sie szereg metod transformacji komorek
roslinnych przy zapewnieniu bezpie-
cznej pracy z materiatem transgenicznym
w standardzie BSL2. Pracownicy PHR
W oparciu o swojg wiedze i doswiadcze-
nie udzielajg wsparcia w optymalizacji
warunkéw hodowli danych gatunkdéw roslin
oraz minimalizacji zakazerh w hodowlach fi-
totronowych i kulturach in vitro.

WYPOSAZENIE

Komory z laminarnym przepty-
wem powietrza (Alpina)
Zautomatyzowany system
do sterylizacji i rozlewania
podtozy hodowlanych Media-
clavelO (INTEGRA Biosciences
AG)

Mikroskop fluorescencyjny Lei-
ca M205 FA. Mikroskop wy-
posazony jest w kamere Leica
DFC450C oraz filtry GFP LP
(excitation filter: 480/40 nm;
barrier filter: 510/ nm), DSR
ET (excitation filter: 545/30
nm; barrier filter: 620/60 nm).
Waga analityczna z joniza-
torem antystatycznym Cubis
MCA125P-2S00-I (Sartorius).
System do balistycznej trans-
fekcji komorek PDS-1000/He
Biolistic System (Bio-Rad).
Bioreaktor Habitat Cell SW5
(IKA Poland).

Inkubatory Innova 42 oraz
Innova 44 (New Brunswick
Scientific)

Inkubator z kontrolowang at-
mosferg  dwutlenku  wegla
(Memmert)

Kompleks komor dla roslinnych
hodowli tkankowych, komory
klimatyczne typu Percival oraz
kompleks fitotronowy.

g

S

OFEROWANE UStLUGI

I Prowadzenie hodowli roslin, w tym roslin trans-
genicznych w celu przeprowadzania analiz feno-
typowych oraz propagacji nasion

I Transformacja roslin metodami wektorowymi
przy wykorzystaniu Agrobacterium

I Regeneracja, selekcja i ocena transgenicznosci
transformantoéw

1 Transformacja hodowli zawiesinowych komodrek
kalusa Nicotiana tabacum BY2, selekcja, identy-
fikacja i propagacja uzyskanych linii transgeni-
cznych

1 Przygotowywanie sterylnych podtozy ptynnych
oraz statych do hodowli roslin w warunkach in
vitro

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Pakuta K et al. Restriction of access to the central cavity is a ma-
jor contributor to substrate selectivity in plant ABCG transport-
ers. Cellular and Molecular Life Sciences 2023; 80:105

Czerniawski P et al. Loss of MYB34 transcription factor supports
the backward evolution of indole glucosinolate biosynthesis in

a subclade of the Camelineae tribe and releases the feedback
loop in this pathway in Arabidopsis. Plant and Cell Physiology
2023; 80:93

Pawela A et al. MtABCG20 is an ABA exporter influencing root
morphology and seed germination of Medicago truncatula. The
Plant Journal 2019; 98:511-523

Pislewska-Bednarek M et al. Glutathione transferase U13 func-
tions in pathogen-triggered glucosinolate metabolism. Plant
Physiol. 2018; 176(1):538-551
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OBSZAR BADAWCZY

Posiadamy doswiadczenie i sprzet umoz-
liwiajacy fizykochemiczng charakterystyke
oddziatywan pomiedzy biatkami i innymi
makroczasteczkami, ocene powinowactwa
i pomiar statych szybkosci asocjacji i dyso-
cjacji, okreslenie liczby miejsc wigzania
liganda oraz parametréow termodynami-
cznych wigzania jak entalpia czy entropia,
a takze badanie kinetyki reakcji enzymaty-
cznych.

Stuzymy ekspertyzg naukowg w zakresie
przygotowywania wektoréw ekspresyjnych
w uktadzie bakteryjnym, produkcji rekom-
binowanych biatek oraz ich oczyszczania,
jak réwniez oceny jakosci preparatéw biat-
kowych przeznaczonych do badan funkcjo-
nalnych i strukturalnych

Nasze zainteresowania naukowe obejmu-
ja oddziatywania zachodzace na pozio-
mie molekularnym pomiedzy kretkami
Borrelia i ich wektorami oraz zywicielami,
proces samoorganizacji wiriondw i czastek
wirusopodobnych oraz ich zastosowanie
jako nosnikdw RNA, a takze badania od-
dziatywan i kinetyki enzymatycznej biatek.

WYPOSAZENIE

inkubatory, sonikatory, wirowki
zestaw FPLC ACTA Prime
plus GE z kolumnami
analizator Zetasizer Malvern
do pomiaréw DLS i SLS
kalorymetry Microcal iTC200
i Microcal PEAQ-ITC Malvern
do pomiarow ITC

system Monolith NT.115 Nano-
temper do pomiardw MST
system Octet K2 ForteBio do
pomiaréw BLI

spektrometr Agilent 8453 do
pomiaréw stezenia i kinetyki
robot do krystalizacji ARI
Gryphon

dyfraktometr Rigaku XtaLAB
Synergy-R

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Ruszkowski M et al. Cryo-EM reconstruc-
tions of BMV-derived virus-like particles
reveal assembly defects in the icosahedral
lattice structure. Nanoscale 2022; 14: 3224

Loch J I et al. Crystal structures of the
elusive Rhizobium etli I-asparaginase
reveal a peculiar active site. Nat. Comm.
2021;12: 6717

Witek W et al. Structural and mechanis-
tic insights into the bifunctional HISN2
enzyme catalyzing the second and third
steps of histidine biosynthesis in plants.
Sci. Rep. 2021; 11: 9647

Bierwagen P et al. Strong interactions
between Salp15 homologues from the tick
I. ricinus and distinct types of the outer
surface OspC protein from Borrelia. Ticks
Tick Borne Dis. 2021; 12: 101630

Bierwagen P et al. Borrelia outer surface
protein C is capable of human fibrinogen
binding FEBS J. 2019; 286: 2415-2428

Sliwiak J et al. PR-10 proteins as potential
mediators of melatonin-cytokinin cross-
talk in plants: crystallographic studies of
LIPR-10.2B isoform from yellow lupine.
FEBS J. 2018; 285:1907-1922

Czastki wirusopodobne BMV - zdjecie cryoEM

OFEROWANE UStUGI

1 Produkcja biatek w systemie bakteryjnym
i oczyszczanie metodami chromatograficznymi

1 Pomiary dynamicznego i statycznego roz-
praszania Swiatta (DLS i SLS) w celu oceny
masy czgasteczkowej i $rednicy hydrodynami-
cznej makroczgsteczek

1 lzotermiczne miareczkowanie kalorymetryczne
(ITC), termoforeza w mikroskali (MST) oraz
pomiary interferometrii biowarstwowej (BLI)
do oceny parametrow wigzania liganda i para-
metréw enzymatycznych

I Pomiary dyfrakcji rentgenowskiej do badania
jakosci krysztatéw i rejestracji wzordw dyfrak-
cyjnych
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Nicienie (C. elegans) obserwowane pod stereoskopem

OBSZAR BADAWCZY

Identyfikacja i charakterystyka krotkich
niekodujacych RNA pochodzacych z tRNA
(tRF) w procesie starzenia w modelowym
organizmie Caenorhabditis elegans.

Pracownia prowadzi badania z wykorzy-
staniem modelowych organizmoéw bezkre-
gowych, takich jak nicienie (Caenorhabditis
elegans) czy drozdze (Saccharomyces cer-
evisie). Posiada bogatg kolekcje szczepow
C. elegans, w tym mutantéw, ktére moz-
na stosowaé¢ w badaniach funkcjonalnych.
Pracownia dysponuje rowniez bibliotekami
‘Ahringer C. elegans RNAI feeding library’
oraz ‘ORFeome-Based RNAi z wykorzyst-
aniem ktoérych mozliwa jest analiza RNAI
94% gendw C. elegans. Sprzety takie jak
Mediaclave 10 i Mediadet vario (Integra)
umozliwiajga przygotowanie sterylnych
pozywek i wylewanie ich na ptytki Petriego,
w ilosci ponad tysigca tygodniowo.

Mikroskop Axio Vert.Al z zamontowanym zest-
awem do mikroiniekcji (mikromanipulator Inject-
Man®4 oraz FemtoJet®4i, Eppendorf) umozliwia
wykonywanie mikroiniekcji m.in. do gonad C. el-
egans. Infrastruktura dostepna w Pracowni (m.in.
stereoskopy, mikroskopy, inkubatory) zapewni
mozliwos¢ prowadzenia badan zaréwno nad
C. elegans, jak i S. cerevisiae.

W centrum naukowych zainteresowan Pracowni
znajdujg sie czasteczki tRF, ich rola w procesie
starzenia, a takze geny, ktorych ekspresja ulega jest
zaburzona w wyniku dziatania tRF.

WYPOSAZENIE

Mediaclave 10 oraz Media-
Jet vario (Integra), zestaw
do wylewania pozywek na
ptytkach o $rednicy 35, 60
i 90mm

PC-100 (Narishige) do przy-
gotowania mikroigiet
Mikroskop AXio Vert.Al
(Zeiss), z zestawem do mikro-
iniekcji: mikromanipulator In-
jectMan®4 z dynamiczng kon-
trolg ruchu i programowalny
mikroiniektor FemtoJet®4i ze
zintegrowanym zasilaniem
cisnieniowym (Eppendorf)
Tissue Lyser (Eppendorf)

OFEROWANE UStUGI

1 Sterylizacja pozywek (od 11 do 10 |) i rozlewanie
sterylnych pozywek na ptytki Petriego ($rednica
35 mm, 60 mm, 90 mm), 330 ptytek/ godzine

1 Przygotowywanie mikroigiet do mikroiniekcji

1 Mikroiniekcje (do gonad C. elegans, jgder komor-
kowych lub cytoplazmy komoérek adherentnych,
pronukleusa zaptodnionych mysich oocytdw,
oocytdw Xenopus laevis oraz embriondw rybich
we wczesnych fazach rozwojowych)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Bakowska-Zywicka K, Rzepczak A, Plawgo K, Tyczewska A (2025) tRNA-Derived Fragments in Age-Related Diseas-
es: A Systematic Review. WIREs RNA 16(2)

Pietras PJ et al. Saccharomyces cerevisiae recovery from various mild abiotic stresses: viability, fitness, and high
resolution three-dimensional morphology imaging. Fungal Genet Biol. 2025; 103975,

Pietras PJ et al. Dynamic protein composition of Saccharomyces cerevisiae ribosomes in response to multiple stress
conditions reflects alterations in translation activity. Int J Biol Macromol 268(Pt 2):132004

Tyczewska A et al. The emerging roles of tRNAs and tRNA-derived fragments during aging: Lessons from studies on
model organisms. Ageing Research Reviews 2023; 101863

Aygun | et al. A germline-targeted genetic screen for xrn-2 suppressors identifies a novel gene C34C12.2 in Caenor-
habditis elegans. Genet Mol Biol. 2023; 46(2).€20220328

Sobanska D et al. The silencing of ets-4 mRNA relies on the functional cooperation between REGE-1/Regnase-1and
RLE-1/Roquin-1, Nucleic Acids Research 2022, 50: 8226-8239

Pekec T et al. Ferritin-mediated iron detoxification promotes hypothermia survival in Caenorhabditis elegans and
murine neurons. Nature Communications 2022, 13:4883
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OBSZAR BADAWCZY

Organizacja i prowadzenie réznorodnych
eksperymentéw in vivo, od zaplanowania
budzetu wniosku grantowego, przez uzys-
kanie odpowiednich zgdd, po analizy staty-
styczne wynikéw.

Bogate doswiadczenie zespotu Pracowni
pozwala na realizacje skomplikowanych
doswiadczen z wykorzystaniem réznych
modeli zwierzecych, od chordb uktadu
krgzenia, przez patologie cigzy i onkologie,
po choroby neurodegeneracyjne. Oprdécz
wykonania operacji chirurgicznych, zespot
przeprowadza i analizuje panel badan be-
hawioralnych  (ocena psychomotoryki,
zaburzen kognitywnych, itp.). Nasi spe-
cjalisci w zakresie immunologii sg w sta-
nie przeprowadzi¢ szczegdtowy analize
immunofenotypu (odpowiedz limfocytéw
T, monocytdw, cytokin, itp.) za pomoca
cytometrii przeptywowej, a takze badanie
stanu zapalnego i polaryzacji makrofagow
metoda real-time RT-gPCR. Zajmuje-
my sie rédwniez oceng proliferacji, apop-
tozy komodrek oraz cyklu komodrkowego.

y5TCR (PE)

Obecnie rozwijamy warsztat badan immunohisto-
chemicznych i testéw funkcjonalnych in vitro (mi-
gracja, adhezja, inwazja, zarastanie rany, model
bariery krew-madzg).

OFEROWANE UStUGI

Kompleksowa organizacja i przeprowadzanie dos-
wiadczen na zwierzetach, w tym:

zaprojektowanie doswiadczenn i odpowiednich
grup eksperymentalnych zgodnie z zasada 3R
i ARRIVE oraz przygotowanie wniosku do Lokal-
nej Komisji Etycznej

szkolenia z podstawowych technik pracy na
zwierzetach

wykonywanie testéw behawioralnych

podania dozotagdkowe oraz iniekcje domiesnio-
we, dootrzewnowe, podskérne i domdzgowe
mikrochirurgia — intubacje, uninefrektomia, in-
dukcja ostrego uszkodzenia nerek, implantacja
pomp osmotycznych, inokulacje ksenograftow
przezsercowe perfuzje myszy, wazenie organdw
oraz pobodr krwi i tkanek w tym: preparacja catej
aorty en face, dysekcja mdézgu na struktury, ptu-
kanie oskrzelowo — pecherzykowe

dogtebna analiza immunofenotypu myszy za po-
mocg cytometrii przeptywowej

izolacja mysich komodrek pierwotnych: astro-
cytdw, neurondw, mikrogleju, fibroblastéw po-
chodzacych z embriondw, makrofagdow ze szpi-
ku kostnego, komorek miesni gtadkich naczyn

WYPOSAZENIE

Cyfrowy mikroskop
operacyjny
Wielofunkcyjna platforma
zabiegowa
Niskoprzeptywowy system do
anestezji

Zestaw do intubacji myszy
i szczuréw

Zestaw narzedzi do
mikrochirurgii

Komory laminarne
Inkubatory

Aparat do real-time PCR
HPLC

homogenizator prézniowy
pompa perystaltyczna

-
.
-

-

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Surdyka M et al. CAG-targeted brain-permeable therapy tested in biallelic humanized polyQ mouse models Molecu-
lar Therapy Nucl. Acids, 2025

Latowska-Lysiak J et al. Transcriptome-wide analysis of circRNA and RBP profiles and their molecular relevance for
GBM Mol Oncol. 2025

Antonczyk A et al. HAR Identification of ALEKSIN as a novel multi-IRF inhibitor of IRF- and STAT-mediated tran-
scription in vascular inflammation and atherosclerosis Front. Pharmacol. 2025

Sztachera M et al. Interrogation of RNA-bound proteome with XRNAX illuminates molecular alterations in the
mouse brain affected with dysmyelination Cell Rep. 2025

Wozna-Wysocka M*, Jazurek-Ciesiolka M*, Przybyl L*et al. Insights into RNA-mediated pathology in new mouse
models of Huntington’s disease FASEB J 2024
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PRACOWNIE NAUKOWE

PRACOWNIA
NMR

wysokorozdzielcza spektroskopia
NMR | spektroskopia CD |
spektroskopia UV-Vis

KIEROWNIK
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kpasternak@ibch.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03 (1153)

portal.ichb.pl/
pracownia-nmr/

OBSZAR BADAWCZY

Prowadzenie @ zaawansowanych badan
strukturalnych, zaréwno matych czasteczek
jak i biomolekut, w szczegdlnosci kwasow
nukleinowych (RNA i DNA) z wykorzysta-
niem spektroskopii magnetycznego rezo-
nansu jadrowego (NMR).

Pracownia prowadzi badania m.in.:

1 struktur zwigzkédw matoczasteczko-
wych;

1 struktur kwaséw nukleinowych konfor-
macji zwigzkdw organicznych pocho-
dzenia naturalnego lub syntetycznego;

1 oddziatywan wewnatrzczasteczko-
wych i miedzyczasteczkowych;

1 oddziatywan z ligandami.

WYPOSAZENIE

Spektrometr NMR 400 MHz
(9.39 T) AVANCE Il Bruker
z sondami: BBFO oraz BBI
Spektrometr NMR 500 MHz
(M.74 T) AVANCE Il Bruker
z sondami: BBO oraz TXI
Spektrometr NMR 700 MHz
(16.44 T) AVANCE Il Bruker
z sondami: QCI-P (sonda
kriogeniczna - Cryoprobe),
BBO oraz TXI

Spektrometr dichroizmu
kotowego (CD) Jasco J-815 S
Spektrofotometr UV VIS Jas-
co V-650

Wysokosprawny chromato-
graf cieczowy Agilent Tech
1260 Infinity

OFEROWANE UStLUGI

1 wykorzystanie metod spektroskopowych NMR,
UV-Vis, CD do badan strukturalnych kwaséw nuk-
leinowych i biatek, badanie oddziatywan z ligan-
dami;

1 kompleksowa analiza oceny czystosci preparatow
RNA/DNA w oparciu o NMR, UV, CD;

1 identyfikacja strukturalna organicznych zwigzkdow
matoczasteczkowych na podstawie analizy widm
1D i 2D NMR;

1 rejestracja i analiza wysokorozdzielczych widm
NMR;

I ustugi eksperckie w zakresie interpretacji widm
NMR i rozwigzywania problemoéw strukturalnych;

I badania oddziatywann wewnatrzczasteczkowych
i miedzyczasteczkowych;

I wysokoprzepustowa i zautomatyzowana reje-
stracja widm 1D, 2D NMR (np.: COSY, HSQC,
HMBC, NOESY, TOCSY).

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Wieruszewska J et al. The 8-17 DNAzyme can operate in a single
active structure regardless of metal ion cofactor. Nat. Commun.
2024;15:4218

Lazewski D et al. Novel Short PEG Chain-Substituted Porphyrins:
Synthesis, Photochemistry, and In Vitro Photodynamic Activity
against Cancer Cells. International Journal of Molecular Sciences,
2022, 23,10029

Koczorowski T et al. The Valence and Spin State Tuning of Iron(ll/
[I) Porphyrazines with Bulky Pyrrolyl Periphery in Solution and
Solid State. Molecules, 2022, 27, 7820

Gabryel-Skrodzka M et al. Coordination Chemistry of Phosphate
Groups in Systems Including Copper(ll) lons, Phosphoethanol-
amine and Pyrimidine Nucleotides. International Journal of Molec-
ular Sciences 2022, 23,13718
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PRACOWNIE NAUKOWE

PRACOWNIA
SPEKTROMETRII
MAS

spektrometria mas | chromatografia
cieczowa | chromatografia gazowa
| proteomika | metabolomika

KIEROWNIK
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portal.ichb.pl/
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OBSZAR BADAWCZY

Zastosowanie nowoczesnych technik ana-
litycznych do jakosciowych i ilosciowych
badan proteomicznych oraz metabolomicz-
nych.

W pracowni wykorzystujemy odpowiednio

dobraneizoptymalizowane podejscia bada-

wcze oparte o metody chromatograficzne

i spektrometrii mas, w celu identyfikacji

i oceny ilosciowej szerokiej gamy zwigzkow

izolowanych z materiatu biologicznego.

Obejmujg one:

1 kompleksowa analize biatek, metabo-
litow, lipidow z dowolnego materiatu
biologicznego (rosliny, tkanki, ptyny
ustrojowe, mate pecherzyki zewnatrz-
komodrkowe, itp.),

1 profilowanie, identyfikacje, analize ce-
lowang biatek i metabolitéw,

1 multiomiczng analize  funkcjonalng
Z uzyciem narzedzi bioinformatycznych.

Realizowane obecnie projekty skupiajg sie na analizie osocza w réznych stadiach chordb
cztowieka.Chcemy zrozumiec czynnikilezgce u podstaw zmianobserwowanych upacjentéw
chorych na nowotwory, takie jak ostra biataczka szpikowa, czerniak czy rak jelita grubego.
Wykonujemy analizy frakcjiosocza, surowicy i komorek krwi, a takze izolowanych z nich peche-
rzykéw zewnatrzkomorkowych. Badamy réwniez komorki hodowane in vitro, pochodzace
Z guzow pierwotnych i przerzutow.

WYPOSAZENIE OFEROWANE UStUGI
Uktad LC-MS - Bruker tims- 1 Ildentyfikacja biatek metodami spektrometrii
TOF Pro + Dionex RSLC 3000 mas (MS)
Uktad LC-MS - Thermo I Analiza de novo sekwencji peptyddw oraz

Exploris 480 + Dionex nano- biatek (MALDI, ISD-MALDD

RSLC 3000 + Vanquish UPLC 1 Analiza modyfikacji potranslacyjnych biatek

metodami MS
Spektrometr MALDI-TOF/

TOF) - Bruker UltrafleXtreme

Uktad nanoLC-MS (putapka
jonowa) - Waters nanoAcqui-
ty + Bruker Amazon SL

1 Analiza ilo$ciowa biatek metodami MS

1 Oznaczanie mas monoizotopowych zwigzkdéw
niskoczgsteczkowych metodami HR-MS

I Analiza strukturalna zwigzkéw  niskocza-

steczkowych metodami tandemowej spektro-
Uktad nano/mikro LC-MS (Or- metrii mas

biTrap) - Thermo QExactive +

) I Analiza ilosciowa zwigzkdw niskoczgstecz-
Dionex nanoRSLC 3000

kowych metodami MS

Uktad  GCxGC-MS  (TOF) 1 Analiza zwiazkdéw lotnych metodami GC-MSn
- Leco Pegasus 4D I Analiza profildw biatek, metabolitow i lipidow
Uktad GC-MS (TripleQuad) metodami MS

- Thermo TSQ8000 1 Analiza celowana biatek, metabolitéw i lipidéw

metodami MS

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Strybel U et al. Molecular Composition of Serum Exosomes Could Discriminate Rectal Cancer Patients with Different
Responses to Neoadjuvant Radiotherapy. Cancers; 14 (2022)

Pietrowska M et al. Proteomic profile of melanoma cell-derived small extracellular vesicles in patients’ plasma:
a potential correlate of melanoma progression. J. Extracell. VESICLES. 10 (2021)

Marczak L et al. Mass spectrometry-based lipidomics reveals differential changes in the accumulated lipid classes in
chronic kidney disease. Metabolites; 11 (2021)

Kimakova K et al. Phenotyping the genus Hypericum by secondary metabolite profiling: emodin vs. skyrin, two
possible key intermediates in hypericin biosynthesis. Anal. Bioanal. Chem; 410, 7689-7699 (2018)

Marczak L et al. The use of mass spectrometric techniques to differentiate isobaric and isomeric flavonoid conju-
gates from Axyris amaranthoides. Molecules; 21 (2016)

Wojakowska A et al. Detection of metabolites discriminating subtypes of thyroid cancer: Molecular profiling of FFPE
samples using the GC/MS approach. Mol. Cell. Endocrinol.; 417,149-157 (2015)
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PRACOWNIA
TESTOW

| OBRAZOWANIA
MOLEKULARNEGO

bioobrazowanie | wysokoprzepustowe
badania przesiewowe | MINFLUX |
mikroskopia wysokoprzepustowa |
testy biochemiczne

KIEROWNIK
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Cell painting

OBSZAR BADAWCZY

Opracowywanie testéw molekularnych,
wykonywanie wysokoprzepustowych
badan przesiewowych, mikroskopii
wysokoprzepustowej, mikroskopii ultra-
wysokorozdzielczej i analizy obrazu.

Pracownia powstata w efekcie wspodtpra-
cy Instytutu z partnerami europejskimi
w ramach konsorcjum EU-OPENSCREEN
i jest czescig konsorcjum POL-OPENSCREEN.
Wspdtpracuje z uzytkownikami z catego $wia-
ta w celu identyfikacji biologicznie aktywnych
czasteczek i dekonwolucji mechanizmoéw ich
dziatania. Dzieki miniaturyzacji, automatyzaciji
i zaawansowanej ekspertyzie naukowo-badaw-
czej, Pracownia moze testowac aktywnosc¢
biologiczng setek tysiecy zwigzkdw chemi-
cznych w formacie wysokoprzepustowym
(HTS). Laboratorium wyposazone jest rdwniez
w system mikroskopii ultrawysokorozdzielczej,
taczacy w sobie technologie obrazowania
w wysokiej rozdzielczosci, tj. STED, FLIM, FCS
oraz Minflux. Unikatowy mikroskop MINFLUX
(jeden z kilku takich systemdw na swiecie) poz-
wala na obrazowanie z rozdzielczoscig ponizej
2nm.

OFEROWANE UStUGI

Ustugi obrazowania:

Mikroskopia konfokalna

Mikroskopia STED (Stimulation Depletion
Microscopy) - obrazowanie 2D i 3D, obrazowanie
wielokolorowe

Mikroskopia MINFLUX (Minimal Photon Flux) —
2D i 3D, obrazowanie wielokolorowe, nano-
metrowe s$ledzenie czastek

Mikroskopia FLIM (Fluorescence Lifetime
Imaging)

Mikroskopia FCS (mikroskopia fluorescencyjnej
spektroskopii korelacyjnej)
Wieloparametryczne testy obrazowe

(np. cell painting) (Opera Phenix)

Analiza obrazu

Ustugi badan przesiewowych:

Opracowywanie testéw: Testy jedno-
i wieloparametryczne

Miniaturyzacja i optymalizacja
Automatyzacja i transfer testéw
Test ortogonalny

Skrining o wysokiej przepustowosci:

Wysokoprzepustowe badanie przesiewowe
(1-100 tys.)

Weryfikacja trafien:

Skrining ortogonalny/kontr-skrining

Skrining kombinatoryczny (wspomagany analizg
z zastosowaniem sieci neuronowych)

Rodzaje testéw

Testy biochemiczne (bioprofilowanie)

Testy komorkowe (“cell painting” barwienie
komorek)

STED 2 colour/2D MINFLUX 2D

WYPOSAZENIE

Detekcja i analiza:
Mikroskop ultra-superroz-
dzielczy MINFLUX/STED (Ab-
berior)
Wysokoprzepustowy mi-
kroskop konfokalny Opera
Phenix (Perkin Elmer, Revvity)
Czytniki ptytek CLARIOstar
Plus (BMGLabtech) i Cytation
(Biotek)
Automatyzacja procesow:
Dozownik akustyczny Echo
(Labcyte)
Dozownik ptynéw Multidrop
combi (ThermoFisher)
Myjka do ptytek Hydrospeed
(Tecan)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Canyelles | Font F et al. Interference of
metal ions on the bioluminescent signal of
firefly, Renilla, and NanoLuc luciferases in
high-throughput screening assays. Front.
Chem. 2024; 12:1436389, doi: 10.3389/
fchem.2024.1436389

Wychowaniec A et al. Wieloanalitowe,
matoczgsteczkowe sondy luminescen-
cyjne do symultanicznego wykrywania
kilku celow molekularnych w modelach
komorkowych. Postepy Biochemii 2024;
10.18388/pb.2021_538

Karczewska N et al. Rola i wykorzystanie
badan wysokoprzepustowych w poszuki-
waniu zwigzkdéw chemicznych o dziataniu
terapeutycznym. Postepy Biochemii 2024;
10.18388/pb.2021_528

Insinska-Rak M et al. 5-Deazaalloxazine
as photosensitizer of singlet oxygen and
potential redox-sensitive agent. Photo-
chemical and Photobiological Sciences
2023; 22:1655-1671

Golczak A et al. Tetramethylalloxazines as
efficient singlet oxygen photosensitizers
and potential redox-sensitive agents.
Scientific Reports 2023; 13426
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Argentyna - 21Mha

Kanada | 12,5 Mha
Indie 11,9 Mha
0 20 40 60 80

Najwazniejsze panstwa uprawiajace rosliny GM

OBSZAR BADAWCZY

Spoteczne, ekonomiczne i prawne czynniki
rozwoju biogospodarki i biotechnologii na
$wiecie, w szczegdlnosci w Polsce i w Unii
Europejskiej.

Szczegdtowe cele realizowane w Zespole
to analiza i monitorowanie opinii spotecznej
na temat biotechnologii, biogospodarki
i technologii edycji gendéw roslinnych; ana-
liza ekonomicznych wskaznikdw rozwoju
biogospodarki i biotechnologii, np. produk-
cja i powierzchnia upraw roslin genetycznie
zmodyfikowanych na $wiecie; obserwowanie
zmian w regulacjach prawnych dotyczacych
edycji gendw roslinnych na swiecie.
Zainteresowania Zespotu zwigzane s3g takze
z mozliwosciami rozwoju i wykorzystania
technologii edycji gendéw roslinnych w kon-
tekécie bezpieczenstwa zywnosciowego
oraz zatozen wynikajgcych z réznych inicja-
tyw Komisji Europejskiej, w tym Europej-
skiego Zielonego tadu, Strategii ‘Farm
to Fork’ oraz Celow Zrédwnowazonego
Rozwoju.

GM bawelna
25.7 Mha

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Analiza akceptacji spotecznej
i opinii publicznej w odniesie-
niu do GMO, roslin genetycznie
zmodyfikowanych, nowych
technik inzynierii genetycznej
w kontekscie stanu prawne-
go i rozwoju biotechnologii
i biogospodarki.

Analiza czynnikdw rozwoju
biogospodarki w Polsce i UE.
Okreslenie roli edukaciji spotec-
zenstwa w dziataniu na rzecz
gospodarki cyrkularnej, ksz-
tattowaniu zréwnowazonych
zachowan rynkowych.
Edukacja mtodziezy w zakresie
biogospodarki, zwiekszanie
swiadomosci oraz zaintere-
sowanie korzysciami s$rodo-
wiskowymi, spotecznymi i gos-
podarczymi  zréwnowazonej
biogospodarki o obiegu zam-
knietym (na poziomie regio-
nalnym i lokalnym).

GM kukaurydea
0.9 Mba

(32%)

(14%)

GM soja 919
Mba (45%)

Powierzchnia upraw gtéwnych roslin GM (2019)

My = enibom hektarow
Lrodio: ISAAA, 2019

REALIZOWANE PROJEKTY

Uwarunkowania rozwoju biogospodarki z perspekty-
wy regionalnej (NCN MINIATURA, Kierownik projektu:
E. WozZniak-Gientka)

Europa

Ameryka Pénocni Swindomosé o istnieniu
Technologia edycji genéw technologii edycji genow
oraz produkcja Zywnosci Niechgé do GMO

GM jest waina dla emnicjszyla sig Azja

zachowania bezpieczensiwa Zridnicowany stopien
LYWHOIERWeZo Afrvks akceptacji i postrzegania
Swindomosé i fgglin G

postrzeganie roslin GM

Ameryka Poludniowa Jest ma niskin poziomic

Australia i

Akceptacja technologii
pias 4 Nowa FZelandia

edycji genow jest
zaleina od konteksiu Cheé sukupu Zywnosci
GM, jesli jest tania lub

przyjazna dla srodowiska

Spoteczne postrzeganie technologii gendw roslinnych
w réznych regionach swiata
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POZNANSKIE CENTRUM

SUPERKOMPUTEROWO-SIECIOWE

Poznanskie Centrum Superkomputerowo-Sie-
ciowe (PCSS) afiliowane przy Instytucie
Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk,
nieprzerwanie od 1993 roku rozwija infrastruk-
ture informatyczng na potrzeby nauki. PCSS
pemi funkcje krajowego osrodka Kompu-
terédw Duzej Mocy oraz zarzgdza ogdlnopolska
siecig naukowa PIONIER, bedac docenianym
za wyrdzniajgce sie zaangazowanie w prace
badawczo-rozwojowe w zakresie technologii
informacyjno-komunikacyjnych oraz ich zasto-
sowan.

PCSS zostato powotfane decyzjg Kolegium
Rektorow Miasta Poznania. Celem powotania
PCSS byto koordynowanie wykorzystania sieci
metropolitalnej i superkomputeréw w Pozna-
niu przez jednostki reprezentowane w Kole-
gium Rektordw Miasta Poznania. W kolejnych
latach dziatalnos¢ PCSS skutecznie dopro-
wadzita do uruchomienia pilotazowo krajowej
sieci POL-34, a nastepnie do stworzenia pro-
gramu budowy krajowej sieci Polski Internet
Optyczny w ramach programu PIONIER.

W PCSS zlokalizowany jest wezet paneurope-
jskiej sieci naukowej GEANT. Za posrednic-
twem tego wezta, sieci PIONIER i dotgczonych
do niej miejskich sieci $wiattowodowych, cate
polskie Srodowisko naukowe uzyskuje szero-
kopasmowe potagczenie z Internetem i siecia-
mi naukowymi catego sSwiata. Sie¢ PIONIER
i dotgczona do nigj infrastruktura obliczeniowa
stanowi integralng czes$¢ europejskiej przes-
trzeni badawczej.

PCSS systematycznie rozwija takze ustu-
gi obliczen duzej mocy i danych w oparciu

o superkomputery, ktére byty zaliczane do 500
najsilniejszych superkomputerow na sSwiecie
w ponad 20 edycjach prestizowej listy TOP-
500 poczawszy od roku 1995. Dzieki temu
od 2008 roku PCSS reprezentuje Polske
w konsorcjum PRACE, a polscy naukowcy maja
mozliwos¢ korzystania z najsilniejszych super-
komputeréw w Europie. Od 2022 roku PCSS
oferuje takze dostep do komputera kwantowe-
go w ramach dziatalnosci IBM Quantum Inno-
vation Center. W 2023 roku PCSS otrzymato
kontrakt w ramach inicjatywy EuroHPC Joint
Undertaking na instalacje PIAST-Q - jednego
Z pierwszych szesciu europejskich kompu-
teréw kwantowych, ktéry zostanie zainsta-
lowany w Poznaniu. Montaz zaplanowano na
potowe 2025 roku.

Ponadto, w 2025 roku PCSSC wygrato konkurs
na lokalizacje dla Al Factory - fabryki sztucznej
inteligencji, ktérej budowa planowana jest
na 2026 rok. PCSS jest czescia inicjatywy ,Al
Factories” prowadzonej przez EuroHPC JU. PI-
AST-Al Factory, zlokalizowana w PCSS, ma na
celu wspieranie badan i innowacji w zakresie
sztucznej inteligencji w Polsce i Europie.

Rozwodj kompetencji i wzrost liczebnosci kad-
ry (w roku 2000 w PCSS pracowato ponad
60 o0sdéb, w roku 2010 ponad 200, a w roku
2025-452), a takze nowoczesna infrastruktura
pozwolity, poczawszy od roku 2001, na sku-
teczne pozyskiwanie projektdw w konkursach
europejskich programdw ramowych oraz kra-
jowych programach badawczych. Do chwili
obecnej PCSS realizowato ponad 360 takich
projektéow, w tym 54 koordynowanych.
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Jednym z kluczowych obszaréw dziatalnos-
ci Poznanskiego Centrum Superkompute-
rowo-Sieciowego jest rozwdj i utrzymanie
krajowej sieci naukowej PIONIER — Polski
Internet Optyczny. Obecnie sie¢ ta obejmuje
ok. 9 tys. km linii $wiattowodowych w Polsce
i zagranicaq i oferuje swoje ustugi dla pol-
skiego srodowiska naukowo-badawczego.

Funkcjonujaca od ponad 20 lat sie¢ $wiat-
towodowa PIONIER jest obecnie jedng z naj-
nowoczesniejszych na s$wiecie. Jej budowa
byta mozliwa dzieki realizacji Programu
Rozwoju Infrastruktury Informatycznej Nauki
PIONIER, przygotowanego z inicjatywy i przy
istotnym udziale PCSS. Wokét sieci zorga-
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nizowato sie srodowisko 22 Jednostek Wioda-
cych (operatorow naukowych sieci miejs-
kich MAN i centrow superkomputerowych
KDM), tworzac w 2003 roku Konsorcjum
PIONIER. W kolejnych latach Konsorcjum
opracowato kolejne strategie unowoczesnia-
nia infrastruktury informatycznej nauki
(,Koncepcja programu PIONIER2-Zaawan-
sowane Platformy Ustugowe, Program na
lata 2007-2013”, ,Program rozwoju infra-
struktury informatycznej nauki w Polsce,
wramachstrategii,,Europa2020”nalata2014—
2020”) oraz realizowato projekty strukturalne
i badawczo-rozwojowe, w efekcie ktorych
rozwinieto mozliwosci komunikacyjne i ustu-
gi ekosystemu sieciowego PIONIER/MANYy.
Powstanie programu, sieci i Konsorcjum
PIONIER poprzedzone byto budowaniem
spotecznosci przez sieciowych entuzjastow
z MANOw juz od wczesnych lat 90. Duze
znaczenie odegrata w tym cykliczna konfere-

ncja POLMAN (1994—1999). W ciggu 20 lat
Konsorcjum PIONIER okrzepto, znajdujac i re-
alizujac wiele wyzwan. Udato sie, mimo wielu
przeszkod, ukonczy¢ budowe sieci o wielu
petlach s$wiattowodowych i nowoczesnych
technologiach  transmisyjnych  (optyczne
systemy DWDM oraz szybkie interfejsy typu
Ethernet). Sie¢ PIONIER i sieci MAN w tym
czasie byty modyfikowane i rozwijane dzie-
ki wspolnym projektom, takim jak New MAN
czy 100NET. Natomiast aktualnie uzytkowany
jest, zbudowany w ramach projektu PIONI-
ER-LAB, nowoczesny ekosystem nastepnej
generacji. W tej innowacyjnej sieci udostep-
niono takze szereg ustug , dodanych”, beda-
cych efektem projektow KMD (1, 2 i 3) —
uniwersalna infrastruktura dla sktadowania
i udostepniania danych, PLATON, MAN-
HA oraz: PRACE-LAB i PRACE-LAB2, ktére
przeistoczyty MAN-y z PIONIER-em w $ro-
dowisko rozproszonej platformy ustugowej;
jak réwniez szereg projektdw rozpoczetych
w roku 2024, dofinansowanych przez Unie
Europejskg w ramach programu Fundusze
Europejskie dla Nowoczesnej Gospodarki
(FENG). Z korhcem 2024 roku tgczna dtugosé
linii swiattowodowych wynosita 9267 km,
Z czego: 6878 km w Polsce oraz 2389 km poza
granicami kraju. Sie¢ posiada takze przytacza
Swiattowodowe do sieci akademickich krajow
sgsiednich: Niemiec (Kotbaskowo, Stubice,
Gubin), Czech (Cieszyn), Stowacji (Zwardon),
Ukrainy (Hrebenne), Biatorusi (Kuznica Bia-
tostocka), Litwy (Ogrodniki), Obwodu Kalin-
ingradzkiego (Gronowo). Poprzez dtugoletnig
wzajemng wymiane wiokien z operatora-
mi telekomunikacyjnymi sSwiattowody sieci
PIONIER dochodza do Hamburga, gdzie majg
bezposrednie punkty styku z sieciami skandy-
nawskimi NORDUnet i SURFnet. Do niedawna
jeszcze witasne systemy transmisyjne na
udostepnionych wtdknach z wymiany z ope-
ratorami zapewniaty tgcznos¢ do Frankfurtu

nad Menem oraz Genewy (CERN). Obecnie
sie¢ tgcznosci zagranicznej PIONIERa jest w
przebudowie - tgcza zastepowane sg sukcesy-
whie pasmem pozyskiwanym od sieci GEANT.
Na tej strukturze topologicznej uruchomio-
no sie¢ transmisyjng w technologii DWDM,
w ktdrejzastosowano transpondery typu Ethe-
rnet pracujgce w trybach n x 100 Gb/s lub
nx400Gb/s.Sie¢ PIONIER od poczatku swego
istnienia miata i nadal ma ogromne znaczenie
dla catego polskiego sSrodowiska naukowego,
w szczegolnosci dla tych dyscyplin badaw-
czych, w ktérych postep uzalezniony jest od
dostepu do szybkich sieci komputerowych
i zasobdéw z tymi sieciami powigzanych.
Rownoczesnie polska e-infrastruktura, oparta
na sieci PIONIER, stanowita integralng czesé
europejskiej przestrzeni badawczej (ERA
— European Research Area). Srodowiska
PIONIER-a wniosty bardzo duzy wkitad
w rozwdj tej infrastruktury, uczestniczac
w bardzo wielu projektach europejs-
kich zwigzanych z rozwojem tej infra-
struktury na wszystkich poziomach jej
architektury, tj. sieciowym, obliczenio-
wym i danych naukowych. Aktualnie eko-
system sieciowy PIONIER rozwija sie
w kierunku terabitowych przepustowosci,
oferujgc ustugi wspierajgce cyfrowe innowa-
cje. Jest to istotny element otwartej nau-
ki, rozwijanej w Unii Europejskiej w ramach
inicjatywy EOSC (European Open Science
Cloud), dzieki czemu polskie srodowisko
naukowe moze rozwijac¢ sie na Swiatowym
poziomie i wymieniaé sie wiedza na arenie
miedzynarodowej. Poprzez bezposrednie
potaczenia z siecig europejska GEANT oraz
styk z najwazniejszymi punktami wymia-
ny ruchu w Europie, sie¢ PIONIER zapewnia
tacznosé z europejskimi sieciami naukowymi
(NREN), a takze zapewnia polskiemu sro-
dowisku naukowemu dostep do swiatowego
Internetu.



Superkomputer PROXIMA

PCSS dysponuje dwoma centrami danych:
gtéwnym oraz zapasowym, dostarczajgcym
produkcyjnych infrastruktur chmurowych
oraz HPC wraz z ustugami o wysokim sto-
pniu niezawodnosci dla nauki, gospodar-
ki oraz administracji. Centra danych PCSS
o powierzchniach ponad 2000 m2 w lokaliza-
cjach geograficznie odlegtych od siebie poz-
walaja na udostepnianie ustug chmurowych
o podwyzszonej niezawodnosci, dzieki zdu-
plikowanym systemom chtodzenia, zasilania
chronionego, niechronionego oraz nieza-
leznym Zrédtom zasilania energetycznego.

Z zasoboéw PCSS korzysta $rodowisko
naukowe z catej Polski: oprocz Pozna-
nia rowniez osrodki z Torunia, Wroctawia,
Bydgoszczy, Krakowa, Katowic, Warsza-
wy, Gdanska. Znaczng czes¢ uzytkownikow
stanowig takze naukowcy z zagranicy,
korzystajacy z zasobdéw PCSS, w ramach
realizacji zobowigzan umdéw o wymia-
nie mocy obliczeniowej PRACE (Partner-
ship for Advanced Computing in Europe),
w dziedzinie fizyki jadrowej — WLCG (World-
wide LHC Grid Computing), radioastronomii
LOFAR (Low-Freguency Array for radio as-
tronomy), jak rowniez naukowcy zwigzani

z licznymi projektami miedzynarodowymi
ESFRI (European Strategy Forum for Re-
search Infrastructures). PCSS wspiera akty-
whnie miedzynarodowe konsorcjum Eurofu-
sion (badania nad alternatywnym zrodtami
energii fuzji).

W ostatnich latach istotnie rozbudowano
takze infrastrukture Krajowego Magazynu
Danych — Uniwersalnej infrastruktury dla
sktadowania i udostepniania danych oraz
efektywnego przetwarzania duzych wolu-
mendw danych w modelach HPC, BigData
i sztucznej inteligencji. Jest to projekt kra-
jowy koordynowany przez PCSS, ktérego
celem jest budowa narodowego repozy-
torium danych wraz z ustugami dla nauki
i gospodarki. W obszarze nauki KMD wspiera
zatozenia otwartej nauki (EOSC — Europe-
an Open Science Cloud), dajgc srodowisku
naukowemu mozliwos¢ sktadowania danych
wg zatozenn EOSC, ochrone i niezawodnosc¢
sktadowanych danych. Dodatkowo wspar-
cie PCSS w obszarze otwartej nauki i danych
kontynuowane jest w ramach kolejnej inic-
jatywy KMD4EOSC, gdzie poszerzyliSmy
konsorcjum o dodatkowe jednostki, tworzac
11 rozproszonych centrow w najwiekszych
osrodkach akademickich w Polsce.

Kolejnymi projektami w obszarze klu-
czowych infrastruktur badawczych
w Polsce sg PRACE-LAB oraz PRACE- LAB2
(Zaawansowane obliczenia w Europie), ktoére
dostarczajg z kolei ustugi obliczeniowe dla
Srodowiska naukowego ze wsparciem uzyt-
kownikdw w obszarze sztucznej inteligencji
(AD), analityki duzych ilosci danych czy tez
typowych obliczen konwencjonalnych badz
chmurowych, z ktérych korzysta srodowisko
naukowe w Polsce i Europie.

Infrastr‘uktura przechowywania danych (KMD3)

Oba wymienione srodowiska KMD i PRACE-
LAB/2 udostepniajg swoje ustugi w posta-
ci sfederowanych 9 osrodkéw KDM i MAN.
Nalezy dodaé, iz 3 systemy obliczenio-
we PRACE-LAB plasujg sie nieprzerwanie
od kilku na liscie swiatowej TOP500, naj-
szybszych komputeréw na swiecie oraz naj-
efektywniejszych ustug dla danych - I0500.

Infrastruktury danych i obliczeniowe PCSS
udostepnione zostaty rdowniez do celéow
gospodarczych, zgodnie z wytycznymi
Komisji Europejskiej, przyznajacej fundusze
strukturalne na ich budowe. Wychodzac
naprzeciw tym wymaganiom PCSS zreorga-
nizowato swoje struktury oraz organizacje
ustug uzyskujac certyfikacje ISO9001 oraz
ISO27001 w obszarze zarzadzania bezpie-
czenstwem informacji oraz jakoscig ustug.

Od 2024 roku sSwiadczymy ustugi EOSC dla
Komisji Europejskiej dostarczajac wezet eu-
ropejski EOSC EU NODE, pierwszy w fede-
racji europejskiej do obstugi otwartej nauki.

Ig? 27001 | ISO=%

CERTIFIED
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SIEC MIEJSKA
POZMAN

Poznanskie Centrum Superkomputerowo-
Sieciowe jest operatorem Miejskiej Sie-
ci Komputerowej POZMAN. W ramach tej
dziatalnosci PCSS zapewnienia dostep do
Internetu oraz wielu ustug dedykowanych
dla edukacji i nauki.

Sie¢ POZMAN to obecnie okoto 330 km kab-
li Swiattowodowych w Poznaniu i najblizszej
okolicy (Plewiska, Borowiec, Kérnik, Murow-
ana Goslina, Zielonka). Do sieci dotgczone
sg wyzsze uczelnie i instytuty badawcze
z Poznania i okolicznych miejscowosci,

a dzieki wykorzystaniu taczy sieci PIONIER
takze z Pity, Konina, Leszna i Gniezna. Do sie-
ci dotgczone s3 réwniez jednostki adminis-
tracji rzadowej i samorzadowej, szkoty, insty-
tucje kultury oraz przedsiebiorstwa.

Dzieki topologii zamknietych pierscie-
ni Swiattowodowych wiekszos¢ taczy sie-
ci POZMAN posiada s$wiattowodowe t3-
cza zapasowe umozliwiajgce dziatanie sieci
w przypadku uszkodzenia lub awarii jednego
z taczy. Sie¢ POZMAN dziata w technologii
MPLS w oparciu o nalezace do PCSS wtdkna
Swiattowodowe, co zapewnia uzytkownikom
sieci praktycznie nieograniczone mozliwosci
transmisyjne. Szybkos$¢ dostepu uzytkow-
nikdw do sieci to obecnie maksymalnie 100
Gbit/s, w poréwnaniu z 10 Mbit/s w poczat-
kowym okresie dziatania sieci. Najwazniejsze
tacza szkieletowe sieci POZMAN dziatajg
z szybkoécig 400Gbit/s.

Sie¢ miejska POZMAN \

Obok dostepu do Internetu, sie¢ POZMAN
oferuje réwniez dostep do systemow
obliczeniowych duzej mocy i archiwizacji
danych, dostep do europejskiej sieci nau-
kowej GEANT, a takze oferuje wiele ustug
przeznaczonych dla srodowiska naukowego,
ktore zostaty wytworzone przez PCSS lub sa
wynikiem wspodtpracy europejskich sieci nau-
kowych. Sg to miedzy innymi ustugi eduro-
am i logowanie federacyjne. Przyktadem no-
woczesnej ustugi dostepnej dla wszystkich
uzytkownikéw sieci POZMAN jest mozliwosé
korzystania z sygnatu czasu i czestotliwosci
wysokiej doktadnosci.

Dzieki sieci POZMAN uzytkownicy posiadaja
dostep do ustug PIONIERa. Ustugi te doty-
czg: warstwy sieciowe] (jako dedykow-
ane witdkna swiattowodowe, dedykowane
lambdy, ustuga VPN); tozsamosci i bezpie-
czenstwa (ustugi: PIONIER.Id, PIONIER CERT,
eduGAIN); chmury i danych (ustugi kampu-
sowe, archiwizacja, biblioteki cyfrowe); ustug
Wideo (telewizja PionierTV, Videokonferenc-
je, eduMeet) czy ustug wsparcia (HELPDesk,
perfSONAR, PERT).

Dodatkowo, w zwigzku z zakonczeniem real-
izacji projektéw budowy infrastruktur bada-
wczych z Polskiej Mapy Infrastruktury Bada-
wczej, uzytkownicy PCSS uzyskali dostep
do ustug i laboratoriéw infrastruktur PIONI-
ER-LAB, PRACE LAB, NLPQT, PRACE-LAB2,
NEBI, DARIAH-PL, PL-5G, KMD, EuroHPC PL,
MOSAIC.
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Od kilku lat obserwujemy znaczacy postep
oraz intensyfikujacy sie wyscig w rozwo-
ju technologii kwantowych, za ktérym stoja
najsilniejsze gospodarki swiata, ale réwniez
kraje rozwijajace sie. Aktualnie istnieje juz
wiele przyktadowych oraz praktycznych
rozwigzan wykorzystujgcych technologie
kwantowe, np. komunikacji kwantowej, ktéra
z powodzeniem wdrazana jest w naszej
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krajowej infrastrukturze PIONIER, w projek-
cie PIONIER-Q. Trwajg nieprzerwane oraz
intensywne prace, aby dokona¢ kolejnego
przetomu technologicznego, ktory bedzie
miat ogromny wptyw na dalszy rozwdj nie
tylko nauk obliczeniowych, ale réwniez in-
formatyki, fizyki, chemii, biologii i medycyny.
Warto zatem w tym miejscu krotko pod-
sumowac historie gwattownego rozwoju

technologii kwantowych i ich zastosowan
w PCSS, ktory dokonat sie w ostatnich kilku
latach.

W ramach konsorcjum PIONIER od 2018
roku prowadzone sg prace badawcze
i wdrozeniowe w zakresie kwantowych
technologii komunikacyjnych, ktorych efek-
ty wdrazane sg w projektach europejskich
w ramach wspotpracy z Géant oraz wiodace-
go projektu europejskiego OpenQKD rozwo-
ju technologii kwantowej dystrybucji klucza.
Ponadto PCSS od kilku lat bierze aktywny
udziat w wielu projektach krajowych,
w tym w projekcie NLPQT budowy Narodo-
wego Laboratorium Fotoniki i Technologii
Kwantowych w ramach Polskiej Mapy In-
frastruktury Badawczej oraz rozwoju zasto-
sowan technologii kwantowych stuzacych
bezpieczenstwu i obronnosci panstwa.

Z inicjatywy Ministerstwa Cyfryzacji w lutym
2022 roku w PCSS powotany zostat pierwszy
w Europie Centralnej Polski Wezet Obliczen
Kwantowych — IBM Quantum. W efekcie
udato sie uruchomic¢ ogoélnopolska platforme
pozwalajgca uzytkownikom naukowym na
zdalny dostep do zasobdw komputerow
kwantowych IBM Quantum gdzie znajdujg
sie najnowsze i najbardziej zaawansowane
rozwigzania z liczba kubitéw powyzej 120.
Zespoty w PCSS nie tylko wspierajg uzyt-
kownikdw naukowych, ale rowniez uczest-
nicza w pracach naukowych, rozwojowych
i wdrozeniowych wypracowujac nowe meto-
dy i algorytmy kwantowe do rozwigzywania
trudnych i ztozonych obliczeniowo prob-
lemdw z obszaru kombinatoryki, kryptografii,
sztucznej inteligencji oraz chemii kwantowej.

PCSS podjat sie rowniez koordynacji Kon-
sorcjum PIONIER-Q w ramach europejskiej
inicjatywy EuroQCI oraz dalszej rozbudowy
krajowej infrastruktury komunikacji kwan-
towej, taczac wszystkie osrodki Komputeréw
Duzej Mocy w Polsce. Dodatkowo PCSS
zaangazowat sie w rozwdj technologii kom-
puteréw kwantowych opartych na techno-
logiach fotonicznych i uruchomi unikatowa
rozproszong architekture komputeréw opty-
cznych.

Szansg na realizacje celéw strategicznych
PCSS jest wybdér w konkursie EuroHPC JU
Polski i PCSS na lokalizacje jednego z szesciu
pierwszych europejskich komputeréw kwan-
towych budowanych w ramach Konsor-
cjum EuroQCS-Poland. Dzieki wspotpracy
z wiodagcymi osrodkami superkompute-
rowymi w Europie oraz zaangazowaniu
wielu instytucji badawczo-rozwojowych
powstanie w PCSS w 2025 roku pierwsza
europejska infrastruktura hybrydowego su-
perkomputera tgczgcego zalety obliczen
klasycznych i kwantowych, wykorzystujgca
zaawansowane technologie putapkowanych
jondw.

W PCSS zorganizowano rézne formy wsparcia
dla naukowcoéw zainteresowanych wykorzyst-
aniem technologii kwantowych, m.in. prze-
prowadzono wyktady, hackathony, szkolenia,
konsultacje i warsztaty, w tym zorganizowa-
no pierwszy miedzynarodowy Workshop on
Quantum Computing and Communication
PPAM 2022-2024 oraz QL Future hackathon
z partnerami gospodarczymi.
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PION TECHNOLOGII
SIECIOWYCH

sieci optyczne | nowe media | dystrybucja
klucza kwantowego | automatyzacja sieci

KIEROWNIK
magr inz.

Artur Binczewski
artur.binczewski@psnc.pl
tel. +48 61858 2110

WWW.pcss.pl/

Laboratorium otwartego sprzetu sieciowego

OBSZAR BADAWCZO ROZWOJOWY

Do zadarn Pionu nalezy prowadzenie prac
zwigzanych z nastepujacymi obszarami:

eksploatacja i rozwdj infrastruktu-
ry sieciowej i ustugowej, w szczegol-
nosci zwigzanych z sieciami PIONIER
i POZMAN,;

utrzymanie i udostepnianie specjalisty-
cznych laboratoriow;

prace badawczo-rozwojowe zwigzane
Z nowoczesnymi technologiami sieci tele-
informatycznych, m.in. sieci nowych ge-
neracji, ustugi dystrybucji sygnatéw wzor-
ca czasu i czestotliwosci, komunikacja
kwantowa, Internet przysztosci, wirtua-
lizacja zasobdéw oraz nowe media, m.in.
przetwarzanie wideo 8K, 3D i 360°, dZzwiek
ambisoniczny i XR - Extended Reality.

W strukturze Pionu funkcjonujg trzy dziaty:

Dziat Infrastruktury Sieciowej i Ustugowej
(Raimundas Tuminauskas)

Dziat Nowych Mediéw (Maciej Gtowiak)
Dziat Sieci Nowych Generacji (Bartosz
Belter)

Centrum Zarzgdzania Siecig (Szymon
Trocha),

Zespot Utrzymania Sieci PIONIER
(Krzysztof Kotat)

Zespdt  Utrzymania  Miejskiej  Sieci
Komputerowej POZMAN (Marcin Garstka)

Laboratorium sieci optycznych
o programowalnej optyce

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Wirtualizacja, integracja
i automatyzacja zasobdw REALIZOWANE PROJEKTY
sieciowych i chmurowych,

PLAI4SCIENCE — Polska Siec¢ Infrastruktury Badaw-
czej dla nauk Scistych wspomaganych sztuczng
inteligencja (FENG, kierownik projektu: B. Belter)

m.in. w zakresie EOSC
1 Rozwdj technologii 5G/6G

1 Prace badawcze dotyczace ) K
technologii dystrybucji klu- Q-Chronos — System mobilnych sensoréow kwan-

cza kwantowego (QKD) towych z zegarami optycznymi zintegrowanych w sie-

. B ciach telekomunikacyjnych (FENG, kierownik projektu:
I Rozwdj technologii dystry- W. Bogacki)

bucji sygnatdw nosnej opty-
cznej, sygnatdw wzorca cza-
su i czestotliwosci w sieciach
Swiattowodowych

SWIATOWID — Krajowa infrastruktura badawcza do
rozwoju systeméw GNSS/ADS-B ze szczegélnym
uwzglednieniem automatycznej detekcji zagrozen
(FENG, kierownik projektu: R. Tuminauskas)

WEDROWNIQ — Polska infrastruktura satelitarnych
systemdéw komunikacji kwantowej (FENG, kierownik
projektu: P. Rydlichowski)

1 Strumieniowanie sieciowe
duzych strumieni danych
audiowizualnych na dalekie
odlegtosci z niskim opdznie-

niem PIONIER-Q — Polish Quantum Communication Infra-

] structure (DIGITAL, kierownik projektu: A. Binczewski)
1 Innowacyjne metody pro- _ _ _ _ _
dukcji i dostarczania tresci GN5-1 (HORIZON, kierownik projektu: A. Binczewski)

audiowizualnych w nowych SUBMERSE — SUBMarine cablEs for ReSearch and

technologiach Exploration (HORIZON, kierownik projektu: K. Turza)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Krehlik P et al. Controlling of the bidirectional amplifier chain for optical frequency distribution based on
a two-dimensional noise detector. Optics Express, 2023:31(8),12083 - 12096

Fdida S et al. SLICES, a scientific instrument for the networking community. Computer Communica-
tions,2022(193):189-203

Scaffardi M et al. 10 Oam x 16 wavelengths two-layer switch based on an integrated mode multiplexer for 19.2 tb/s data
traffic. Journal of Lightwave Technology, 2021, 39 (10):3217-3224

Hare BM et al. Needle-like structures discovered on positively charged lightning branches. Nature, 2019,568(7752): 360-
363

Krehlik P et al. Fibre-optic delivery of time and frequency to VLBI station. Astronomy & Astrophysics, 2017(603):1-8

Pittaluga M et al. Long-distance coherent quantum communications in deployed telecom networks. Nature 2025
(640): 911-917
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PION UStUG
SIECIOWYCH

smart city | humanistyka cyfrowa |
medycyna personalizowana | inzynieria
oprogramowania | rozpoznawanie
mowy | uczenie maszynowe | modele
predykcyjne

KIEROWNIK
magr inz.
Tomasz Parkota

tomasz.parkola@psnc.pl
tel. +48 61858 2130

www.pcss.pl/

OBSZAR BADAWCZO ROZWOJOWY

Do zadann Pionu nalezy prowadzenie prac
zwigzanych z nastepujgcymi obszarami:

rozwaj i wdrozenia oprogramowania ustug
sieciowych

utrzymanie i udostepnianie specjalisty-
cznych laboratoriow

prace badawczo-rozwojowe w zakresie
platform analitycznych i budowania
modeli Al, ustug Internetu przysztosci,
bibliotek cyfrowych i platform wiedzy oraz
nowych interfejséw uzytkownika
utrzymanie Federacji Bibliotek Cyfrowych
sieci PIONIER

rozwdj i utrzymanie oficjalnej platformy
e-ustug dla mieszkancow miasta Poznania

W ramach dziatalnosci Pionu prowadzona jest
ponadto sprzedaz oprogramowania:

NABOR — system wspomagajgcy rekruta-
cje do szkot

DINGO — system dla digitalizacji, udostep-
niania i przechowywania cyfrowych
zasobdéw dziedzictwa kulturowego

SINUS — system do zarzadzania infor-
macjg o biezace] dziatalnosci naukowej
pracownikéw

ARM — system automatycznego roz-
poznawania mowy dla jezyka polskiego,
oparty na sieciach neuronowych

W strukturze Pionu funkcjonuja cztery dziaty:

Dziat Bibliotek Cyfrowych i Platform
Wiedzy (Aleksandra Nowak)

Dziat Inzynierii Danych i Platform Anality-
cznych (Juliusz Pukacki)

Dziat Nowych Interfejséw Uzytkownika
(Robert Cecko)

Dziatu Ustug Internetu Przysztosci (Michat
Kosiedowski)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Transformacja cyfrowa
w obszarach dziedzictwa
kulturowego, humanisty-

ki, nauk o sztuce oraz nauk

spotecznych.

I Zastosowanie technologii

ICT w opiece zdrowotnej
i spotecznej, w tym wsparcie
0sbb starszych i z niepetno-
sprawnosciami oraz pac-
jentéw

Budowanie rozwigzan opar-
tychnaprzetwarzaniuduzych
zbioréw danych i tworzeniu
modeli Al z wykorzystaniem
skalowalnych platform anali-
tycznych i technologii Big
Data w obszarach biomedy-

cznych

1 Zastosowanie metod Al
do analizy tekstu, obrazu
i dzwieku, m.in. w obszarze
analizy medidw oraz tworze-
nia nowoczesnych interfej-

sow uzytkownika

REALIZOWANE PROJEKTY

DARIAH-PL — Cyfrowa infrastruktura badawcza dla
humanistyki i nauk o sztuce DARIAH-PL (KPO, T. Par-
kota)

ECBIG - MOSAIC 3D — Europejskie Centrum Bioinfor-
matyki i Genomiki-MOSAIC 3D (FENG, J. Pukacki)

HERIFORGE — Cultural heritage and immersive tech-
nologies for innovation forge (HORIZON EUROPE,
M. Kosiedowski)

ECHOES — European Cloud for Heritage OpEn
Science (HORIZON EUROPE, A. Nowak)

RCMC — Uniwersyteckie Centrum Medycyny Cy-
frowej i Medycyny Precyzyjnej o specjalizacji w Kom-
pleksowym Fenotypowaniu Choréb Cywilizacyjnych
(ABM, J. Pukacki)

LUMEN - Linked User-driven Multidisciplinary Explora-
tion Network (HORIZON EUROPE, A. Nowak)

GRAPHIA — Knowledge Graphs, Al Services and Next
Generation Instrumentation for R&D in Social Sciences
and Humanities (HORIZON EUROPE, A. Nowak)

3DBigDataSpace — Transforming the Future of 3D
Digital Cultural Heritage (Digital Europe Programme
(DIGITAL), A. Nowak)

EMMA44—Pozyskanieinformacjizmediéwelektronicz-
nych z wykorzystaniem metod sztucznej inteligencji
i uczenia maszynowego (NCBIR, E. Kusmierek)

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Wolski M et al. Alleviating Cold Start in the EOSC Recommendations: Extended Page RankAlgorithm., IEEE ACCESS, 2024

Borejsza-Wysocki M et al. The usefulness and effectiveness of interactive telemedicine in surgery classes - a survey of
Polish medical students, POLSKI PRZEGLAD CHIRURGICZNY/ POLISH JOURNAL OF SURGERY, 2024

Buchwald M et al. An automated system for measuring user interest and attitude in real time, PROCEEDINGS OF THE
ANNUAL HAWAII INTERNATIONAL CONFERENCE ON SYSTEM SCIENCES, 57TH ANNUAL HAWAII INTERNATIONAL
CONFERENCE ON SYSTEM SCIENCES, HICSS, 2024

Pawlikowski K et al. Improving the Discovery of Musical Heritage Documents in the Digital Libraries Federation Using
Melodic Content Search and Al-based Optical Music Recognition. PROCEEDINGS OF THE 2024 ACM/IEEE JOINT CON-

FERENCE ON DIGITAL LIBRARIES, 2024

tukasik E et al. Polska grupa DARIAH-PL Music Information Retrieval | jej projekty dla muzykologii cyfrowej / The Polish
group DARIAH-PL Music Information Retrieval and its projects for digital musicology”, BIBLIOTEKA MUZYCZNA 8,

(2010-2022)
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PION TECHNOLOGII
PRZETWARZANIA
DANYCH

HPC | chmura | cyberbezpieczenstwo |
internet rzeczy | ustugi danych

KIEROWNIK
drinz.
Norbert Meyer

norbert.meyer@psnc.pl
tel. +48 61858 2150

WWW.pcss.pl/

OBSZAR BADAWCZO ROZWOJOWY

Do zadan Pionu nalezy prowadzenie prac
zwigzanych z nastepujgcymi obszara-
mi: eksploatacja i rozwdj ustug infrastruk-
tury obliczeniowej, sktadowania danych
oraz udostepnianie ustug; utrzymywanie
bezpieczenstwa systemoéw  przetwarza-
nia, sieci oraz swiadczonych ustug; utrzy-
manie i udostepnianie specjalistycznych
laboratoriéw; prace badawczo-rozwojowe
w zakresie architektury i obliczen chmu-
rowych, zarzadzania danymi, bezpieczen-
stwa, integracji ustug i infrastruktur w Polsce
i Europie; rozwdj technologii internetu rze-
czy (loT) oraz zastosowania w obszarach
aplikacyjnych. W ramach dziatalnosci Pionu
prowadzona jest ponadto sprzedaz opro-
gramowania: Conference4Me — aplikacja
na urzgdzenia mobilne dla organizatoréow
konferencji i wydarzen. Wiekszos¢ wymie-
nionych ustug udostepnionych jest produk-
cyjnie dla polskiego $rodowiska naukowe-
go od ponad 30 lat, dostarczajgc wsparcie
wobszarzeobliczen,otwartejnaukiiotwartych
danych w nauce, gospodarce i administraciji.
W strukturze Pionu funkcjonuje pie¢ dziatow:
I Dziat Bezpieczenstwa ICT (Gerard
Frankowski)
1 Dziat |Infrastruktury Przetwarzania
Danych (Rafat Mikotajczak)
1 Dziat Nowych Architektur HPC
(Radostaw Januszewski)
I Dziat Technologii Internetu Rzeczy
(dr inz. Marcin Ptdciennik)
1 Dziat Technologii Zarzadzania Danymi
(Maciej Brzezniak)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

I  Cyberbezpieczenstwo —
ochrona infrastruktury, ustug IT

1 Inteligentne Rolnictwo: e-Ustu-
gi dla rolnikow

1 EUROfusion: koordynacja Ad-
vance Computing Hub —wspar-
cie w obliczeniach naukowych
i inzynierii oprogramowania.

I Internet Rzeczy: prototy-
powanie i wykonywanie ele-
mentdw dla zastosowan Inter-
netu Rzeczy

I Rozwdj technologii przetwa-
rzania i dostepu do danych;
wzrost niezawodnosci prze-
chowywania danych, backupu,
replikacji

I Obstuga otwartej nauki
(EOSC), analityka duzych ilos-
ci danych, wsparcie i tworze-
nie modeli LLM oraz mecha-
nizmoéow Al w rozwigzaniach
aplikacyjnych

NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE

Szustak L et al. Profiling and optimization of
Python-based social sciences applications
on HPC systems by means of task and data
parallelism. Future Generation Computer
Systems, 2023(148):623-635

Twardawa MG et al. Estimating the vulner-
ability of industrial network infrastructure
in Central and Eastern Europe. Security and
Defence Quarterly, 2024:47(3):53-73.

Meyer N et al. SCADvanceXP - an intelligent
Polish system for threat detection and mon-
itoring of industrial networks. Security and
Defence Quarterly, 2024:48(4):19-39

Jaworski A et al. Towards a Functional Con-
tinuum Operating System - ICOS MetaOS.
In: Presser, M. et al.(eds). Global Internet of
Things and Edge Computing Summit. Com-
munications in Computer and Information
Science, 2025(2328). Springer

REALIZOWANE PROJEKTY

PRACE-LAB i PRACE-LAB2: Wspétpraca w zakresie
zaawansowanych obliczen w Europie (POIR, N. Meyer,
R. Januszewski)

KMD — Krajowy Magazyn Danych. Uniwersalna infras-
truktura dla sktadowania i udostepniania danych oraz
efektywnego przetwarzania duzych wolumendéw danych
w modelach HPC, BigData i sztucznej inteligencji (POIR,
N. Meyer, M. Brzezniak)

illuMINEation Bright concepts for a safe and sustainable
digital mining future (H2020, N. Meyer)

AI4EOSC — Artificial Intelligence for the European
Open Science Cloud (HORIZON, N. Meyer)

ICOS — Towards a functional continuum operating sys-
tem (HORIZON, N. Meyer)

DATAMITE — DATA Monetization, Interoperability, Tra-
ding & Exchange (HORIZON, N. Meyer)

EUROfusion — Realising Fusion Energy (HORIZON,
N.Meyer)

agrifoodTEF — Test and Experiment Facilities for the
Agri-Food Domain (DIGITAL, N. Meyer)

ScaleAgData — Upscaling agricultural sensor data for
improved monitoring of agri-environmental conditions
(HORIZON, M. Ptéciennik)

OpenAgri — Democratising digital farming through tai-
lored open source and open hardware solutions (HORI-
ZON, M. Ptéciennik)

EDIH CyberSec — Krajowe Centrum Bezpiecznej Trans-
formacji Cyfrowej (FENG, N.Meyer)

MEDICS — System Zarzadzania Informacja Medyczna
oraz Wspomagania Procesu Ewakuacji Medycznej Na
Polu Walki (SZAFIR, G. Frankowski)

EoCoE-lll — Energy-oriented Centre of Excellence for
Exascale HPC applications (HORIZON, P. Wolniewicz)

HIDALGO2: HPC and Big Data Technologies for Global
Challenges (HORIZON, M. Lawenda)

AI4EOSC — Artificial Intelligence for the European
Open Science Cloud (HORIZON, N. Meyer)
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PION
ZASTOSOWAN

ustugi | wizualizacja | energooszczednosc
| semantyki | sztuczna inteligencja | tech-
nologie kwantowe

OBSZAR BADAWCZO ROZWOJOWY

Pion Zastosowan realizuje prace m.in. w nas-
tepujacych obszarach dziedzinowych i tech-
nologicznych, obejmujgcych zaréwno zasto-
sowania naukowe, jak i przemystowe:

rozwdj ogodlnych i problemowo-zorien-
towanych narzedzi i ustug portalowych
zwigzanych z wieloaspektowym gro-
madzeniem, przetwarzaniem i analiza
danych,

projektowanie, wdrazanie i utrzymywa-
nie infrastruktury uwierzytelniania i auto-
ryzacji, ze szczegdlnym uwzglednieniem
zagadnien federacyjnych,

optymalizacja i automatyzacja proceséw
wytwarzania, wdrazania i utrzymania
oprogramowania i ustug w srodowiskach
skonteneryzowanych (PaaS),
fotorealistyczne wizualizacje czasu rze-
czywistego z wykorzystaniem tech-
nologii VR, AR, XR, Web3D,
wykorzystanie i rozwdj technologii sztu-
cznej inteligencji oraz obliczen kwan-
towych.

W strukturze Pionu funkcjonuje pie¢ Dziatdw:

Dziat Analityki i Semantyki Danych
(dr inz. Raul Palma)

Dziat Aplikacji i Ustug Wielkiej Skali
(Tomasz Kuczynski)

Dziat Energooszczednych Technologii
ICT (dr hab. inz. Ariel Oleksiak)

Dziat Technologii Kwantowych (dr hab.
inz. Krzysztof Kurowski)

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

Obliczenia kwantowe i hybry-
dowe z wykorzystaniem kom-
puteréw kwantowych i symula-
toréw

Zastosowania technik Al i ML
oraz symulacji komputerowych
w roznych obszarach nauki
i gospodarki

Optymalizacja zuzycia, produk-
Cji i zarzgdzania energig oraz
rozwigzania IT dla sektora ener-
getycznego

Walidacja, weryfikacja i ocena
niepewnosci (VVUQ) zaawanso-
wanych modeli obliczeniowych
Analityka danych i technologie
semantyczne wspierajgce as-
pekty zarzadzania danymi, anali-
zy i ekstrakcji wiedzy

Cyfrowe blizniaki oraz wieloska-
lowe symulacje $rodowiskowe,
odnawialnych zrédet energii, ja-
kosci powietrza, prognozy po-
gody

Wsparcie zasad FAIR i Open
Science przez rézne spotec-
znosci  naukowe w  celu
przyspieszenia postepoéw
w badaniach i utatwienia
dostepu do wiedzy

Przestrzenie danych oraz se-
mantyczne aspekty interoper-
acyjnosci wspierajgce udostep-
nianie i wymiane danych,

REALIZOWANE PROJEKTY

PSNC Energy Lab — wsparcie B+R dla kompleksowej
transformacji spoteczno-gospodarczej w Wielko-
polsce Wschodniej z wykorzystaniem technologii
informacyjno-komunikacyjnych nowych generacji
(Fundusze Europejskie dla Wielkopolski 2021-2027,
T. Piontek)

FAIR2adapt — FAIR (practices) to Adapt to Climate
Change (Horizon Europe, R. Palma de Leon)

AD4GD — All Data 4 Green Deal — An Integrated,
FAIR Approach for the Common European Data Space
(Horizon Europe, R. Palma de Leon)

CEADS — Deploying and operating a European frame-
work for the secure and trusted data space for agricul-
ture (Digital, R. Palma de Leon)

lliad — INTEGRATED DigitaL Framework FOR Com-
prehensive MARITIME DATA AND INFORMATION
SERVICES (H2020, R. Palma de Leon)

OSTrails — Open Science Plan-Track-Assess Pathways
(Horizon Europe, R. Palma de Leon)

Sage — The Data Space for a Sustainable Green
Europe (Digital, R. Palma de Leon)

AI-ENTR4YOUTH — taczenie sztucznej inteligenciji
i edukacji w zakresie przedsiebiorczosci dla mtodziezy
(Erasmus +, T. Piontek)

Ranklnn — Realizacja aplikacji do tworzenia rankin-
gu inwestycji w infrastrukturze sieci dystrybucyjnej
(zlecenie komercyjna dla Enea Operator, A. Oleksiak)

BlueBird — Building-integrated User-Empowered flex-
ibllity trading (Horizon Europe, A. Oleksiak)

Heatwise — Holistic Energy management And Ther-

KIEROWNIK 1 Dziat Zaawansowanej Wizualizacji i Inter- umozliwiajace petne wykorzyst- mal Waste Integrated System for Energy optimization
mgr inz akeji (Bogdan Ludwiczak) anie ich wartosci (Horizon Europe, A. Oleksiak)
Tomasz Piontek ,
_ NAJWAZNIEJSZE PUBLIKACJE
tomasz.piontek@psnc.pl L marzedza
tel. +48 61858 5072 W'Z\L’J;:i:g}ace Urdu D et al. Aligning Interoperability Architectures for Digital Agri-food Platforms. Journal Computers and Electronics in

Agriculture. 2024 (224), art.no. 109194

Cabrera A et al. Energy efficient power cap configurations through Pareto front analysis and machine learning categoriza-
tion. Cluster Computing 2024 (27), 3433-3449

Pecyna T et al. (2024). Quantum Variational Algorithms for the Aircraft Deconfliction Problem. In: Franco L. et al (eds).
Computational Science - ICCS 2024. LNCS 2024 (14837)

planowanie
trzeni miej-

www.pcss.pl przes
P P / skich i partycy-
pacyjny model
zarzadzania
miastem
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FUTURE LAB

zywe laboratoria | inkubator |
blizniak cyfrowy

OBSZAR BADAWCZO ROZWOJOWY

Future Lab — 2zywe laboratorium PCSS,
wspiera firmy i podmioty publiczne w trans-
formacji cyfrowej poprzez: rozwijanie metod,
narzedzi i sieci zywych laboratoridw, aby
zaplecze naukowe wzmacniato liderow
W osigganiu celdw i marzen, interdy-
scyplinarne  projektowanie  optacalnych
blizniakdw cyfrowych i innych pozadanych
przez rynek rozwigzan cyfrowych; organizac-
je wydarzen networkingowych, aby identyfi-
kowacd i inspirowac lideréw zmian.

GLOWNE TEMATY BADAWCZE

1 Ochrona zdrowia

1 Przemyst 4.0

1 Cyfrowy blizniak

1 Zmiany Klimatu

I Zywe laboratoria

1 Wspodtpraca
interdyscyplinarna

Siedziba Future Labs, Zwierzyniecka 20

Hakaton PLANET- ON

REALIZOWANE PROJEKTY

ZYWE LABORATORIA

Konin Energy Lab — wpieramy region Wielkopolski
Wschodniej w rozwoju zywego laboratorium transfor-
macji energetycznej od wegla do odnawialnych zrédet
energii.

Science 4 Business — inkubujemy i promujemy siedem
rozwigzan cyfrowych z potencjatem rynkowym.

ZDROWIE

Mali Mocni — Zzywe laboratorium onkologii pediatry-
cznej — wspodlnie z onkologami tworzymy rozwigzania
cyfrowe dla rodzicow i lekarzy.

Wait Safe — system pomiaru efektywnosci jednostek
medycznych z elementami kolejki gabinetowe;j.

Next Data Al — tworzymy rozwigzania cyfrowe, uspraw-
niajace prace radiologow przy uzyciu narzedzi blizniaka
cyfrowego i sztucznej inteligenciji.

PRZEMYSt 4.0

Niewiaddw — wspieramy transformacje cyfrowa znane-
go producenta przyczep kempingowych.

Shop4cf — tworzymy aplikacje blizniaka cyfrowego i Al
dla poprawy ergonomii i wydajnosci stanowisk pracy
w fabrykach VW, Bosch, Siemens.

Startup Booster / Industry Lab — wspieramy startupy
technologiczne w akceleracji rozwigzan cyfrowych.

QL Future — cztowiek, planeta, klimat - hakaton
zaprzegajacy komputer kwantowy do pracy dla dobra
ludzkosci.

Planet-ON — hakaton ochrony klimatu oraz dobrostanu
cztowieka i Ziemi.

Design Sprint/Design Thinking — warsztaty interdyscy-
plinarne, - np. projekty koncepcyjne ktadek pieszo-ro-
werowych nad Warta.
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AEROSPACE LAB

robotyka | BSP | autonomia | SI |
przestrzen powietrzna

OBSZAR BADAWCZO ROZWOJOWY

Zespdt koncentruje sie na opracowywaniu
i rozwoju autonomicznych pojazddw roboty-
cznych - zarédwno latajgcych, jak i naziemnych
- przeznaczonych do zastosowan w réznych
scenariuszach operacyjnych.

Kluczowym aspektem naszych badan jest sen-
soryka, umozliwiajgca akwizycje i przetwarza-
nie danych o otoczeniu. Pozyskane informacje
zasilajg procesy decyzyjne, ktére - dzieki za-
stosowaniu sztucznej inteligencji - wspierajg
wielokryterialng optymalizacje dziatania sys-
temow.

Nasze rozwigzania obejmujg zardwno ste-
rowanie pojedynczym robotem (np. dronem)
i jego poktadowymi modutami, jak i koordy-
nacje floty urzadzen. Istotnym elementem
naszych prac jest takze teledetekcja i klasyfi-
kacja, pozwalajgce na analize danych sensory-
cznych w celu identyfikacji obiektéw, struktur
i zjawisk w otoczeniu.

Roéwnolegle uwzgledniamy aspekty prawne
zwigzane z realizacjg misji bezzatogowych,
stanowigce nieodtgczny element wdrazania
nowoczesnych systemoéw autonomicznych.
Wszystkie te obszary stanowig fundament
dziatalnosci naszego Zespotu.

Zespot posiada i eksploatuje infrastrukture
badawczg w ramach projektu AEROSFERA -
Lotnisko Rzeczy, dzieki niej w Kakolewie funk-
cjonuje osrodek badawczo-rozwojowy i tes-
towy, dedykowany autonomicznym systemom
zrobotyzowanym, zorientowanym na swiad-
czenie ustug w scenariuszach aplikacyjnych.

NOWOCZESNA BAZA
LABORATORYJNA

1 Laboratorium  Autonomi-
cznej i Energooszczednej
Infrastruktury Lotniska

1 Laboratorium Rozwoju Bez-
zatogowych Statkéw Powie-
trznych

I Laboratorium Bezpieczen-
stwa i Ochrony Eksploatacji
Lotniska

I Laboratorium Rozwoju Sys-
temow Kontroli Lotdw i Prze-
strzeni Powietrznej

REALIZOWANE PROJEKTY

1 Autonomiczne roje roboty-
czne w rozbudowanych
scenariuszach, w misjach
wieloetapowych i z obstuga
sytuacji nietypowych

1 Nawigacja w $rodowiskach
bez dostepu do danych
satelitarnych, w obecnosci
przeszkod

1 Oprogramowanie do wielo-
kryterialnie optymalnego
zarzadzania bezzatogowymi
systemami powietrznymi

1 Tworzenie, rozwdj i ofero-
wanie ustug opartych o bez-
zatogowe statki powietrzne

1 Teledetekcja i klasyfika-
cja obiektéw oraz zjawisk
z wykorzystaniem systemadw
bezzatogowych

Hangar w Kakolewie

Aerospace Lab, ul. Lotnicza 7, 62-065 Kakolewo
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DZIAL FINANSOWO-
-KSIEGOWY

GLOWNA KSIEGOWA
mar inz. Renata Wilnicka

Dziat Finansowo-Ksiegowy odpowiedzialny
jest za rozliczanie finansowe wszystkich sfer
dziatalnosci Instytutu, zaczynajgc od dzia-
talnosci naukowo-badawczej, a konczac na
dziatalnosci gospodarcze;.

Gtéwnym zadaniem dziatu jest dbanie

SEKRETARIAT DYREKTORA

KIEROWNIK
mgr Agata Redmer

Sekretariat Dyrektora wspiera i koordy-
nuje wszelkie dziatania administracyj-
no-organizacyjne podejmowane  przez
Dyrektora Instytutu, wustala terminarz
i organizuje spotkania Dyrektora. Zapewnia
witasciwy i terminowy obieg dokumentdéow
oraz informacji. Prowadzi rejestry kore-
spondencji przychodzacej i wychodzacej,

ZESPOL OBSLUGI
PRAWNEJ INSTYTUTU

KIEROWNIK
radca prawny Ewa Bartoszek

Zespdt zapewnia Instytutowi obstuge prawna majacg na celu ochrone prawnga jego intereséw.
Zakres Swiadczenia obstugi prawnej obejmuje w szczegdlnosci: udzielanie porad i konsulta-
cji prawnych, wydawanie opinii prawnych, sporzadzanie i opiniowanie umadow, opiniowanie pod
wzgledem prawnym dokumentéw wewnetrznych Instytutu, opracowywanie projektow wewnet-
rznych aktéw prawnych Instytutu, opiniowanie pod wzgledem prawnym dokumentacji zwigzanej
z zamowieniami publicznymi i doradztwo prawne przy jej sporzadzaniu, reprezentowanie Instytu-
tu w postepowaniach administracyjnych, w postepowaniach przed organami wymiaru sprawiedli-

o finanse jednostki, rozliczanie $rod-
kdw pochodzacych z rdznych Zrddet,
w tym m.in. z budzetu panstwa, od kra-
jowych instytucji finansujgcych bada-
nia oraz od instytucji zagranicznych. Sekretariat Dyrektora organizuje takze
Dziat Finansowo-Ksiegowy wspétpracuje obstuge sekretarsko-biurowa, redaguje pis-
z innymi komorkami administracji Instytutu ~ Ma, wystawia krajowe delegacje stuzbowe.
oraz pracownikami naukowymi w celu zas-

tosowania optymalnych rozwigzan finan-

sowych umozliwiajagcych sprawng realizacje

projektéw oraz prowadzenie badan.

faktur, wewnetrznych aktéw prawnych,
petnomocnictw, zapytan i odpowiedzi
udzielanych w ramach informacji publicznej.

DZIAt KADR

KIEROWNIK
mgr Dorota Nosal

Podstawowym zadaniem Dziatu Kadr jest prowadzenie dokumentacji zwigzanej z zatrud-
nieniem pracownikéw (m.in. przygotowywanie umow o prace, zgtaszanie pracownikow
do ubezpieczen spotecznych i ubezpieczenia zdrowotnego, prowadzenie akt osobowych,
ewidencjonowanie czasu pracy, prowadzenie spraw zwigzanych z badaniami okresowymi).
W zakresie obowigzkdw dziatu jest rédwniez prowadzenie dokumentacji doktorantéw,
w tym uczestnikdw Srodowiskowego Studium Doktoranckiego oraz Poznanskiej Szkoty
Doktorskiej Instytutéw Polskiej Akademii Nauk. Oprécz tego pracownicy dziatu zajmuja sie
sporzgdzaniem i rejestrowaniem umow cywilno-prawnych oraz umoéw dotyczacych wolon-
tariatu. Dziat Kadr odpowiada rowniez za sporzgdzanie okresowej sprawozdawczosci staty-
stycznej w zakresie zatrudnienia.

wosci w charakterze petnomocnika.

SEKRETARIAT
NAUKOWY

KIEROWNIK
mgr Pawet Goderski

Do zadan Sekretariatu Naukowego nalezy
wspieranie naukowcow, ktérzy realizujg
projekty badawcze, badawczo-rozwo-
jowe czy inwestycyjne, badz aplikuja
o ich finansowanie. Zespdt specjalistow
zatrudnionych w Sekretariacie koordy-
nuje dziatania formalne zwigzane z re-
alizacja projektdéw, jak i aplikowaniem
o granty i stypendia, m.in. poprzez: poszuki-
wanie zrédet finansowania, informowa-
nie o zasadach sktadania wnioskéw, pro-
wadzenie korespondencji z instytucjami
zewnetrznymi dotyczacej wnioskow, umow,
raportow z wykonanych projektéw. Sek-
retariat prowadzi sprawozdawczos¢ z dzia-
talnosci Instytutu na potrzeby MEIN, PAN
i GUS, koordynuje audyty realizowanych
projektéw. Przygotowuje dane i opracowa-
nia do ewaluacji, jak réwniez obstuguje
stuzbowe wyjazdy zagraniczne oraz wizyty
gosci zagranicznych.

DZIAL KOMERCJALIZACIJI
| PROMOCJI

KIEROWNIK
mgr Elzbieta Kopinska

Dziat Komercjalizacji i Promocji jest jed-
nym z ogniw w procesie wykorzystywania
i promowania wynikdow badarn naukowych
oraz innowacyjnych rozwigzan. Gtéwnym
celem dziatu jest pomoc w komercjalizacji
odkryé naukowych i nowatorskich tech-
nologii opracowanych w Instytucie. Zespot
specjalistéow dziata na styku biznesu i nau-
ki tworzac oferty na ustugi $wiadczone
przez Instytut, wspodtpracuje z kancela-
riami patentowymi, zapewniajgc ochrone
wynalazkéw i wynikdw badan naukowych.
Dziat zajmuje sie petng obstuga marketin-
gowaq, PR, a takze promocjg osiggnie¢ oraz
wizerunkiem wewnetrznym jak i zewne-
trznym Instytutu.
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DZIAt WSPARCIA
BADAN

KIEROWNIK
mgr Katarzyna Chojnacka

Gtéwnym zadaniem Dziatu jest wsparcie kierownikow projektow, zaktaddw, pracowni
i zespotdw poprzez zapewnienie sprawnej wspodtpracy z jednostkami wewnetrznymi Insty-
tutu oraz jednostkami zewnetrznymi. Dziat wspiera proces realizacji projektéw nauko-
wych w kontekscie organizacyjnym, jak rowniez innych dziatan realizowanych w Instytucie,
zwigzanych m.in. z organizacja konferencji czy spotkan naukowych. Nadzoruje i koordynuje
proces wydatkowania srodkdw w ramach realizowanych projektéw. Dziat wspiera wszelkie
dziatania zwigzane z zatrudnianiem obcokrajowcow.

DZIAt ORGANIZACYJNO-
-TECHNICZNY

KIEROWNIK
mgr Grazyna Wawrzyniak

Dziat Organizacyjno-Techniczny petni funkcje gospodarza obiektdw w zakresie zapewnienia
ogo6lnego porzadku i czystosci, zabezpieczenia i sprawnego funkcjonowania budynkoéw Ins-
tytutu. Dziat prowadzi zaopatrzenie w niezbedne artykuty, materiaty administracyjne i uzytku
ogolnego.Koordynujegospodarkemagazynowaiinwentaryzacyjngmajatkuorazuzytkowanie
pojazddw stuzbowych. Zajmuje sie organizacjg napraw sprzetu oraz zamawianiem ustug ser-
wisowych. Prowadzi takze sprawy zagranicznych i krajowych przesytek kurierskich. Do zadan
Dziatu nalezy réwniez koordynowanie dziatan w zakresie spraw socjalnych, rozliczanie kosz-
tédw zwigzanych z pobytem pracownikdw w osrodku wypoczynkowym oraz opieka nad obiek-
tem oraz przylegtym terenem osrodka konferencyjno-szkoleniowego i wypoczynkowego

DZIAL ZAOPATRZENIA
LABORATORIOW

KIEROWNIK
mgr Agata Chmielewska

Dziat Zaopatrzenia Laboratoriow jest odpo-
wiedzialnyzadokonywaniezakupdwodczyn-
nikdw, materiatéw laboratoryjnych, drob-
nego sprzetu laboratoryjnego, materiatéw
eksploatacyjnych na rynkach krajowych
i zagranicznych, na podstawie wnioskoéw
sktadanych przez pracownikoéow naukowych.
Prowadzi sprawy odpraw celnych dostaw
z importu, monitoruje wydatki z umodw
zawartych przez Instytut. Zajmuje sie ter-
minowym odbiorem dokumentéw dotycza-
cych zakupdéw, sprawdzaniem zgodnosci
przesytek ze specyfikacjg zamodwien oraz
realizacjg reklamacji jakosciowych i iloscio-
wych dotyczacych zakupdw. Organizuje
odbidr odpaddéw chemicznych i biologicz-
nych oraz przygotowuje zwigzane z tym
dokumenty.

DZIAL GLOWNEGO
INZYNIERA

KIEROWNIK
mar inz. Krzysztof Bak

Do zadan Dziatu w szczegdlnosci nalezy:
administrowanie obiektami Instytutu; utrzy-
Mmanie sprawnosci technicznej urzadzen
i obiektow budowlanych; sktadanie
zamdwien na dostawy, ustugi i roboty
budowlane, ustugi serwisowe urzadzen;
przygotowanie kosztorysdéw inwestor-
skich do procedur przetargowych; udziat
w odbiorach robdt, serwiséw, napraw; roz-
liczanie poszczegdlnych komoérek organi-
zacyjnych Instytutu za korzystanie z sieci
internetowej; sporzadzanie sprawozdan
w zakresie ochrony s$rodowiska; przyj-
mowanie dokumentdéw finansowych doty-
czacych dostaw oraz ustug i robot budow-
lanych, a takze ich kontrola merytoryczna;
kontrola dokumentacji z przeprowadzo-
nych w Instytucie przegladow okresowych
i wykonywanie przeglagdéw budowlanych.

w Juracie.

DZIAL OBStUGI
OSRODKA NAUKI

KIEROWNIK
Renata Schoenfeld

Dziat Obstugi Osrodka Nauki ICHB PAN
prowadzi rezerwacje oraz kompleksowa
obstuge sal konferencyjnych, nadzoruje
obstuge sprzetu audiowizualnego, podej-
muje dziatania marketingowe promujgce
Osrodek Nauki.

Petni funkcje gospodarza budynkdéw Osrod-
ka Nauki ICHB PAN i CIES w zakresie ogdl-
nego porzadku i czystosci, zabezpieczenia
i sprawnego ich funkcjonowania.

DZIAL DS. SYSTEMOW
ZARZADZANIA
| BEZPIECZENSTWA INFORMACJI

KIEROWNIK
mgr Agnieszka tawniczak

Dziat ds. Systemdw Zarzadzania
i Bezpieczenstwa Informacji odpowiada za
realizacje zadan zwigzanych z zarzadza-
niem bezpieczenstwem teleinformaty-
cznym, bezpieczenstwem informaciji,
w tym ochrong danych osobowych, ad-
ministracja i nadzorem nad systemami
zarzgdzania wdrozonymi w Instytucie oraz
administracjg kont pocztowych. Prowadzi
nadzdér prac zwigzanych z opracowywa-
niem i wdrazaniem dokumentdw dotyczg-
cych bezpieczenstwa, udziela wsparcia
merytorycznego pracownikom Instytutu
w zakresie wdrozonych systemow infor-
matycznych, a takze zarzadza strong in-
ternetowa Instytutu oraz strong Biuletynu
Informacji Publicznej.
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DZIAL OCHRONY
DANYCH

KIEROWNIK
mgr Katarzyna Sydor

Dziat Ochrony Danych dba, aby przetwarza-
nie danych osobowych w Instytucie odby-
wato sie zgodnie z zapisami unijnego roz-
porzadzenia dotyczgcego ochrony danych
osobowych, potocznie nazywanym RODO.
Gtéwnym zadaniem pracownikdw Dziatu
jest analizowanie i sprawdzanie zgodnosci
przetwarzania danych z obowigzujacymi
regulacjami, w tym informowanie, doradza-
nie, rekomendowanie okreslonych dziatan,
udzielanie na zadanie zalecen w ramach
oceny skutkéw dla ochrony danych oraz
monitorowanie wykonania tych zalecen.

DZIAL ZAMOWIEN
PUBLICZNYCH

KIEROWNIK
magr inz. Katarzyna Wielentejczyk

Dziat Zamdwien Publicznych jest odpowie-
dzialny za przygotowanie i przeprowadze-
nie postepowan o udzielenie zamodwienia
publicznego zgodnie z przepisami us-
tawy Prawo zamodwien publicznych (Pzp).
Do zadan dziatu nalezy sporzadzanie do-
kumentacji zwigzanej z prowadzonymi
postepowaniami, sporzadzanie umow
na dostawe materiatdéw, aparatury, roz-
nego rodzaju ustugi i roboty budowlane,
opracowanie oraz aktualizowanie regula-
cji wewnetrznych Instytutu, w tym Regu-
laminu udzielania zamowien publicznych
w ICHB PAN, opiniowanie trybu udzielania
zamoéwien zgodnie z Pzp, przygotowa-
nie plandw, sprawozdan oraz prowadzenie
rejestréw z zakresu zamowien publicznych.

DZIAL INFORMATYCZNY

KIEROWNIK
magr inz. Marcin Kicuta

Do zakresu dziatan Dziatu nalezy admin-
istracja ustugowymi systemami informaty-
cznymi Instytutu; opieka techniczna nad
serwerami, komputerami i sprzetem tele-
fonicznym i elektronicznym; zarzadzanie
siecig komputerowq; wsparcie uzytkow-
nikdw w zakresie obstugi komputerdw;
wsparcie zakupowe w dziedzinie sprzetu
elektronicznego; tworzenie specyfikacji
przetargowych oraz udziat w komisjach
przetargowych; obstuga systemow telefon-
icznych ICHB.

AUDYTOR WEWNETRZNY
mgr Krzysztof Biaty

Audyt wewnetrzny jest dziatalnoscia nieza-
lezng i obiektywng, ktérej celem jest wspar-
cie Dyrektora w realizacji celdow i zadan
Instytutu, poprzez dokonywanie syste-
matycznej oceny kontroli zarzadczej oraz
czynnosci doradcze. Ocena ta dotyczy
adekwatnosci, skutecznosci i efektywnos-
ci systemu kontroli zarzadczej. Do zadan
audytora nalezy w szczegdlnosci: reali-
zacja zadan audytowych zapewniajacych
i doradczych; przeprowadzanie czynnos-
ci sprawdzajgcych stopien wdrozenia za-
lecen; opracowywanie rocznych planow
audytu wewnetrznego w oparciu o prze-
prowadzong i udokumentowanag analize
ryzyka; wspotpraca z kierownictwem Insty-
tutu w zakresie analizy, oceny i zarzadzania
ryzykiem.

DZIAL ADMINISTRACYJNO-
-FINANSOWY PCSS

KIEROWNIK
mgr Arleta Rutkowska

Dziat dba o zaopatrzenie w niezbedne ma-
teriaty administracyjne. Koordynuje gos-
podarke magazynowa i inwentaryzacy-
jng majatku oraz uzytkowanie pojazddéw
stuzbowych. Prowadzi sprawy zwigzane
z krajowymi i zagranicznymi delegacjami
stuzbowymi. Zapewnia witasciwy i termi-
nowy obieg dokumentdw oraz informaciji.
Zajmuje sie obstuga sprzedazy swiadczo-
nych ustug (wystawianie faktur i nadzoér nad
realizacja zlecen). Uczestniczy w opracowa-
niu wnioskdw i sprawozdan o dofinanso-
wanie dziatalnosci naukowej oraz wnioskéow
na inwestycje aparaturowe, budowlane
a takze nadzoruje ich wydatkowanie.
Jest odpowiedzialny za przygotowa-
nie i przeprowadzenie postepowan
o udzielenie zamodwien publicznych zgod-
nie z ustawag Prawo zamoéwien. W ramach
dziatu swoje zadania realizuje Recepcja
oraz Kancelaria.

ZESPOL OBSLUGI
PRAWNEJ PCSS

KOORDYNATOR

mgr Piotr Gabriel

Dziat zajmuje sie w szczegdlnosci udzie-
laniem porad, konsultacji prawnych i wy-
jasnien co do tresci obowigzujacych prze-
pisow prawa. W zwigzku ztym sporzadzane
sq rdowniez opinie prawne, akty nor-
matywne i inne akta (np. decyzje). Rad-
cy prawni biorg udziat w pracach komisji
i zespotach problemowych powotywanych
w Instytucie. Ponadto, reprezentujg PCSS
W postepowaniu przed sgdami, organami
administracji, urzedami i innymi organami.

DZIAL WSPOLPRACY
Z OTOCZENIEM SPOLECZNYM
| BIZNESOWYM

KIEROWNIK
magr inz. Damian Niemir

Dziat zajmuje sie szeroko pojetg promoc-
j@ i popularyzacjg projektdw, inicjatyw
i prac badawczych PCSS. W ramach za-
dan dziatu prowadzone sg gtdéwne ser-
wisy informacyjne, kanaty mediéw spote-
cznosciowych, newslettery  komunikacji
wewnetrznej oraz informacje intranetowe.
W PCSS dziat wspiera koordynacje wydarzen,
organizacje stoisk informacyjnych i demon-
stracyjnych, utrzymuje kontakt z mediami
i instytucjami zewnetrznymi, redagu-
je teksty aktualnosci, wspodttworzy
redakcje konsorcjalnej telewizji
PIONIERTV, jest wsparciem koncepcyjnym
dla realizacji wielu przedsiewzie¢ z dziedziny
art&science, oprawy graficznej i multimedi-
alnej, az po dziatania marketingowe produk-
tow PCSS.

DZIAt OBSLUGI
PROJEKTOW PCSS

KIEROWNIK
mgr Agnieszka Stoktosa

Do zadan Dziatu nalezy prowadzenie
prac zwigzanych z obstugg administra-
cyjno-finansowga projektdéw realizowanych
przez PCSS. Dotyczy to w szczegdl-
nosci uczestniczenia w przygotowaniu
whioskdw o dofinansowanie projektéw ze
zrédet pomocowych pod katem zgodnos-
ci z wytycznymi finansowymi odpowie-
dnich programdw i projektow. Dziat bierze
udziat w przygotowaniu projektow umow
z instytucjami finansujacymi i nadzoruje
poprawne wydatkowanie srodkow w ra-
mach projektdw.
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BIBLIOTEKA
ICHB PAN

Treatment
01 Diseases

W Bibliotece dostepnych jest ok. 4200
pozycji  ksigzkowych skatalogowanych
w wersji elektronicznej dostepnej on-line.
S3 to ksigzki z takich dziedzin jak che-
mia organiczna i nieorganiczna, biologia
molekularna, biochemia, genetyka. Bib-
lioteka posiada takze unikatowy zbior
ponad 100 tytutdéw czasopism naukowych
w wersji drukowanej. Obecnie czasopisma
z grupy Nature i Science, Elsevier, Spring-
er, Wiley, Taylor and Francis oraz Springer
(tacznie ponad 524 tytuty) dostepne sa
w formie on-line. Dzieki dziatalnosci Bib-
lioteki pracownicy Instytutu majg dostep
do baz danych Reaxys, Scopus oraz Web
of Science.
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Kwartalnik BioTechnologia wydawany jest przez Instytut
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OSRODEK WYDAWNICTW

NAUKOWYCH

Osrodek Wydawnictw Naukowych (OWN)
zostat zatozony w roku 1991 i afiliowany przy
Oddziale Polskiej Akademii Nauk w Pozna-
niu. W roku 2001 wtgczono OWN do Instytu-
tu Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii
Nauk w Poznaniu. Od momentu powstania
Osrodek zajmuje sie redakcjg tekstdw nau-

dr ANDRZEJ
WOJTOWICZ

own@man.poznan.pl
tel. +48 61852 85 03
wewn.1209

kowych, ttumaczeniami i koordynacjg proce-
su wydawniczego ksigzek, czasopism i mate-
riatéw konferencyjnych.

Od roku 2004 Osrodek Wydawnictw Na-
ukowych bierze udziat w pracach redakcyj-
nych zwigzanych z wydawaniem kwartalnika
Nauka (tacznie 80 tomdw), a od roku 2011
uczestniczy w procesie wydawniczym kwar-
talnika BioTechnologia (1acznie 48 tomadow).

Ponadto, Osrodek wydaje rdzne rodzaje
ksigzek naukowych, jak: podreczniki, mono-
grafie, tlumaczenia i materiaty konferen-
cyjne. W ciggu ponad 32 lat dziatania OWN
opublikowat ponad szescset ksigzek i czaso-
pism naukowych, gtéwnie z dziedziny medy-
cyny, biochemii, biotechnologii i nauk kom-
puterowych.

CMST

Talome 20 [3-4] »

=

(2024] =

COMPUTATIONAL METHODS

IN SCIENCE AND TECHNOLOGY
www.cmst.eu

OUARTERLY JOURMAL

Chemii Bioorganicznej PAN i Komitet Biotechnologii PAN,
pod kierownictwem dr hab. Edyty Koscianskiej (redaktor
naczelna) i dr hab. Agaty Swiatkowskiej (z-ca redaktor na-
czelnej). Poruszana tematyka obejmuje obszary biotech-
nologii, biologii obliczeniowej oraz bionanotechnologii.
Czasopismo wydawane w jezyku angielskim znajduje sie
w Wykazie czasopism naukowych i recenzowanych ma-
teriatow z konferencji miedzynarodowych oraz wydawni-
ctw monografii naukowych MNiISW i ma przyznane 70 pkt.
Publikowane artykuty zamieszczane sg w Internecie w try-
bie Open Access na platformie Termedii.

COMPUTATIONAL METHODS IN SCIENCE
AND TECHNOLOGY

Computational Methods in Science and Technology, to
kwartalnik wydawany przez OWN i Poznanskie Centrum
Superkomputerowo-Sieciowe, pod redakcjg prof. dr. hab.
Krzysztofa W. Wojciechowskiego, dr. Macieja Stroinskiego
i prof. dr. hab. Jana Weglarza. Artykuty dotycza metod
obliczeniowych i technologii informatycznych. Sg one
dostepne w Internecie w trybie Open Access na platformie
PCSS.
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W 2019 roku zainicjowano
cykl ksigzek popularno-nau-
kowych Instytut Chemii
Bioorganicznej PAN poleca.
Dotychczas ukazaly sie:

CARLES LALUEZA-FOX

Genetyczna historia
nieréwnosci
Poznan 2023

Od ponad dekady $wiat
z zapartym tchem, a czesto
i zdziwieniem, przyglada sieg,
jak archeogenomika ujawnia
kolejne fakty dotyczace historii
biologicznej cztowieka. W re-
zultacie, zaczeli$my dostrzegad,
ze nasze wyobrazenia na temat
przesztosci nie zawsze znajdu-
ja potwierdzenie w twardych
danych genetycznych. Ksigzka
Carlesa Laluezy-Foxa stanowi
kolejny kamiern milowy na tru-
dnej drodze odkrywania prawdy
o nas samych i cywilizacji, jakg
tworzymy. Ukazuje ona, ze ar
cheogenomika jest zrodtem
informacji nie tylko o naszym

pochodzeniu i przesztych mi-
gracjach, lecz takze o relacjach
miedzyludzkich. Obraz wytania-
jacy sie z tych badan jest dos¢
ponury, wskazuje bowiem, iz
nieréwnos¢ i niesprawied|iwosé
stanowig jeden z podstawowych
elementéw, wokét ktérych ufor-
mowaly sie spotecznosci ludzkie
na wszystkich poziomach ich or-
ganizacji, poczawszy od rodzi-
ny, a na panstwie skofczywszy.
Ksigzka odstania szereg zjawisk
dotychczas  niedostrzeganych
lub pomijanych w tzw. oficjalnej
historii, stanowi zatem wazny
glos w toczacej sie obecnie
ogdlnoswiatowe] debacie na
temat podstawowych wartos-
ci i praw cztowieka. | Marek
Figlerowicz

autobiografia

transpiciowego
naukowca

BEN BARRES

BEN BARRES

Autobiografia transptciowego
naukowca

Poznan 2020

Ksigzka Bena Barresa to nie
tylko autobiografia styn-
nego naukowca, profesora
neurobiologii na Uniwersyte-
cie Stanforda, lecz takze rodzaj
przestania lub raczej testamen-
tu, napisanego krétko przed

$miercia  przez  czlowieka,
ktéremu przydarzyto sie spo-
gladac na zycie z wielu bardzo
réznych perspektyw. Chciatbym
ja zatem poleci¢ wszystkim za-
fascynowanym niezwyktg
ztozonoscig ludzkiego mdzgu,
jak i tym, ktérzy pragng lepiej
zrozumieé ztozonos¢ natury
cztowieka. | Marek Figlerowicz

Edward O. Wilson

kreatywnosci

EDWARD O. WILSON
O pochodzeniu kreatywnosci
Poznan 2020

W trudnych czasach pandemii
COVID-19, sktaniajgcych do
zadumy nad ludzka bezsilnoscig
wobec sit natury, chciatbym
zarekomendowaé  Panstwu
ksigzke amerykanskiego biolo-
ga i zoologa Edwarda Osborna
Wilsona zatytutowang ,O po-
chodzeniu kreatywnosci”. Jej
autor uznawany jest za jednego
z tworcdw wspotczesne] socjo-
biologii — dyscypliny naukowe;j,
starajgcej sie wyjasni¢ zacho-
wania spoteczne przez rozpatry-
wanie ich w kontekscie doboru
naturalnego. Ten pierwotny

aspekt cztowieczenstwa przez
lata umykat uwadze nie tylko
biologdéw, ale i humanistéw.
Bedac zaréwno twdrcami, jak
i produktami skrajnie antropo-
centrycznej cywilizacji, rzadko
zastanawiamy sie nad tym, ze
nasze zachowania sg wynikiem
doswiadczern  zdobytych nie
podczas ostatnich 10 tysiecy,
lecz co najmniej 200-300 tysie-
cy lat, ze jedyng drogg prowa-
dzacg do zrozumienia natury
czfowieka jest poznanie jego
historii biologicznej. | Marek
Figlerowicz

Steven J. Heine

DNA

to NIE
PRZEZNACZENIE

STEVEN J. HEINE

DNA to nie przeznaczenie.
Niezwykly i zupetnie btednie
rozumiany zwigzek migdzy toba
a twoimi genami

Poznan 2020

Chociaz petna sekwencja ge-
nomu cztowieka znana jest od
prawie 20 lat, nadal nie po-
trafimy czytaé jej ze zrozumie-
niem. W jakim stopniu wynika
to z braku wiedzy, a w jakim
z naszych uprzedzen i stereo-

typéw? Czy zapisana w se-
kwencji genomu informacja jest
jednoznaczna i czy kiedykol-
wiek uda sie rozszyfrowac jg do
korica? Steven J. Heine zadaje
w swej ksigzce rowniez wiele
innych  fascynujacych  pytan.
Warto sie z nig zapoznaé, nawet
jesli nie na wszystkie stawiane
pytania otrzymamy satysfakcjo-
nujgce odpowiedzi. Gorgco
polecam te ksigzke czytelni-
kom zainteresowanym, w jaki
sposdb  kultura  wytworzona
przez cztowieka wptywa na ro-
zumienie jego wiasnej biologii.
| Marek Figlerowicz

| Sophia %
ROOSTH |/

SOPHIA ROOSTH

Syntetyczne.
Jak zrobiono zycie

Poznan 2019

Sophia Roosth zajmuje sie
antropologig ~ kulturowa na
Woydziale Historii Nauki  Uni-
wersytetu Harvarda. Nie jest
biologiem czy biochemikiem,
na co mogtby wskazywac tytut
ksigzki. W odréznieniu od klasy-
cznych antropologoéw, ktorzy

badali zwyczaje odlegtych ple-
mion, autorka spedzita pare lat
w laboratoriach MIT, obserwu-
jac plemie biologow syntety-
cznych. Interesowato jg nie tylko
to, czym sie zajmuja, ale przede
wszystkim to, w co wierza, jak
postrzegaja Swiat i jak wptywa
to na sposdb, w ktdry uprawiaja
nauke.

Ksigzka ta nie jest zatem po-
drecznikiem dla oséb prag-
nacych zajmowal sie biologiag
syntetyczng. Zaciekawita nas
z catkowicie innych powoddéw.
Po pierwsze, ukazuje, w jaki
sposéb prowadzone s3 nad-
zwyczaj nowatorskie badania
w wiodacych oérodkach nau-
kowych, jak kreowane s3 teorie
i podejscia badawcze, jak
przetamywane sg stare i two-
rzone nowe schematy myslowe.
Po drugie, pokazuje, jakie py-
tania, watpliwosci oraz obawy
wzbudzajg wszelkie idee i dzia-
tania zmierzajagce do popra-
wiania lub  zmodyfikowania
wytworéw natury. Zachodzacy
w ostatnich latach niezwykle
dynamiczny rozwdj nauk o zyciu
wymaga podjecia szerokiej dys-
kusji przygotowujgcej wspotcze-
sne spofeczenstwa do lepsze-
go zrozumienia praktycznych
skutkéw  wielu  przetomowych
odkry¢. Ksigzka ta stanowi do-
skonaly wstep do tego typu
rozwazan, uswiadamia bowiem,
jak rézne i nieoczekiwane moga
by¢ reakcje na nowe mozliwos-
ci oferowane przez medycyne
oraz biotechnologie. | Marek
Figlerowicz
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POZNANSKI
CHOR
KAMERALNY
PAN

Poznanski Chdér Kameralny Polskiej Aka-
demii Nauk powstat w pazdzierniku 2011
roku z inicjatywy prof. Jana Barcisze-
wskiego z Instytutu Chemii Bioorga-
nicznej, przy aprobacie i petnej akceptacji
Dyrektora Instytutu. Chér skupia gtéwnie
doktorantéw i pracownikdw Instytutu
— mitosnikdw sSpiewu, ktérych oprdcz pra-
cy naukowej, taczy pasja muzykowania
chdralnego. Zaden z cztonkdw zespotu nie

dr ALICJA
SZELUGA

dyrygentka
chéru

jest z wyksztatcenia muzykiem, wszyscy
chérzysci sg amatorami w pozytywnym
tego stowa znaczeniu, kochajg muzyke.

Prowadzeniem chdéru zajeta sie dr Alicja
Szeluga — dyrygentka jednego z najlepszych
zespotdw dziewczecych w Europie — Choéru
Dziewczecego SKOWRONKI w Poznaniu.

Wspodtpraca mtodych naukowcodw i ich dy-
rygentki bardzo szybko przyniosta oczeki-
wanerezultaty w postaciudanychwystepow
podczas miedzynarodowych sympozjéw
i sesji naukowych organizowanych
w ICHB PAN oraz w poznanskim Oddziale
PAN. Choér uswietnit rowniez uroczysta se-
sje Zgromadzenia Ogodlnego PAN z okazji
60-lecia Polskiej Akademii Nauk w Pow-
sinie. Coroczne koncerty zespotu ciesza
sie duzym zainteresowaniem i uznaniem
wsrod poznarnskich melomandw.

prof. dr hab. JAN
BARCISZEWSKI
inicjator
powstania

chéru

AN : \
\ . \ ‘

FUNDACJA
ICHB PAN

Fundacja ICHB PAN dziata
od 2018 roku. Do grona jej
Fundatorow zaliczaja sa
wybitni przedstawiciele
Srodowisk naukowych
skupieni wokdt Instytutu
Chemii Bioorganicznej Pol-
skiej Akademii Nauk w Poznaniu. Zatozeniu
Fundacji przyswiecata idea promowania na-
uki oraz nawigzywania dialogu i efektywnej
wspotpracy miedzy partnerami reprezentu-
jacymi sfery nauki i biznesu.

Pierwsze pie¢ lat dziatalnosci Fundacji byto
czasem jej dynamicznego rozwoju. Fun-
dacja z powodzeniem realizowata projekty
o zasiegu lokalnym, krajowym i miedzynaro-
dowym. Mozna do nich zaliczy¢ organizacje
anglojezycznej konferencji naukowej ,RNA
goes viral” w dwodch edycjach oraz krajowej
konferencji naukowej ,,Nauki spoteczne wo-
bec kryzysu pandemii COVID-19”, realizacje
projektu ,Patenty ICHB PAN dla gospodar-
ki”. Fundacja stale wspiera dziatalnos¢ Insty-
tutu Chemii Bioorganicznej PAN w zakresie

promociji, transferu technologii, organizacji
wydarzern naukowych i popularnonauko-
wych.

Fundacja jest otwarta na wspdtprace, o czym
Swiadczg projekty realizowane we wspotpra-
cy z Wydziatem Nauk Politycznych i Dzien-
nikarstwa UAM, Instytutem Filmu, Mediéw
i Sztuk Audiowizualnych Wydziatu Filologii
Polskiej i Klasycznej UAM, Teatrem Wielkim
im. Stanistawa Moniuszki w Poznaniu czy
Aquanet Laboratorium Sp. z o.0.

Planowane na przysztos¢ dziatania, zwigzane
z celami statutowymi Fundacji, obejmu-
ja m.in. wspieranie zintegrowanych dziatan
zwigzanych z rozwojem nauki i gospodar-
ki, aktywny udziat w procesie transferu in-
nowacji, dziatalnos¢ szkoleniowg zwigzang
z krzewieniem postepu naukowo-tech-
nicznego i gospodarczego, udzielanie po-
mocy polskiemu $rodowisku naukowemu
w realizacji zadan w dziedzinie nauki i rozwo-
ju kadry naukowej, dydaktyki i tworzenia
nowych, miedzyuczelnianych kierunkéw
ksztatcenia, wspieranie przedsiebiorczos-
ci ze szczegdlnym uwzglednieniem przed-
siebiorczosci akademickiej, promowanie
idei integracji europejskiej oraz szeroko ro-
zumianej europejskiej wspodtpracy naukowej
i gospodarczej, wspieranie umiedzynaro-
dowienia nauki w Polsce, prowadzenie
dziatan edukacyjnych, w szczegdlnosci
w obszarach nauk o zyciu.
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LOKALIZACJE INSTYTUTU
POZNAN

KAMPUS N-W ICHB PAN

1a. ul. Wieniawskiego 17/19 | 1b. ul. Wieniawskiego 21/23

1c. ul. Noskowskiego 10 | 1d. ul. Noskowskiego 12/14

W obrebie kampusu Noskowskiego-Wieniawskiego
(N-W) znajduje sie gtdwna siedziba Instytutu, no-
woczesne laboratoria biologiczno-chemiczne, sale
konferencyjne, a takze Centrum Innowacyjnosci i Edu-
kacji Spotecznej (w zabytkowej kamienicy przy ul.
Wieniawskiego 21/23), zapasowa serwerownia i dru-
gie centrum zarzadzania siecig PCSS.

FUTURE LAB INTELIGENTNA PRZESTRZEN
LABORATORIOW PRZYSZtOSCI

2. ul. Zwierzyniecka 20

W historycznym budynku przy ulicy Zwierzynieckiej 20
(secesyjna kamienica) dziata zyjace laboratorium Future
Lab. To miegjsce jest jednym z najnowoczesniejszych labo-
ratoridw innowacji spotecznych w Poznaniu. Realizowane
sg tu projekty spoteczne, odbywaja sie artystyczne przed-
siewziecia oraz wydarzenia naukowe i biznesowe. Od 2011
roku w budynku funkcjonuje takze pierwsza w Poznaniu,
tzw. strefa coworkingowa.

CENTRUM BADAWCZE POLSKIEGO

INTERNETU OPTYCZNEGO

3. ul. Jana Pawta 10

Gtéwna siedziba PCSS — kompleks obejmujacy trzy bu-
dynki: budynek sal technologicznych, (BST) w ktérym na
dwoch poziomach miesci sie Gtéwne Centrum Danych PCSS
o powierzchni 1600 m2 oraz budynki A i B, w ktorym zloka-
lizowanych jest 14 laboratoridow badawczych PCSS, Centrum
Zarzadzania Siecia, Studio Telewizji Naukowej PIONIERTYV,
sale konferencyjne oraz pokoje pracownikow.

LOKALIZACJE INSTYTUTU
POLSKA

1. OSRODEK KONFERENCYJNO-
-SZKOLENIOWY | WYPOCZYNKOWY

% 4. ul. Gotebiowskiego 3, Jurata

Osrodek wykorzystywany jest przez Instytut w ramach dziatal-
nosci statutowej do organizowania spotkart naukowych i szko-
leniowych oraz jako dom pracy tworczej i baza noclegowa dla
pracownikéw uczestniczacych, w realizowanych wraz z Polska
Akademia Nauk zadaniach z zakresu dziatalnosci upowszech-
niajgcej nauke, polegajacych miedzy innymi na organizacji coro-
cznych letnich spotkan z nauka - ,,Nauka na wakacjach”.

ZESPOL PALACOWO-
-PARKOWY W TURWI

5. ul. Szkolna 4, Turew

Patac w Turwi to miejsce nierozerwalnie
zwigzane z historig, tradycjg oraz dziedzictwem
kulturowym Polski. Niegdys$ modelowe gospo-
darstwo rolne nalezgce do rodu Chtapowskich
i kolebka idei pracy organicznej, dzis jest miej-
scem, ktéorego potencjat odkrywany jest na
nowo. Instytut jest wtascicielem zespotu pata-
cowo-parkowego od pazdziernika 2022 r.

LOTNISKO KAKOLEWO (EPPG)
AEROSPACE LAB

6. Lotnisko Kakolewo, Kgkolewo

Nowoczesna przestrzen laboratoriow oraz han-
gar do testow Bezzatogowych Statkéw Powi-
etrznych (BSP) o tacznej powierzchni 2000
m2, w ktérym prowadzone sg prace badaw-
czo-rozwojowe W zakresie zastosowan bez-
zatogowych statkdow powietrznych, systemow
autonomicznych i systemoéw kontroli lotow.
Potozone w gminie Grodzisk Wielkopolski,
58 km od centrum Poznania.
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GLOSARIUSZ

ABM Agencja Badan Medycznych

EIC Europejska Rada ds. Innowacji
/ European Innovation Council

FENG Fundusze Europejskie dla
Nowoczesnej Gospodarki

FNP Fundacja na Rzecz Nauki Polskiej
H2020 Horyzont 2020

HE Horyzont Europa

KPO Krajowy Plan Odbudowy

NCBiR  Narodowe Centrum Badan i Rozwoju
NCN Narodowe Centrum Nauki

OPI Osrodek Przetwarzania Informacji

Program Operacyjny Inteligentny Rozwdj

KONTAKT

Koordynacja i nadzér | Agnieszka Konrad akonrad@ibch.poznan.pl

Edyta Koscianska ekoscianska@ibch.poznan.pl

Projekt, realizacja, zdjecia | ODD DOT Dorota Moniuszko hello@dorotamoniuszko.com

Druk i oprawa | Mos i kuczak, Poznan

W publikacji wykorzystano zdjecia autorstwa pracownikéw i doktorantéw ICHB PAN, w tym Konrada
Kuczyriskiego, Magdaleny Madaj, Macieja Rutkowskiego, Donaty Sikorskiej, Andrzeja Wéjtowicza.
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INSTYTUT CHEMII BIOORGANICZNE]
Polskiej Akademii Nauk

ul. Z. Noskowskiego 12/14
61-704 Poznan

0 portal.ichb.pl
@ linkedin.com/company/ibchpas

Wersja online
informatora o facebook.com/ICHBPAN/
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