STRESZCZENIE

Geny Receptor-Like Protein (RLP) to rodzina gendw kodujacych biatka, ktore biorg udziat
w rozwoju roslin oraz odpowiedzi na czynniki abiotyczne i biotyczne. Jednak sposroéd 57 genow
RLP znalezionych w genomie rosliny modelowej Arabidopsis thaliana (Arabidopsis), tylko w
przypadku niektorych doktadnie poznano funkcje biologiczne. Scharakteryzowanie naturalnej
zmienno$ci regionéw genomu obejmujacych geny RLP mogloby przyczyni¢ si¢ do poznania
potencjalnych funkcji bialek RLP oraz opisania ich nowych alleli.

Pojawienie sie technik sekwencjonowania dtugich odczytdw znaczaco zwigkszylo
mozliwosci identyfikacji zlozonych rearanzacji genomowych oraz skladania kompletnych
chromosomow i genomow. Postawitam hipotezg, ze poprzez zsekwencjonowanie i ztozenie de
novo genomow osmiu ekotypoéw Arabidopsis oraz szczegdlowym analizom poréwnawczym, bede
mogla poznaé¢ wszystkie typy wariantow strukturalnych obejmujacych geny RLP. W tym celu
opracowatam protokoét ekstrakcji genomowego DNA o wysokiej masie czasteczkowej z lisci,
zsekwencjonowalam DNA genomowe wybranych roslin w technologii nanopore, i ztozylam de
novo sekwencje genomow. Przeprowadzitam rowniez dokladna oceng jakosci zlozonych
genomow pod wzgledem ciaglosci, kompletnosci oraz poprawnosci sekwencji. Wyniki analiz
wykazaly, ze mialy one wysoka jakos¢ w obregbie ramion chromosomoéw, jednak charakteryzowaty
si¢ podwyzszonym poziomem fragmentacji w regionach powtérzonych, takich jak centromery i
telomery. Wykonalam annotacje genoéw i transpozondéw oraz przeanalizowatam zakres zmiennosci
loci RLP, gdzie znalaztam liczne polimorfizmy o réznej skali dtugosci, takie jak delecje, insercje,
czy rearanzacje genomowe powigzane z dziatalnoscig transpozonow. Przyktadowo, w klastrze
genow RLP47-RLP50 w jednym ekotypie powstata duplikacja genu RLP47, a w innym ekotypie
znalaztam insercje transpozondw.

Chociaz rodzina RLP nie jest typowo uznawana za glowne zrodlo zréznicowania
odpornosci roslin na stres, wyniki tej pracy wskazujg na istotng zmienno$¢ wewnatrzgatunkowa
wielu tych gendéw. Rozszerzenie charakterystyki tej zmiennos$ci na S$wiatowg populacje
Arabidopsis moze stworzy¢ podstawy badan funkcjonalnych, co w przysztosci zaowocuje lepszym

zrozumieniem mechanizmow odpornosci roslin na stres.



