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Rozprawa
przygotowana przez mgr. Wojciecha Witka porusza istotny temat szlaku biosyntezy 

histydyny h ch
do rodziny bobowatych z gatunku lucerny Medicago truncatula,.  

Doktoranta. W Rozdziale 
10 Autor

D w 

badawczej oraz wprowadza gatunek M. truncatula jako badawczy organizm modelowy. 

rakter eksploracyjny. 
z nim w tej kwestii

lecz przeciwnie, jest 



 

ta oparta na badaniach strukturalnych z wykorzystaniem krystalografii rentgenowskiej czy 
kriomikroskopii elektronowej, jak i 

D
kompetencjach jako badacza.  
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w Medicago truncatula

dwie -ATP pirofosfohydrolazy (PRA-PH) oraz fosforybozylo-AMP 
cyklohydrolazy (PRA- z wykorzystaniem 
krystalografii rentgenowskiej,  m.in.  enzymu z AMP, 

 

Struktura krystaliczna Mt . Autorzy 
homologami 

W mojej ocenie g

 i metod mikrokalorymetrycznych.  

 krystalizacyjnych z zestawu Morpheus,  
krystalograficznych opisywane zdawkowo, jedynie numerem konkretnego roztworu. W tym miejscu 
zwraca i

Morpheus jest   

 



-seledynowej 

pair refinement?  Dodatkowo, dla struktury enzymu 
over-refinement. 

komentarz podczas obrony.  

mnie zadeklarowany  W Rozprawie doktorskiej 
 

My contributions were to: refine and analyze crystal structures, design mutants and conduct kinetic 
experiments,  conduct in silico analyses, prepare figures, and write the manuscript.  

 

W.W. refined the structures, analyzed them, and drafted the manuscript.  
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. W pracy przedstawiono struktury krystaliczne 
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fragment, 
miejsca aktywnego enzymu. Na koniec, w ramach tzw. wirtualnego screeningu, autorzy 

 

enzymu w kompleksie ze 



wykorzystanie innych metod przesiewowych?   
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krio -EM), w celu uzyskania . Praca ta 
  
. Doceniam przede wszystkim zastosowanie cryo-EM do zbadania struktury enzymu, w 

kompleksie z ligandem
"hot-

 
kowane 

 

histydyny oraz potencjalnym rozwojem nowych . Ponadto dodatkowym atutem jest 

Zastanawia 
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