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Tabela 1. acyjnego
oraz wszystkich publikacji habilitantki wg. bazy Web of Science Core Collection, z dnia 22.04.2022.

Cykl 7 publikacji Wszystkie publikacje z IF (38)

IF 25.281 119.599

MNiSW 350 1794

MNiSW2021 650 3430

( ) 138 (135) 846 (821)

H-index (6) 17

IF: s ;
;

MNiSW2021 1.12.2021.
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.

4.3.1. Wprowadzenie

Choroby nowotworowe -naczyniowego 

Rzetelna identyfikacja 
prognostycznych

[1]

choro

molekularnych
diagnostycznych i terapeutycznych.

Molekularne znaczniki (biomarkery)

. otworowych 

i lipidy [2].
e nowej tworowych (tzw. sygnatury 

molekularnej) lub odkrycie
klasyfikacji, prognozowaniu oraz monitorowaniu progresji nowotworu i jego odpowiedzi na 

Poszukiwania potencjalnych wych
niedawna z wykorzystaniem technik immunohistochemicznych, oraz w oparciu o analizy 

Obecnie, w dalszym poszukiwaniem nowych sygnatur molekularnych 
, coraz powszechniej pr

wysokoprzepustowych, nowoczesnych -omicznych.
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m.in. na technikach sekwencjonowania nowej generacji, technikach spektrometrii mas, oraz 
wysokoprzepustowych testach z wykorzystaniem
metodami obliczeniowymi i metodami przetwarzania danych (modelowanie komputerowe, 
uczenie maszynowe, sztuczna inteligencja).

i
.

finalny produkt przemian biochemicznych, dlatego 
w najbardziej miarodajny

ziny omik

Jednak, 
b

rganiczne, aminokwasy, cukry, zasady 

puryn i pirymidyn, glikolizy, glukoneogenezy oraz cyklu kwasu cytrynowego [3]. 

wykorzystane do oceny rokowania [4].

wykorzystania 
-150 nm. 

[5]. Schematyczn budow jak
nowotworowych przedstawiono na Rycinie 1. Egzosomy wydzielane do krwi
nowotworowe

m.in. odpowiedzi immunologicznej, 
przeprogramowaniem metabolicznym, przerzutowaniem e. Z tego 

nowe
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nowotworowych w [6]. 

Rycina 1. Schemat budowy egzosom wraz z 
(na podstawie Kalluri i LeBleu [5]).

u proteomicznym i metabolomicznym z wykorzystaniem nowoczesnych
technik spektrometrii mas . 

i metabolicznych, jak i skutkiem procesu nowotworzenia. Takie 

diagnostycznych i terapeutycznych [7]
udoskonalaniu technologicznych

z 
badawcze. Badania uwzgl -

zazwyczaj projektami interdyscyplinarnymi z pogranicza chemii, biologii, medycyny
ymi

Istotnym 

procedur
. Najwa z zakresu 

proteomiki i metabolomiki klinicznej przedstawiono na Rycinie 2 : (1) 
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instrumentaln z wykorzystaniem 
technik chromatografii i spektrometrii mas analiz
uzyskanych danych, w tym m.in. filtrowanie , normalizacja, dekonwolucja, skalowanie, (6) 
analiz statystyczn , (7) identyfikacj bioinformatyczn
i chemometryczn , (9) interpretacj biologiczn , (10) walidacj

Rycina 2. 

.* w
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4.3.2. Motywacja i c

Prezentowane przeze mnie o

w wyniku realiza
w 1 jestem autorem korespondencyjnym.

Journal Citation Reports
5 (wg. bazy Web of Science Core Collection, 

z dnia 22.04.2022). identyfikacji 

z wykorzystaniem technik spektrometrii mas.
Publikacje H1-H5

a technik spektrometrii mas do profilowania i identyfikacji 

tarczycy (https://ncn.gov.pl/finansowanie-nauki/przyklady-projektow/wojakowska). Badania 
realizow

, kierowanym przez prof. dr hab. Piotra 
-

( -Curie, NIO). 

.
wykorzystanie technik spektrometrii mas, w tym LC-MS/MS, GC-MS i MALDI-MSI do 

, swoistych dla 
oraz korelacja uzyskanych danych 

z parametrami klinicznymi (morfologicznymi i histopatologicznymi). 

preparaty raka tarczycy utrwalone w formalinie i zatopione w parafinie (FFPE, formalin-fixed 
paraffin-embedded). 

H1,
ania oryginalnej

tkankowych raka tarczycy FFPE na potrzeby analiz z wykorzystaniem techniki GC-MS. 
, nieprezentowane w literaturze naukowej, 

przy wykorzystaniu techniki GC-MS opublikowa w pracy H2. 
W tym s H3

doty
podoktorskim w NIO STSM COST 

lipidom
Biomedical Research Centre Sheffield 
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Hallam University
,

-MSI. Wynikiem tego 
H4

nienowotworowej, obrazowania molekularnego. 

H5 -MS/MS. Praca 

i in., 2013) . Przeprowadzone badania 

tego nowotworu.
e mnie

ich korelacji, w celu uzyskania globalnego obrazu zmian molekularny
w nowotworowo zmienionej tkance tarczycy.

Pod koniec

Badania w ramach nowego projektu 

Mas Instytutu Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu. W wyniku realizacji tego (nadal 
H6 i H7 sukcesem po

, 
NIO, z wykorzystaniem nowoczesnych 

rozwijam. 
i 
nowotworowych, na potrzeby prowadzenia kompleksowych analiz proteomicznych 
i metabolomicznych z wykorzystaniem technik MS. Kolejny raz obiektem mojego 
zainteresowania by

ustalony. W wyniku prac optymalizacyjnych pod 
k tem metodyki prowadzenia
z wykorzystaniem techniki GC- H6

RGiSz
p

chorych na raka odbytnicy,
H7, 

a raka odbytnicy. Praca

z zakresu biochemii, biologii molekularnej, biologii obliczeniowej, bioinformatyki 
i biomedycyny, co nadaje jej charakter interdyscyplinarny.
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spektrometrii mas.

:

1. Opracowanie i optymalizacj warsztatu anali
metabolomicznych i proteomicznych na klinicznych preparatach tkanek nowotworowych 
utrwalonych w formalinie i zatopionych w parafinie (FFPE) technikami GC-MS i LC-MS/MS.

2. Profilowanie i identyfikacj obecnych w tkankach FFPE rak tarczycy
PTC, FTC

zmian nowotworowych (FA) oraz zdrowej tkanki.
3. -MSI na preparatach tkankowych w celu odr

brodawkowatego raka tarczycy od tkanki nienowotworowej.
4. Skorelowanie obrazu molekularnego z parametrami morfologicznymi i histopatologicznymi 

badanych tkanek raka tarczycy.
5. Opracowanie i optymalizacj metodyki prowadzenia kompleksowych analiz proteomicznych 

GC-
MS i LC-MS/MS.

6.
z rozpoznaniem szyi .

7. Identyfikacj
z surowicy chorych na raka odbytnicy

8. Integracj
z rakiem odbytnicy

neoadjuwa

Opracowanie procedur analitycznych
metabolomicznych i proteomicznych (H1, H5)

, w praktyce klinicznej. 
Proces 

-

wysokie koszty i problemy logistyczne 
podczas jego klinicznych

[8]. prowadzi do sieciowania
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,
[9]. Drugim 

ograniczeniem w badaniach m
ekstrakcja 

biocz
artych o techniki spektrometrii mas, stanowi metodologiczne wyzwanie.

wykorzystanie tkanek FFPE do retrospektywnych 
, gdzie zaproponowane 

archiwalnego. 
[10]. 

Do bada proteomicznych przedstawionych w publikacji H5 wykorzysta
zmodyfikow i wsp. [11], 

-heptanu i , oraz
-FASP (multienzyme digestion filter-aided sample 

preparation), Jacka z Instytutu Maxa Plancka (Max-Planck-
Institute for Biochemistry, Martinsried, Niemcy) [12-13]. Metoda wieloenzymatyczngo trawienia
wspomaganego - mi Lys-C 
i Trp) uzysk Otrzymane 

na 
strong anion exchanger -MS/MS 
z wykorzystaniem wysokorozdzielczego spektrometru Q-Exactive z analizatorem typu Orbitrap.

proteomicznych stale ro , jedynie
. Pierwsze badania prowadzone przez Kelly i wsp. [14] dotycz

-MS. 
Autorzy byli od tkanki nienowotworowej na podstawie 

15-17]. Brak
wykorzystania technik GC-

od
analiz -MS. W pracy H1 

,
w mieszaninie wody z metanolem 

zaproponowan przez Denkerta i wsp. z grupy Olivera Fiehna (Davis University, USA) [18]. 
(1)

(2) utrwalonej w formalinie oraz (3) mi
s

), z czego 
wszystkich typach badanej tkanki. N

w tkance FFPE 
metabolity -lipidowych 
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Ponadto zaobserwowa
w formalinie jak i czas utrwalania,

. Z kolei z
Niemniej jednak,

udowodni profili 
-MS, co ma istotne znaczenie 

retrospektywnego mate

Wykorzystanie technik metabolomicznych i proteomicznych do profilowania i identyfikacji 

tarczycy (H2-H5)

brodawkowaty (PTC), 
[19]

odmiany raka brodawkowatego (PTC-
FV) rakiem wym. jest drugim 

C a jego diagnoza opiera 
-

-FV). Rak rdzeniasty (MTC) pod 

MTC stanowi zaledwie 3-
n , wywodzi 
i wykazuje cechy 

-
20

a pooperacyjne na wynikach badania histopatologicznego. Niestety, w wielu przypadkach 
jednoznaczna klasyfikacja raka na podstawie analizy his

klasyczne metody klasyfikacji raka tarczycy. Iden
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tarczycy.

metabolomicznych i proteomicznych na tkankowych preparatach FFPE
H1 i H5)

histologicznych raka tarczycy (PTC, FTC, MTC, ATC) z wykorzystaniem 

tarczycy ora
postaci nowotworu (PTC-FV, FTC). Eksperymenty metabolomiczne, proteomiczne 

mas, w oparciu o odpowiednio metody GC-MS, LC-MS/MS oraz obrazowanie molekularne 
MALDI-
z ich parametrami morfologicznymi i immunohistopatologicznymi. Wyniki przeprowadzonych 

y opublikowane w pracach H2, H4 i H5
Rycinie 3.

Rycina 3. 
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dotychczas poznanych
isem 

dotychczas poznanym zagadnieniem, , by
wykorzystanie metabolomiki w badaniach nad rakiem tarczycy. Aspekty tych b

H3, zmiany 

. 
oraz dylematy i niuanse przy diagnostyce 

szkolenie 

.
preparaty FFPE raka tarczycy (rak brodawkowaty (PTC) 

(MTC), rak anaplastyczny (ATC)) ego gruczolaka ego (FA) 
i niezmienionej nowotworowo tkanki ej (Ctr). Prepara

,
uprzednio opracowany i opisany 

w pracy H1.

ekstrakcji bez etapu odparafinowania

-MS, w celu identyfikacji 

tarczycy (publikacja H2). 
ystkich typach badanych tkanek tarczycy, w tym m.in. 

sygnatur 
metabolicznych enie raka tarczycy od tkanki nienowotworowej (w tym 

kwasu mlekowego i .
- w

go. Ponadto, zidentyfikowano metabolomu
klasycznego wariantu raka brodawkowatego i

tarczycy ( kwasu glukonowego i kwasu cytrynowego) 
oraz rak
( estru kwasu dekanowego). 

-
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potencjalnie wykorzysta

.

, m.in. cykl
(TCA) szlak pentozofosforanowy (PPP), glikoliza,
glukoneogeneza, metabolizm galaktozy i pirogronian

n
[21]. Poza przeprogramowanym metabolizmem energetycznym, i

zmiany nienowotworowe. [22]
w k

Co istotne, 
wy, 

-

y 

h 
[23]. 

owotworowej. 

H3. 
,

(FTC, 
PTC-CV, PTC-FV, MTC, ATC) (FA), 

badanych tkanek -MS/MS (publikacja H5). 

k 
reprezentatywnych dla 

-MS/MS (LC-MALDI-MS/MS i Orbitrap LC-

Geoui i wsp. [11] -FASP [12-13]. W pierwszej 
tkanek raka LC-

MALDI-MS/MS i Orbitrap LC-
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wieloenzymatycznym (trypsyna i Lys-C) 
-FASP

(FTC, PTC-
FV, FA) oraz klasyczny wariant raka brodawkowatego (PTC-CV). Analizy te przeprowadzone 

-MS/MS.

i MALDI-

charakterystyczne dla raka rdzeniastego i anaplastycznego 
z funkcjami neuroendokrynnymi (MTC) i 

anaplastycznego
(FTC i PTC) na podstawie cech histopatologicznych nie stanowi wyzwania diagnostycznego, 

micznych charakterystycznych dla raka anaplastycznego

Z kolei 

jako [24] rzadkich przypadkach 
MTC

ma swoje uzasadnienie [25] a 

-MS/MS, 

Na podstawie analiz O (Gene Ontology

ekspresj
struktury DNA. 

m.in.

wasu cytrynowego zaobserwowany w ATC 
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Zaobse

. Ponadto zmniejszony
poziom fosforanu mio-inozytolu charakterystyczny dla FA
ekspresji kilku fosfataz i kinaz, ych w metabolizm inozytolu i fosfatydyloinozytolu,
obserwowanej
kwasu bursztynowego, ,

dla tych zmian, co odpowiada zaobserwowanym przez nas wielu 

u cytrynowego 
o

Co istotne, uzyskane przez nas
innym profilom 

transkryptomicznym i metabolomicznym molekularny tych 

multi-
proteomiczne c

e mnie wyzwaniem poszukiwania molekularnych 
zastosowane

Lipidy
azywaniu , stanach 

w diagnostyce 
[26]. Zastosowana technika obrazowania molekularnego MALDI-MSI pozwala na 

lipidy i metabolity, w
molekularnych z cechami 

morfologicznymi i klinicznymi badanych tkanek, a tak
nowotworowych.

Lipidomics in thyroid cancer research
realizowanego w Laboratorium Spektrometrii Mas Biomedical Research Centre Sheffield Hallam 
University w Anglii, pod kierunkiem prof. Malcolma Clencha. Efektem realizacji tego projektu 

H4 -MSI
brodawkowatego raka tarczycy 

parafiny z wykorzystaniem to

jednak ich i
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e 
-cyano-4-hydro

i

MS/MS, 

fosfatydylocholin (PC), sfingomielin (SM PA), a ich poziom
y Osiem 

nienowotworo 27-29]. Te same 

przy czym jony [M + Na]+ podczas 
gdy w tkance +. 

w odniesieniu do tkanki utrwalonej w formalinie. Prezentowane wyniki potwi
-

Identyfikacja proteomicznych i metabo obecnych 
nowotworowych technikami spektrometrii mas (H6, H7)

w postaci 

w 
[6]. 

-mezenchymalne (EMT) a 
nowotworu spod nadzoru immunologicznego .

i nowotwor , przerzutowaniu ci na terapie 
onkologiczne [30]

o potencjalnych 
prognostycznych i predykcyjnych 
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metabolomicznych

(publikacje H6 i H7 i zoptymalizowanie metody izolacji i oceny 
prowadzenia kompleksowych analiz proteomicznych 

i metabolomicznych z wykorzystaniem technik spektrometrii mas. 
oparciu o 
opracowanego przez Smolarza i wsp. [31] oraz Ludwig i wsp. [32], zoptymalizowanego na 

nam izol f (frakcja #4) (~50 
nm) 

,
niezagregowanych, funkcjonalnie aktywnych i wolnych od 

MISEV 
2018 [33] ( owania 

CD9, CD63, CD81, 

1x1010 cytometrem 

(z wykorzystaniem deoksycholanu sodu, SDC)
na 

H7. Metoda ekstrakcji 
H6

H7
-MS (QQQ), natomiast badania proteomiczne prowadzone -

MS/MS QExactive Orbitrap. 
(w tym m.in. filtrowanie 

i bioinformatyczn , w tym integracj danych multi-

Rycinie 4
ostatni,

przedstawione w pracach H6 i H7. 
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Rycina 4. 

Wykorzystanie techniki GC-MS do profilowania metabolomicznego surowicy 

(H6)

[34]. 

istotne

[35]. Z tego powodu 
planowanie i monito

,
znaczniki molekularne radioterapii.

Poszukiwania

z wykorzystaniem wielu genomiczne, 
transkryptomiczne, proteomiczne, metabolomiczne). Jednak wiedza,

mechanizm
na stan chorobowy, jak 
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promieniowaniem
zdrowymi

egzosomach izolowanych z surowicy. opisanym w publikacji 
H6, nie profili metabolomicznych surowicy 

m zlokalizowanym 
przed i po radioterapii (przyspieszone napromienianie 

-72Gy)

z badanym nowotworem RGiSz. Na podstawie prz
GC-

energetycznego

dobnie jak w wielu

mi

transportu elekt

Ponadto, 
szlaki 

-

procesy,

36]. Ponadto, w

,
zanym 

Zmiany w metabolomie

w me
w metabolomie surowicy

za
. Zgodnie z najnowszymi 

doniesieniami, s
me

,
37 o obejmuje 
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38]. Dlatego warto 

przez nas

charakterystycznych zmian 

metabolomu

(bystander effect)

poziomie proteomu i miRNomu eg [39-41]. Dlatego 

z promieniowaniem.

Proteomiczny 
(H7)

neoadjuwant

tj. T 3 lub N+), wskazane jest zastosowanie radioterapii 
neoadjuwantowej (neo- ego leczenia [42]. Ocena odpowiedzi na 
leczenie promieniami a do planowania 
dalszego
nowotworu pozostaje wyzwaniem.

m rakiem 

uboczne [43].

elementem terapii personalizowanej. Niestety nadal brak jest specyficznych 
molekularnych,
radioterapi .

biomarkery do przewidywania i monitorowania odpowiedzi na leczenie, jednak wiedza w tym 
obszarze w odniesieniu do raka odbytnicy pozostaje ograniczona [44]. Niemniej jednak 

W naszym badaniu 
zaprezentowanym w publikacji H7, nowatorskie zintegrowane podej
proteomiczne i metabolomiczne,
odpowiedzi gruczolakorakiem odbytnicy na neoadjuwant

54 Gy) ych 

go osocza, obu badanych
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kach. kowanych jako 
1) i 

(guzy oporne na promieniowanie: TRG 2 3) 
proteomu

odpowiedzi na neo-

ntyfikowane w egzosomach. 
funkcjonalnie po takimi procesami jak: aktywacja odpowiedzi immunologicznej, 
aktywacja i Kilka 

w tym FGB, CD44, GLUT1/SLC2A1, PON1. 
poziom enzymu GLUT1 (
z efektem Warburga)

, co 
przypuszczalnie ych, takich 
jak MAPK i PI3K/AKT [45-46]. Co ciekawe, 

jako markery egzosomalne specyficzne dla raka jelita 
grubego e m.in. migracj , rekrutacj procesy zapale

nowotworu i tworzenie nisz przedprzerzutowych [47]. 

-
w

odpowiedzi zapalnej i nadzorem 
immunologicznym [48].

k jest danych o ich potencjale do 

fosfatydyloetanolamin (PE), fosfatydyloinozytoli (PI), sfingomielin (SM) i diacylogliceroli 
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[49]
w egzoso

50].

odbytnicy na neo-

owo
[51].

przerzutowaniu [52-53].
Nasz

p

owych 

i dehydrogenaza aldehydu 3-

we 

prozapalnych, oraz antyoksydacyjnych w reakcji na promieniowanie [54]. Ponadto, w tej samej 
araoksonazy-1 (PON1), jest 

, mitochondrialnymi oraz 
lipoproteinami ). Z drugiej strony, dwa 

odpowi CD5L jako kluczowy regulator syntezy 
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FABP5 dostarcza ligandy do
pr PPAR-

u PPAR- -VEGF [55].
e mnie -

icznych

w miejscowo zawansowanym raku odbytnicy. Dodatkowo, integracja danych metabolomicznych 
i proteomicznych prezentuj
nowotworu.

4.3.4. Podsumowanie i perspektywy

i metabolomicz tkankowego, 
analizowanego technikami spektrometrii mas. 

technikami spektrometrii mas

tarczycy.

surowicy 
.

Wykazanie
przewidywania odpowiedzi na neoadjuwant

Zidentyfikowanie zab w przebiegu choroby 
nowotworowej i w odpowiedzi na leczenie promieniami.

czenie nowotworu z poziomu biologii 

-omicznych opartych o techniki spektrometrii 
Identyfikacja 

i tkanek poprzez eg
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-
m

neoadjuwantowej radioterapii. 
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5. -BADAWCZYCH -

jednej uczelni, instytucji naukowej,

Nurtem przewodnim prowadzonych przeze mnie prac badawczych jest wykorzystanie 
technik spektrometrii mas w badaniach z zakresu nauk biochemicznych i biomedycznych. 

omiki i lipidomiki, w celu 

i optymalizacja metodyki prowadzenia analiz z wykorzystaniem technik spektrometrii mas (m.in. 
LC-MS/MS, GC-MS, MALDI-MSI

warsztat analityczny pozwala mi realizowa projekty badawcze z pogranicza biologii, chemii 
i medycyny.
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2020-2022: dr hab. Justyna a, y (1);
2017-2022: dr Marcin Zeman, Narodowy (1);
2017-2020: dr hab. Dorota Tarnawska, Uniwersytet (1);
2015-2022: Zesp a, et Medyczny w Katowicach 

oraz Zesp dr Marty Nowackiej-Chmielewskiej, Akademia Wychowania Fizycznego 
w Katowicach (5);

2015-2019: Zesp skiej, Politechnika a w Gliwicach (7);
2014- , Wellcome Sanger Institute, Cambridge, Wielka Brytania

(7);
2014-2018: Zesp prof. Malcolma Clencha, Biomedical Research Centre Sheffield Hallam 

University, Wielka Brytania (1);
2013-2022: dr Mykola Chekan, Narodowy (6);
2013-2022: Zesp , Narodowy

(20);
2013-2015: dr Magdalena Grajzer, Uniwersytet Medyczny (2);
2012-2014: dr Wojciech Ostrowski, Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu (1);
2012-2013: dr Agnieszka Szuba, (1);
2012-2013: Zesp , Uniwersytet Przyrodniczy w Poznaniu (1);
2011-2015: Zesp , Instytut Chemii Bioorganicznej PAN 

w Poznaniu (3);
2010-2013: Zesp dr Juana Francisco Zamora-Natera, Uniwersytet w Guadalajarze, Meksyk 

(2);
2009-2015: Zesp prof. dr hab. Piotra Kachlickiego, , Poznaniu

(5).

5.1. Przed uzyskaniem stopnia doktora

Podczas realizacji pracy doktorskiej
Instytutu Chemii Bioorganicznej Polskiej Akademii Nauk w Poznaniu pod kierunkiem prof. 
Macieja Stobieckiego,
do profilowania i analizy strukt

informacji strukturalnych na te

C.lupini (projekt 
badawczy MNiSW .

Wykaza
malonowym
[Wojakowska i wsp. Metabolomics. 2013;9(3):575-589].
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tkankow
[Wojakowska i wsp. Phytochemistry. 2013;92:71-86], tkankach korzeniowych oraz 
zawiesinowych kulturach Medicago truncatula [
i wsp. Metabolomics. 2011;7(4):604-613] ach pszenicy zwyczajnej (Triticum 
aestivum) [Wojakowska i wsp. Journal of Mass Spectrometry. 2013;48(3):329-39]
opracowanych metod analizy MS2 i zidentyfikowa

wysokorozdzielczych widm masowych MassBank 
(http://msbi.ipb-halle.de/MassBank/). Ponadto,
utworzonej przeze mnie biblioteki widm masowych w programie Bruker Library Editor (Bruker) 

-Qq-ToF 
.

w ramach pracy doktorskiej,
prezentacji plakatowych na kilkunastu konferencjach naukowych

doceniona przez The Samuel Roberts Noble Foundation
zystwa 

Ponadto, z uwagi 

M.truncatula [Banasiak 
i wsp. Journal of Experimental Botany. 2013;64(4):1005-

Electrophoresis. 
2013;34:3234-3243]. przeze mnie

acje naukowe w uznanych 
2,706 i liczbie cytowa 230 

-2013.

5.2. Po uzyskaniu stopnia doktora

prace z zakresu 
kontynuacji

C.lupini,

iczego 
w Poznaniu. 
Grupa IHAR 
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nowych odmian [Wojakowska i wsp. Acta Physiologiae Plantarum. 2015;37(8):152]. P

Food Chemistry. 2015;188:459-

Journal of Chromatography B. 
2014;967:21-7]. 

-
i wsp. Phytochemistry Letters. 2015;11:358-367] , jak i w badaniach zmian metabolomicznych 

wicz i wsp. Acta Physiologiae Plantarum. 2014; 36(1);1-

prowadzone po doktoracie, ukaza latach 2013-2015 w uznanych czasopismach z listy JCR 
23.

Narodowym Instytucie Onkologii 

w badaniach multi-omicznych nad innego typu nowotworami, w tym m.in. prostaty [Pietrowska 
i wsp. Proteomes. 2015;3(3):117 131], i wsp. Acta Biochimica 
Polonica. 2015;62(2):265-72 Journal of Translational Medicine. 
2015;13:304], piersi [Walaszczyk i wsp. Protein And Peptide Letters. 2017;24(1):37-45] oraz

-Mazurczyk i wsp. Acta Biochimica Polonica. 2017;64(3):513-518]. Warsztat badawczy, 

-MS) oraz proteomice (oparte o LC-MS/MS z analizatorem typu Orbitrap), 
(surowica oraz 

tkanki nowotworowe) z hodowli in vitro . Specjalistyczna
wiedza analityczna z zakresu wykorzystania , oraz 

obszarze biologii klinicznej, w tym 
chorob

w indywidualnych pr oraz prof. Piotra 

Z m.in.
-Mazurczyk i wsp. Acta Biochimica Polonica. 2017;64(1):189-193] i proteomu surowicy 

International Journal of Radiation Oncology, Biology, 
Physics. 2015;92(5):1108-1115]. Ponadto, 

w,
PLoS One. 2018;13(10):e0205496] oraz badaniu zmian 

proteomu . Journal of Radiation 
Research. 2019;60(3):289-297]. Na tym

NIO
etap mojej drogi naukowej 
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Na 
pograniczu Chemii i Biologii. 2017;XXXVII:177- International 
Journal of Molecular Sciences. 2019;20(14):346].

NIO
z zakresu wykorzystania spektrometrii 

mas w badaniach biomedycznych, opublikowanych w latach 2015-2019

186. 
NIO

e m.in. do Biomedical Research Centre Sheffield 
Hallam University w Anglii (w ramach grantu STSM COST), Max-Planck-Institute for 
Biochemistry w Niemczech (w ramach konsultacji naukowych nowatorskiej techniki MED-
FASP) oraz Europejskiego Centrum Bioinformatyki i Genomiki w Poznaniu, gdzie obecnie 

. NIO owocnej 
i 
proteomice klinicznej oraz radio-onko-biologii, i prof. Piotrem 

. 
w realizowanych projektach badawczych z pogranicza chemii, biologii, medycyny 
i bioinformatyki Wellcome Sanger 
Institute, Cambridge w Anglii wielkoskalowych 
analizach obliczeniowych. 
i nadal owocnego 

5.2.3. Metabolomika i proteomika w badaniach na modelu 

kompleksowych analiz metabolomicznych, 
opartych o techniki spektrometrii mas (GC-MS i LC-MS)

(KD) w szczurzym modelu stwardnienia guzowatego. Badania
KD,

w Katowicach,
trwania NIO

i wsp. Scientific Reports. 
2016;6:21807]. 

ketogeniczny i wsp. Journal of Nutritional Biochemistry

wnie 
-MS oraz analizie 

uzyskanych danych metabolomicznych.
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W kolejny
nego biegania u myszy

A i wsp. Molecular Brain. 2020;13(1):62]. Badania zmian w profilach
metabolom

Przeprowadzone przeze mnie profilowanie 

energetycznymi

Efektem badaniach metabolomicznych prowadzonych na modelu 
wackiej-Chmielewskiej 

z Akademii Wychowania Fizycznego w Katowicach
dotycz

Efektem -
Chmielewskiej [Nowacka-Chmielewska M. i wsp. Nutritional Neuroscience. 2020;1-14 oraz 
Nowacka-Chmielewska M. i wsp. Nutrients. 2021, 13, 4242.]. 

rze 

ramach
dotychczasowych prowadzonych w latach 2016-2021 o 6 publikacji

41.

5.2.4. Zmiany metabolomiczne w patologii

(KC-keratoconus), patologicznym stanem 
ludzkiej . 

-
Molecules. 

2020;25(12):2933].

w 
na GC-

uzyskane wyniki

5.2.5

Poza znanymi



35

ERAT | Anna Wojakowska

z nowotworzeniem, odgrywa

na lub tolerancji 

przeszczepieniu i przewidywania ryzyka odrzucenia przeszczepu.

6. 

Opieka naukowa nad 

2019-2022: mgr Urszula Strybel: III rok studium doktoranckiego przy ICHB PAN w Poznaniu.
Funkcja: 
doktorskiej w ramach projektu NCN SONATA . 
Opublikowane prace: Strybel U. i wsp.  Cancers. 2022;14(4):99 (H7).

2021
.

Funkcja: Op
- cztery filary rozwoju 

2021 erunku Technologia 

Funkcja: Opieka naukowa podczas 1,5-
Spektrometrii Mas IChB PAN.

2018

Funkcja: 
Opublikowane prace: Wojakowska i wsp. Journal of Personalized Medicine. 2020;10(4):229
(H6).

2013
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Funkcja: 
Opublikowane prace: Ostrowski i wsp. Journal of Chromatography B. 2014;967:21-7 oraz 
Grajzer i wsp. Food Chemistry. 2015;188:459-66.

2013:

Funkcja: Op

2013
Funkcja: Opieka naukowa

2013: dr Marta Olech, mgr Marta Drozd, mgr Wioleta Pietrzak z Uniwersytetu Medycznego 
w Lublinie. 

Funkcja: 

2012
Funkcja: 
Opublikowane prace: Ostrowski i wsp. Journal of Chromatography B. 2014;967:21-7.

6.2.1. Kierowanie projektami badawczymi

04/2018-04/2023: NCN SONATA nr 2017/26/D/NZ2/00964

i wykrywanych w surowicy krwi lub/i egzosomach.
o/promotora pomocniczego doktorantki mgr 

Opublikowane prace: H6 i H7.

11/2013-04/2018: NCN FUGA nr 2013/08/S/NZ2/00868
o profilowania i identyfikacji 

raka tarczycy.
Opublikowane prace: H1- H5

01-31/10/2014: grant zagraniczny STSM COST nr BM1104-011014-046331
hyroid cancer research. 

Opublikowane prace: H4.

05/2013-10/2013: g y

Zastosowanie techniki nanoLC-ESI-IT-
nych.

Opublikowane prace: Wojakowska i wsp. Journal of Mass Spectrometry. 2013;48(3):329-39.

12/2011-06/2013: Kierownik grantu NCN PRELUDIUM nr 2011/01/N/NZ2/00025
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Opublikowane prace: Wojakowska A. i wsp. Acta Physiologiae Plantarum. 2015;37(8):152; 
Wojakowska A. i wsp. Phytochemistry. 2013;92: 71-86; Wojakowska A i wsp. Metabolomics. 
2013;9(3):575-589; Wojakowska i wsp. Journal of Mass Spectrometry. 2013;48(3):329-39.

6.2.2. w komitetach organizacyjnych konferencji 

osowania proteomiki i metod analizy danych w badaniach 

-5.06.2014, Gliwice.
Joint Conference of Polish Mass Spectrometry Society and German Mass Spectrometry Society, 
4- .
2nd Conference of Polish Mass Spectrometry Society, 24- .

6.2.3
nych funkcjach.

-2022.
-2022.

:
- (38), publikacji 
pokonferencyjnych (8), i 

- informacje o udziale w projektach badawczych jako wykonawca (5);
-
- informacje o recenzowanych pracach naukowych (13);
- informacje o uczestnictwie w programach europejskich (2);
-

(podpis wnioskodawcy)


