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Rola mykobioty 
 

w latach 2020-2025 w Instytucie Chemii Bioorganicznej PAN (ICHB PAN) w Poznaniu. Moje 
 wieloautorskich publikacji, z cztery 

wyniki oryginalnych , jedna natomiast dotychczasowej wiedzy. Prace
 opublikowane w modelu otwartego open access). We wszystkich pracach jestem 

, w jednej jestem ponadto rzeczonych publikacji 
w formacie PDF   

WPROWADZENIE 

z , 

e

 Dotychczas 
e 

mikrobioty jelitowej, podczas gdy rola innych mikroorganizm
marginalizowana

e role w 
 . 

jelitowej 
 (X. V. Li, Leonardi, i Iliev 2019; 
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Underhill i Iliev 2014), metaboliczne (X. Zhou, Zhang, i Yu 2024; Bao i in. 2023) oraz nowotworowe
(Narunsky-Haziza i in. 2022; Dohlman i in. 2022; Aykut i in. 2019). 

  w ludzkich jelitach Saccharomyces 
cerevisiae var. boulardii (Ansari i in. 2021), . 
I Candida i Aspergillus ,

jelitowych na organizm gospodarza 
 (Kew 2013)

-
(Briard i in. 2021; Rizzetto i in. 2016). 

(Multhoff, Molls, i Radons 2012; J. Yu i in. 2016), zmieniony profil mikrobiologiczny
 utrzymywaniem 

worzenia (Neagu i in. 2019; S. L. Schneider, Ross, i Grichnik 2015).
W   jelitowa 

logiczne
u  

go komponentu mykobioty jelitowej (ang. 
core mycobiome) ani jego 

-
z gospodarzem a (Y. Sun i 
in. 2021), z 
w 
jelitowych (Nash i in. 2017)
konkretnych aspektach, takich jak badania mykobioty jelitowej w odniesieniu do diety (Hoffmann i in. 
2013) (Strati i in. 2016) (Borges i in. 2018), specyficznych 

(Gao i in. 2021; Zeng i Schnabl 2022) (Das i in. 
2021; G. Hong i in. 2020) (Ben-Ami, Lewis, i Kontoyiannis 2010; 
Chiaro i Round 2021; Zhai i in. 2020) (Jiang i in. 2017; Krause i Reisinger 2005; 
Samonis i in. 1993; Seelbinder i in. 2020). 

A

zatem  oraz 
geografii. 
Chinami a krajami Zachodu, wyniki  
zastosowalne do innych populacji. Dlatego, aby lepiej 

  

Ponadto, 

 
z  tzw. batch effect

 (Schloss 
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2018). 
jak spos przygotowania , , 

. W konsekwencji

w utrudnione w badaniach metagenomicznych.  

 

 
-Andersen i in. 2014)  

 

w 

 
w 

y i mecha

 

MOTYWACJA I  

chorobowych. Mikrobiom jelitowy, a w tym

 
immunoterapii. zasowe 

 
w  tym aspekcie. 

 

  oraz ograniczona wiedza w zakresie 
 jej naturalnej  

(i) 

 (H1)
(ii) 

u  z Polski
 (H2) ej
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(iii) 
a 
(H3)

-PD-

a  

(iv) 
 (H4). 

-PD-1 i dalszy przebieg leczenia. 
Wreszcie (v) 

 
 (H5)

 

STANDARYZACJA PROTOKO U POZYSKANIA I ANALIZY DANYCH 
METAGENO  

metagenomicznych z 
mikrobiomu jelitowego (H1)

czywistymi efektami biologicznymi, a nie 
wynikiem odmiennych metodologii.  

wyniki profilowania  
kilku  przygotowania 

i analizy danych metagenomicznych. 

bakteryjnej ATCC Bacterial Mix MSA-

metagenomiczne. (Tortora i 
Anagnostakos 1987)

ymo-spikes 
-dodatni Allobacillus halotolerans i gram-ujemny Imtechella 

halotolerans -
kterii gram-ujemnych i gram-
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(Ketchum i in. 2018)

10, 15 i 20 minut.  

Na drugim etapie przetestowa   do przygotowania bibliotek do 
sekwencjonowania NGS na uzyskiwane wyniki profilowania mikrobioty jelitowej. Do tego badania 

- KAPA, Illumina (Nextera) i Qiagen, 

DNA. gotowy izolat ATCC Genomic 
-1003 referencyjna  

przygotowanie nie wymaga izolacji DNA
- 

NGS. 

 przygotowano in silico

  bakterii w mieszaninie bakterii ATCC, podczas gdy dla drugiej 
n -

. Na tym etapie 
profilowania: MetaPhlAn2 (Truong i in. 2015) i kombinacji 

Kraken2/Bracken (Lu i in. 2017; Wood, Lu, i Langmead 2019)

dopasowywaniu k- k-
 

uzyskane z (V. A. 
Schneider i in. 2017) (H. Li 2013). Podobnie, odczyty uzyskane 
z 

-
gram-ujemnych i gram-dodatnich. Ponadto ocenie 

gram-dodatnich do gram-  BL 
w  eksperymencie 
mieszanka ATCC.  

ludzkich z dodatkiem Zymo-
gram-dodatnich i gram-

-
w gram-
DNA. W 

-dodatnich, albo gram-

odzwierciedlenie bakterii gram-dodatnich i gram-ujemnych. 

beta-diversity  

 i powtarzalne wyniki, co 
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ch eksperymentach in 
silico

nisk

false positive
w . 

z  

 

nych do 
ludzkiego genomu (F=74,012, R2=0,866, p
kombinacji czasu homogenizacji i rodzaju zestawu do przygotowania bibliotek

 

z danych 

esie profili 
metagenomicznych. 

analiz 
metagenomicznych, wyniki moich 

do przygotowania bibliotek NGS (metody oparte na tagmentacji, Ne

jelitowego w zdrowiu i chorobie. 

 

u 
(H2). 
i 

Mapa Mikrobiomu Polski
(NCT04169867)  zdrowych 
z  zbadan  do tej pory kohor  w 



NATALIA  AUTOREFERAT 3
___________________________________________________________________________

8 
 

 typowej dla wschodnioeuropejskiej populacji. 

 
. 

  w przeanalizowanych przeze mnie 
 (Nash i in. 2017). W badaniu 

w , ci ej mykobioty, kilku 
i obserwowana w  istnieniem

bazowej mykobioty jelitowej. W  w ajliczniej 
Ascomycota Basidiomycota 

w Wynik ten jest zgodny 
Ascomycetes w ludzkim przewodzie pokarmowym (Richard i Sokol 2019; Shuai i in. 2022). 

Saccharomyces Candida 
i Sporisorium 

 
Saccharomyces i Candida w ludzkich jelitach jest zgodna z 

doniesieniami (Hoffmann i in. 2013), podczas gdy rodzaj Sporisorium 
komponent ludzkiej mikrobioty jelitowej. 

S. cerevisiae, Candida albicans i Sporisorium graminicola 
, S. cerevisiae 

C. albicans
wykrywanym grzybem w 

 
drobnoustrojami S. graminicola

identyfikowany 

rezerwuarem S. graminicola.  

-

 (Fig. 3A z publikacji H2)
z  
oraz alkoholu, w tym  

. Z kolei stan zdrowia oraz 

 

ch rodzaj  
a obserwowanymi 
z 

 (Fig. 3C z publikacji H2).
odzaje Nakaseomyces, Neurospora i Sporisorium 

em. Natomiast rodzaje Aspergillus, 
Candida i Yarrowia  

 Candida 



NATALIA  AUTOREFERAT 3
___________________________________________________________________________

9 
 

z wskaz  jego 
e . Rodzaj Debaryomyces 

Malassezia  ryb i herbaty, natomiast rodzaj Yarrowia 
z  chips  z lub 

 specyficznych  h. 

 
 (ang. alpha-

diversity) jak i 

, 
  

alkoholu S. cerevisiae, alkoholu 
jako potencjalnego a  Wyniki przeprowadzonych analiz potwierdz

 
 do przewodu 

pokarmowego (tak jak w przypadku wina) lkohol, 
 

przeprowadzone 
w  sprzyja rozwojowi Candida  

 (Hoffmann i in. 2013). 

autoimmunologiczne. Nadmierna proliferacja Candida 
bioty 

Przeprowadzone przeze 
mnie 
i 
rozwoju Candida. 

udokumentowane, jednak  (Kim i in. 2020; 
Valeri i Endres 2021)
Podobnie jak w przypadku bakterii,  by 

(Markle i in. 2013) oraz
(Bolnick i in. 2014). 

 

przeprowadzone przeze mnie iek 
em mykobioty jelitowej.  

y  
(Strati i in. 2016). Przeprowadzona przeze mnie 

 , 
osoby z grupy wiekowej 46-65 lat m  y   grup
wiekowych (18-25 i 26-45). 
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 (grupa wiekowa 65+).  

W parametru BMI, wyniki przeprowadzonych 
 ponadto 

 D. hansenii i Saccharomyces paradoxus
 rodziny Saccharomycetaceae. D. hansenii 

z D. hansenii jest powszechnym 
gatunkiem we wszystkich rodzajach sera (Fleet 1990)  (Dalton, Board, i Davenport 1984). 
Z drugiej strony, 

w jaki ta energia jest wykorzystywana i przechowywana 
2006). Grzyb jelitowy Candida parapsilosis 

 (S. Sun i in. 2021). Uzyskane przeze 
mnie wyniki oraz odniesienia do  mykobiota jelitowa 

   

W analizowanych przeze mnie przypadkach p

gatunk  
sporadycznie lub wcale. 

 . 
jednak  
w 

t
(Cabral i in. 

2018)
w (Frey-Klett i in. 2011; Peleg, Hogan, i Mylonakis 2010)

 

antybakteryjnych. Dodatkow

 

jelitowej w 

erystycznych dla tej 

re

tnych stanach chorobowych albo 
badanych warunkach. 
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 ORAZ JEJ 
 ANTY-PD-1 

czynnik
demograficznych w zdrowej kohorcie 

ykobioty jelit w -PD-1 (H3). Immunoterapia, 

 tylko 20-  (Zhao, 
Zhao, i Zhao 2020).  

w immunogennych
zmiany w  

tnej luki 
w  kli
w  

zrekrutowanych w ramach projektu . Zdrowi pacjenci byli 
podzbiorem z 

  dwie 
-PD-

 stabilnym klinicznie czerniakiem 
-101H. W przypadku grupy anty-

PD-  (BT), po 3
 leczenia (T3) oraz po 12 leczenia (T12)

mykobioty jelitowej 
AGI- 6-10 dniach 
od otrzymania szczepionki ty w tej grupie. W 
leczonych anty-PD-

 Partial Response), stabilizacj  Stable 
 Progressive Disease). 

z 

i 
 

a klinicznymi efektami leczenia. 

W NGS 
 Moje 

  w stosunku do zdrowych 
oportunistycznie 

patogennych takich jak C. albicans, Candida dubliniensis i Neurospora crassa, podczas gdy gatunki
o  S. cerevisiae i D. hansenii  
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z  pobrane 
w trakcie terapii anty-PD-  ty jelitowej.
Z  w trakcie immunoterapii 

Malassezia restricta i C. albicans
  S. cerevisiae nie zaobserwowano 

 

a -PD-1. 
anty-PD-1 (CB) pacjenci z grupy 

 , co 
mniej  

Dodatkowo, gatunek grzyba Tetrapisispora blattae 
skorzystali na leczeniu anty-PD-1  

). 
S. paradoxus 

leczenie (R)
w 

czy i jak ych
w jelitach chorych na czerniaka  W tym celu 

survival analysis)  Kaplana-Meiera oraz  modelu proporcjonalnego 
hazardu Coxa (CPH), w  LDH jako biomarkera 
prognostycznego. W wyniku przeprowadzonych acjenci z wysokim poziomem 
M. restricta mieli 2,2-  czerniaka, natomiast u tych z wysokim 
poziomem C. albicans 
poziomami tego gatunku (Fig. 6A z publikacji H3)
C. albicans i M. restricta  p = 0,09 i p = 

 (Fig. 6B z publikacji H3)  brak 
 . ediana czasu 

 M. restricta (5 vs. 13 
C. albicans 

 
anty-PD-1. 

, immunologii oraz mikrobiologii, 

M. restricta, C. albicans czy 
S. paradoxus

grzyby 
z rodzaju Saccharomyces
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Z CZERNIAKIEM PODDAWANYCH TERAPII ANTY-PD-1 

Kolejnym etapem moich prac zbadanie z  mykobiomu jelitowego
a z czerniakiem poddanych terapii 
anty-PD-1 (H4).  uzyskane dla 

 Mapa Mikrobiomu Polski, 
Ponownie 

BT), 

zmian mykobiomu
jelitowego. Zastosow  na grupy 

mykobioty jelitowej  
 

P  

 
poziom LDH jako czynnik prognostyczny 

z  -PD-

 
2 w publikacji H4)  OS i poziom LDH y 

i OS  
. 

Podobnie, 
odwrotne relacje zaobserwowa ych owych typu B: dodatnia korelacja 
z LDH, ujemna z OS i PFS. Dodatkowo p

 w publikacji H4  
z 
typu B i typu T. Odwrotne 

. 

-PD-

regulatorowych (ang. B reg transitional  typu B (ang. Naive B cells non-
memory -1-/CD152- 
terapii (Tabela 4 z publikacji H4). Z kolei poziom limfocyt -

 
w 

 (CB) i  

wzorca w ang. Late memory B cells
pozio

-PD- oceny odpowiedzi na leczenie 
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z czerniakiem w trakcie terapii anty-PD-1. Jednym z moich 
 poziomami 

 M. restricta i C. albicans   moich 
H3]  

i -PD-1.  

W niniejszej M. restricta wykazuje pozytywne korelacje z licznymi 
 oraz limfocytami T CD152+, 

negatywne z limfocytami T CD273-/274-
w grupie NB zmiany w  M. restricta m.in. ze wzrostem PD-
1+/CD152+, PD-1+ 

M. 
restricta -

M. restricta. 

Z kolei C. albicans 
CD27+, EM Th T,

czy . 

-, jak 
i  (Gutierrez i in. 2022)

C. albicans (Richardson i Moyes 2015; 
Wang i Lin 2008)

-
PD-1 w czerniaku (Steinshamn i in. 1996)

 C. albicans w grupie CB 

przeciwgrzybiczej reakcji immunologicznej w tej grupie (Aybay i Imir 1996). 

W grupie NB obserwowano odmienne wzorce dla C. albicans, m.in. pozytywne korelacje z podzbiorem 

z leczenia anty-PD-
C. albicans ujemnie -L2) 

i - analiza 
w grupie NB wzrost liczby C. albicans 

 PD-1, PD-
T  CD273+/CD274+

liczby C. albicans  CD273 
i  T PD-1-/CD152-. Z literatury wiadom PD-

C. albicans poprzez hamowanie uwalniania neutrofili ze 
szpiku kostnego (Y. Yu i in. 2022).  mysich, jak i ludzkich 

- -glukany, co z kolei indukuje -
-  chemokin

CXCL1 i CXCL2. Regulacja ta utrudnia uwalnianie neutrofili ze szpiku kostnego do krwiobiegu, 
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C. albicans
na C. 
albicans  

W odniesieniu do S. cerevisiae, 
eksprymu - eksprymu  
w S. cerevisiae a limfocytami 
T CD273-/CD274- eksprymu  PD-2L, PD- -/CD8-, 

  ymi limfocytami 
-PD-

1 (N S. cerevisiae -1L, PD-

poziomu LDH w surowicy. 

 (Y. 
Yang i in. 2022), D. hansenii w moich badaniach 

-1L i PD-2L u doustne 

- -6 i IL- E. coli (Angulo i in. 2023). 
, D. hansenii 

-glukany (Angulo i in. 2019). W tym przypadku doustne podawanie D. hansenii CBS 8339 

D. hansenii 
 

-PD-
y

z -PD-
leczenia. W 

wzorce korelacji z M. restricta i C. albicans
-PD-1 ykobiomu 

z  

-L2 (CD273) i PD-
jelitowymi a limfocytami otwiera nowe pytania 
anty-PD-
wsk -L2 do receptora PD- -L1 (Miao i in. 
2021) -PD-1. 

 

W The emerging role of the gut mycobiome in liver diseases H5) 
  roli mykobiomu jelitowego w 

 metabolicznych. W pracy tej
 



NATALIA  AUTOREFERAT 3
___________________________________________________________________________

16 
 

 

W badaniach ALD, u myszy  podawano etanol zaobserwowano 
jelitowych i wzrost poziomu -glukanu we krwi
przeciwgrzybiczych   (A.-M. 
Yang i in. 2017) iono  poprzez -
glukan, akt  prozapaln  cytokin  IL-1  (Kankkunen i in. 2010).
Z 1,3- -glukan z Wolfiporia cocos 

  (S. Sun i in. 2020). 
spo em alkoholu (AUD) oraz ALD wzrost poziomu 

i  Candida, C. albicans
(Chu i in. 2020; A.-M. Yang i in. 2017; Lang i in. 2020; Hartmann i in. 2021). Negatywny efekt 

C. albicans przypisano kandydalazynie wydzielanej przez ten gatunek grzyba
 . 

W odniesieniu do NAFLD 
jej u z 

z  W 
, m.in. 

 Candida, Nakaseomyces i Penicillium (Hoffmann i in. 2013; Morales, 
Brignardello, i Gotteland 2010; Borges i in. 2018) 

 (Borges i in. 2018). Ponadto Candida parapsilosis 
 (S. 

Sun i in. 2021). 
i 

 . 

w 

 

W odniesieniu do samego NAF

e e poziomy
 

(NASH). potencjalnie  NAFLD 
i  C. albicans  to zaobserwowano 

(Demir i in. 2022). Co ciekawe, 
zmiany te 

 

i e 
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Badania nad PSC  dysbioz  grzybow
 jej patogenezie. nieswoistym 

 (Loftus i in. 2005).
arianty CARD9

 (X. Li, Shen, i Ran 2017). W
przeciwko S. cerevisiae  (Muratori i in. 2003), natomiast Candida

e   (Rudolph i in. 2009). Efekt Candida 
z induk  odpowiedzi Th17 (Katt i in. 2013)
poziomy Th17 u  z tym schorzeniem (Nakamoto i in. 2019).  PSC 

Sordariomycetes i Exophiala oraz spadek poziomu S. cerevisiae (Lemoinne i in. 
2020) -10 (Sokol i in. 2017), podczas gdy Exophiala
dermatitidis Exophiala, jest w stanie infekcje 

  (K. H. Hong i in. 2009; Oztas i in. 2009). Stwierdzono 
y tymi 

dwoma  u Candida
(Lemoinne i in. 2020). 

 Stosunek 
Bacteroidetes/Ascomycota 
z pozwala na przewidywanie 90-dniowej hospitalizacji 

 (Bajaj i in. 2018)
odwrotnie skorelowana z wynikiem  (MELD). 
W  C. albicans 

 (Zullo i in. 2012) , 
w  Candida (C. albicans, C. 
parapsilosis, C. krusei), Aspergillus, Saccharomyces (Mou i in. 2018; Cui, Morris, i Ghedin 2013; Guo 
i in. 2010; Chen i in. 2011).  (Ou i in. 
2014)

nfekcje Candida 
i 4,4-  (Verma i in. 2022). 

W odniesieniu do raka ego (HCC) wskazuje 
na jego patogenez

 (Chidambaranathan-Reghupaty, Fisher, i Sarkar 2021). Badania 
jednak 

  (Ponziani i in. 2019; Ren i in. 2019)  patogenezie 
HCC ma aflatoksyna B1 (AFB1) (Kew 2013; Hamid i in. 2013), toksyczny metabolit produkowany 
przez grzyby z rodzaju Aspergillus Tp53
(Hussain i in. 2007; Bressac i in. 1991). AFB1 w 

 (Allen i in. 
1992; Turner i in. 2000; Qian i in. 1994). Badania  

  C. albicans, co sugeruje potencjalny 
 (Z. Liu i in. 2022). Ponadto, w surowicy 

w C. albicans wykazano wiele zmian w metabolizmie, 
w -karnityny i L-acetylokarnityny (L. Zhou i in. 2012; Fujiwara i in. 2018). Ich rola 
w HCC pozostaje jednak niejednoznaczna  
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choroby (Ishikawa i in. 2014; Z. Liu i in. 2022). 

C. albicans (Levy i in. 2015; R. Li i Zhu 2020)

 
ochronnej roli grzy w literaturze 
S. cerevisiae var. boulardii. Gatunek ten wykazuje  

 (L. Yu i in. 2017; Everard i in. 2014; Ansari i in. 2021). 

 (Everard i in. 2014). Ponadto S. boulardii 
Escherichia coli i Bacteroides  (Y. T. 

Liu, Li, i Wang 2016). Agaricus 
bisporus (Huang i in. 2016; Y. Liu i in. 2018; S. Li i in. 2017) i Pleurotus ostreatus (Duan i in. 2020), 

W literaturze 
 

u S. cerevisiae po jego 
Clostridium difficile 

neutropenicznych (Santino i in. 2014; Cesaro i in. 2000)
 

P  

 

(H1)

z populacji 

 biologiczne. Brak jednolitych wytycznych 
w 

 opracowanie rekomendacji 

decyzji terapeutycznych. 

 (H2, H3, H4)

mykobioty jelitowej w modulacji odp -PD-  

takich jak M. restricta i C. albicans, koreluje z niekorzystnym przebiegiem terapii anty-PD-1. Co 
istotne, prozapalna rola 
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 (H5), 

immunologicznej. 

takich jak S. cerevisiae czy D. hansenii
i  (H3, H4, H5)

immunologicznej. Koncepcja modulacji mikrobiomu jako wsparcia dla terapii onkologicznych zyskuje 

nowotworowych poprzez wprowadzenie nowych strategii diagnostycznych i terapeutycznych 

y  (H4)

immunologicznym i nie tylko
w (H5) 

 

P
integracji danych mikrobiologicznych z klinicznymi w celu opracowania innowacyjnych metod 
diagnostycznych i terapeutycznych. Zastosowanie 

kluczowym kierunkiem r  

P NAUKOWO-BADAWCZYCH 

biologicznych, a kolejne etapy mojej kariery
naukowej nie tej i w coraz bardziej interdyscyplinarnych projektach 
badawczych.   
i , po ich zastosowanie w badaniach biomedycznych  

biologicznych. 

RNA. W  na Wydziale Biologii UAM, pod kierunkiem prof. Janusza 
Bujnickiego stworz  e 

oraz  
i ligandami przypisanie

 zasadami do zasad oraz 
interakcji typu stacking z 

  
struktur RNA, np. natywnej struktury vs. zmutowanej. N1.
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na Wydziale Informatyki 

 opiera 

ych atomowych. Implementacja opracowanego 

. Wyniki te opublikowano w pracy N3. 

z naukowcami z in 
silico '-

konferencji Polskiego Towarzystwa Bioinformatycznego w 
 N2). 

. Przeprowadzone 
trzech renomowanych czasopismach naukowych

(N1-N3). 

 (N4-
N7)

N8, N9)

(N6)
-

 upakowania
obserwowan  

m ewolucyjnym, 

 

 
 (N4).  jest 

 inicjatywy Topic Pages PLOS Computational Biology (N7)

serii, 
Dodatkowo 

 
 

moja i, , 
edzy 

w Internecie. 

sondy 
 do identyfikacji biologicznych sekwencji genetycznych (N8). Zaproponowane algorytmy 
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 powodzeniem stosowane do konstruowania 

 
o innych funkcjach molekularnych. 

o nowoczesne metody ab initio oparte na teorii kwantowej (N9). Symulacje dynamiki molekularnej 
-

nieorganicznych i 

- 2+ 
 

 publikacjami 
w renomowanych czasopismach naukowych (N4-N9) 

 kategorii najlepszej pracy doktorskiej 

im. Przeprowadzone przeze mnie badania 

 

, dodatkowo 
 interdyscyplinarnym charakterze, w  

i  
obliczeniowych 

-

 -125a w raku piersi (N11). W ramach 
netyczne aspekty raka 

 Przeprowadzone analizy na podstawie opracowanego potoku 

 (N12). 
'UTR 

dynamiki nie matrycowych  
 (N13). nominowana 

do 

w  o uczenia (DL). Na skutek 
 pod moim kierunkiem N14. 

Regional COVID- ECBiG  Europejskie Centrum 
Bioinformatyki i Genomiki   ramach ECBiG 

Regional COVID-
bioinformatycznych do przetwarzania i analizy danych ep
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retrotranspozonach. 

-
rozwojowych finansowanych przez fundusze BRIdge Alfa 

w zastosowaniu zaawansowanych technologii, takich jak sztuczna inteligencja, w obszarze medycyny, 
 

INSTYTUCJI NAUKOWEJ LUB INSTYTUCJI KULTURY, W 
ZAGRANICZNEJ.  

 

A. Przed uzyskaniem stopnia doktora 

 Uniwersytet im. Adama Mickiewicza w Poznaniu (2008-2010): N1  praca w ramach 
 na Wydziale Biologii. 

  (2012-2018): N2-N7   na 
Wydziale Informatyki PP. 

 Instytut Chemii Bioorganicznej PAN (2016-2020): N5-N7  prace na stanowisku asystenta 
w  Bioinformatyki Strukturalnej ICHB PAN. 

B. Po uzyskaniu stopnia doktora 

  (2018): N8-N11  prace na stanowisku starszego specjalisty ds. 
naukowo- . 

 Instytut Chemii Bioorganicznej PAN (2020-obecnie): H1-H5, N12-N14  prace na 
stanowisku adiunkta w Pracowni Bioinformatyki. 

 

realiz  projekty w ramach krajowych 
i  

Przed zdobyciem stopnia doktora: 

 
Manuelem Falconem-Perezem z Center for Cooperative Research in Biosciences (CIC 

 

w 
-

 modelu 
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N2). 

Po uzyskaniu stopnia doktora: 

 
w Poznaniu oraz z Wielkopolskim Centrum Pulmonologii i Torakochirurgii. W ramach tej 

 
celami terapeutycznymi.  

 Od 2022 r.  stale z prof. Andrzejem Mackiewiczem i prof. Mariuszem 

oraz , 
 prof. Jackiem Mackiewiczem z Instytutu Onkologii Uniwersytetu Medycznego 

w Poznaniu. dwie publikacje (H3 i H4), 
w 

 

 Marcinem Schmidtem z Katedry Biotechnologii 
i Uniwersytetu Przyrodniczego w Poznaniu. 

czterema publikacjami (H1-H4 szereg 
 . M.in. standaryzacja procedury 

profilowania mikrobioty jelitowej, analiza mykobioty jelitowej polskiej populacji
z 

chorych na czerniaka. 

 Instytutu Fizyki 
Astronomii i Informatyki Uniwersytetu im. M. Kopernika w Toruniu. 

w 
 tzw. 

prebi ab 
initio 

2+ 
 ublikacja 

naukowa (N9). 

 dr Tomaszem Lehmanem i 
Biochemii i Biologii Molekularnej Uniwersytetu Medycznego w Poznaniu. 

-
entek 

z 
modelowania in silico -miR-125a 

-125a w przypadkach 
nowotworu piersi. N11). 
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Podczas mojej kariery naukowej, przed zdobyciem stopnia doktora, 
instytucjach naukowych. 

 na wydziale Biologii UAM:  

 Od 11.2016 do 02.2017 roku w ramach stypendium Etiuda, o
Uniwersytecie Luksemburskim prof. Pascal Bouvry. 

  
wolumeny danych multiomicznych.  

 W 2012 r. d na Wydziale Informatyki Politechniki 
 prof. 

. W 2018  Na skutek prac nad 
N4-N9). 

2016- RNApolis  metody i algorytmy do 
modelowania i analizy struktury RNA  w latach 2012-2015   projektu
OPUS  
trzema pracami naukowymi (N3, N9, N11). 

Biologii UAM: 

 Pierwszy semestr III 
Sokrates-Erasmus na Uniwersytecie . Podczas tego stypendium 

Laboratorium Bioinformatyki, Ewolucjonizmu i Genomiki 
 prof. Giulio Pavesi. Podczas 

w naliza 
w  dentyfikacj  miejsc 

 oraz klastrowaniem metodami nadzorowanymi 
i nienadzorowanymi. pobytowi w Laboratorium prof. Pavesi 

 kierunkiem mojego dalszego rozwoju naukowego  

INFORMACJA O  DYDAKTYCZNYCH, ORGANIZACYJNYCH 
ORAZ  

 

Po uzyskaniu stopnia doktora: 

 y dla Uniwersytetu Medycznego w Lublinie na 
kursie a specjalizacji laboratoryjna genetyka medyczna.
(02.2025) 

 Do tej pory p  : 

o p. 

gospodarczym (N1). 

o p. , prof. ICHB PAN,
w 

nim. 
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  magisterskiej pt. 
o , kierunek Bioinformatyka, PP/UAM, 2018. 

 . 

Podczas doktoratu: 

  

o p. , temat pracy: 
, PP, kierunek 

Informatyka, 2018. 

o p. Amadeusz Juskowiak, temat pracy: Solving quadratic assignment problem using 
algorithm inspired by Physarum polycephalum PP, kierunek Informatyka, 2016. 

dyplomowej, zdecydowa   

 dwiema pracami licencjackimi mi. 

 

 
 

 Organizacja pikniku historycznego Turw
ICHB PAN 

-6

KARIERY ZAWODOWEJ.  

 

 Nominacja do nagrody Dyrektora ICHB 
 2024 (N13), 2025. 

 Nominacja do nagrody Dyrektora ICHB 
 2023 (H2), 2024. 

  

 
 

 8. 

 Stypendium Etiuda (NCN) Bioinformatyczne metody modelowania i weryfikacji hipotezy 
 

 Najlepsza prezentacja ustna na Konferencji Polskiego Towarzystwa Bioinformatycznego
(PTBI), 2014. 

 , lata 2013-2018. 

 Informatyki PP (studia doktoranckie), lata 2012-2018. 

 Biologii UAM za bardzo dobre wyniki w nauce, 
2008. 
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 Biologii UAM (studia licencjackie i magisterskie), lata 2006-
2010. 
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