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Streszczenie
Celem bada  przedstawionych w ramach niniejszej rozprawy habilitacyjnej 

scharakteryzowanie molekularnych  w klimacie 
umiarkowanym . 

 na stresy biotyczne i 

 
Kukurydza zwyczajna (Zea mays

W badaniach 
zastosowano metody bioinformatyczne i molekularne

 zmiany w 

nach kukurydzy 
wieloczynnikowe  zidentyfikowano je  informacji 
genetycznej, t.j. w genomach, w transkryptomach, pulach miRNA i degradomu. W wyniku 
przeprowadzonych analiz zidentyfikowano t

genomie  18

kukurydzy na stres herbicydowy. 

soi uprawnej (Fiskeby V, Augusta i Toyomusume) i jednej odmiany dzikiego przodka soi - Glycine soja. 

przewidziano 348 nowych miRNA
 

. Co 
podobne wzorce ekspresji w Augusta, Fiskeby V i G. soja

y degradomu, 
docelowe do nych poziomach ekspresji. Stwierdzono, 

reaktywnych form tlenu
zimno odmian soi w kontrolowanych warunkach 

stresu (fitotron) oraz w warunkach polowych. Co 
na etapie siewek i wzrostu wegetatywnego 

Wykazano
w warunkach p

 
 


